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1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39940928.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32414205.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDNTNRPHLNLGTNDTRMAPNDR 
39961333.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6324168.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MYNSSTNHHEGAPTSGHGYYMSQQQDQQHQQQQQYANEMNPYQQIPRPPAAGFSSNYMKEQGSHQSLQEHLQRETGNLGSGFTDVPALNYPATPPPHNNYAASNQMINTPPP 
19114077.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31208821.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LVAPLKRKPSIEKDAPQSPL~HMQRTSPALDSGAGSSRSNSPHSQQPFS~AAHVVGRSSQYS~PSPCP 
24651507.f  ~~~~~~~~~~MHPAGEKRGGRPNDKYTAEALESIKQDLTRFEVQNNHRNNQNYTPLRYTATNGRNDALTPDYHHAKQPMEPPPSASPAPDVVIPPPPAIVGQPGAGSISVSGVGVGVVGVANGRVPKMMTALMPNKLIRKPSIERDTASS~~~HYLRCSPALDSGAGSSRSDSPHSHHTHQPSSRTVGNPGGNGGFSPSP 
7657295.m   ~~~~~~~~~~~~MRPKTFPATTYSGNSRQRLQEIREGLK~~QPSKASTQGLLVGPNSDTS~LDAKVLGSKDASRQQQ~MRATPKFGPYQKALREIRYSLLPFANESGTS~AAAEVNRQMLQELVNAGCDQEMAGRALKQTGSRSIEAALEYISKMGYLDPRNEQIVRVIKQTSPG~~~KGLAPTPVTRRPSFEGTGEALP 
34874224.m  ~~~~~~~~~~~~MRPKTFPATTYSGNSRQRLQEIREGLK~~QPAKSSTQGLLVGPNSDTSSLDAKVLGNKDASRQQQ~MRATPKFGPYQKALREIRYSLLPFANESGTS~AAAEVNRQMLQELVNAGCDQEMAGRALKQTGSRSIEAALEYISKMGYLDPRNEQIVRVIKQTSPG~~~KGLVPTAVTRRPSFEGTGEAFP 
LATS2.h     ~~~~~~~~~~~~MRPKTFPATTYSGNSRQRLQEIREGLK~~QPSKSSVQGLPAGPNSDTS~LDAKVLGSKDATRQQQQMRATPKFGPYQKALREIRYSLLPFANESGTS~AAAEVNRQMLQELVNAGCDQEMAGRALKQTGSRSIEAALEYISKMGYLDPRNEQIVRVIKQTSPG~~~KGLMPTPVTRRPSFEGTGDSFA 
34852566.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
LATS1.h     MKRSEKPEGYRQMRPKTFPASNYTVSSRQMLQEIRESLR~~NLSKPSDAAKAEHNMSKMS~~~~~~~~~~~~TEDPRQVRNPPKFGTHHKALQEIRNSLLPFANETNSSRSTSEVNPQMLQDLQAAGFDEDMVIQALQKTNNRSIEAAIEFISKMSYQDPRREQMAAAAARPINASMKPGNVQQSVNRKQSWKGSKESLV 
17509105.w  ~~~~~~~~~~MRPAAPGTTPNGASSDIRHQRGVAPIPFGSTNSAIDAHHNSEIRVGRHRAKLDEIRESLKAYEHEAGLLSSHVALGSLATPSSSSVSHSDITNDNAEVMNFSSSSSNAAATTTTVSSAAVSNSNSFRTEGGGHKMRITPMPQRHLMMDTGANETVFRSGKEMIRNGNPSTTISSTPSTTTEESIRIHPAG 
39944986.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFRGRATGKVLGGSDTMLLEQDNEIREPPPDQEHGGNYYSASQAGDSSSGSSLQTKLLRRESKVSLALRALTNRSSSISVLERPASPDGVATSHRPSPPRGSPMS 
32420469.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGAVFRAVAEP~~TIIHRKHLKGRIPFPQSPP~~~~~ASPITGDVDTESSKN~~~~~~~~~~~~~~~SLTNSNSNPSMSPEISTAQSSLDSRFYSSPPGN~~~ 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39970581.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MASFIGTLFPTGKQERTERPGTPNR~~~NSFINPASTPQGSPSKKTVPPGANELPNALEGMKLVPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VLDPSIKLGRPQSVVTPLSPGR~~~~~~~ 
32422039.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSSYLTNFFPSGGKQDGTRPQTPMRPGTSSFVNPVSTPQGSPSKRTLPPGANELPAAFESMKLSTPTKLATSSRPGTSSKLGTPSALDSPIKLGRPQSVVTPLSPGK~~~~~~~ 
6321529.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLSKSEKNVDLLAGNM~~~~~~~ 
6325368.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFSRSDREVDDLAGNM~~~~~~~ 
19113760.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNRVNDMSPVEGDLGLQLSSEADKKFD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AYMKRHGLFEPGNLSN~~~~~~~ 
19075783.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDLLGLKELDNNKL~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39940928.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32414205.y  TYPTTPSTFPQPVFPGQQAGGSQQYNQAYAQSGNYYQQNQYAS~~~~~~~~~~~~~~~HYAPPGAADYGFVQAHSNIDGTSNDPNTGLAHQFA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39961333.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6324168.y   SMGGLYRHNNNSQSMVQNGNGSGNAQLPQLSPGQYSIESEYNQNLNGSSSSSPFHQPQTLRSNGSYSSGLRSVKSFQRLQQEQENVQVQQQLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19114077.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31208821.i  TNFSD~APPIPPPRCSSTPSTPQPPNPMHLLKRMSPA~SVASGRNGQFGGAASQSPARGSSPIASSGNHPGLRQPIIVQNGPQVQQQLSQQMA~~~~~~~~~~~~~~VYTGNEPPPPYPQLG~~~~~~~PSSPPN~~~~~~~~~~~~~~~YLTSFHSRQSPTQSSSA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QSDFRKSPSSG 
24651507.f  SGFSEVAPPAPPPRNPTACSAATPPPPVPPTSQAYVK~RRSPALNNRPP~AIAPPTQRGNSPVITQN~~~GLKNPQQQLTQQLKSLNLYPGGG~~~~~~~~~~~~~~SGAVVEPPPPYLIQGGAGGAAPPPPPPS~~~~~~~~~~~~~~~YTASMQSRQSPTQSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QSDYRKSPSSG 
7657295.m   SYHRLGGANYEG~~~~~~~PAALEEMPRQYLDFLFPGAGAGTHG~AQAHQHPPKGYSTAVEPS~AHFP~~GTHYGRGHLLS~~EQPGYGVQRS~~~~~~~~~~~~~~~SSFQNKTPPDA~~YSSM~AKAQGGPP~~~~~~~~~~~~~~~~ASLTFP~AHAGLYTAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HHKPAATPPG 
34874224.m  SHHQLGGANYEG~~~~~~~PAALEEMPRQYLDFLFP~~GASVHG~APAHQHPPKGYSTAVDAG~THFP~~GAHYGRAHLLS~~EQPGYGVQRS~~~~~~~~~~~~~~~PSFQSKTPPDT~~YSSL~AKAQGGPP~~~~~~~~~~~~~~~~ASLTFP~AHAGLYTTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HHKPAAAVPG 
LATS2.h     SYHQLSGTPYEGPSFGADGPTALEEMPRPYVDYLFP~~GVGPHGPGHQHQHPPKGYGASVEAAGAHFPLQGAHYGRPHLLVPGEPLGYGVQRS~~~~~~~~~~~~~~~PSFQSKTPPETGGYASLPTKGQGGPPG~~~~~~~~~~~~~~~AGLAFPPPAAGLYVPH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PHHKQAG~PA 
34852566.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
LATS1.h     P~QRHGPPLGESVAYHSESPNSQTDVGRPLSGSGISAFVQAHPSNGQRVNPPPPPQVRSVTPPPPPRGQTPPPRGTTPPPPSWEPNSQTKRYSGNMEYVISRISPVPPGAWQEGYPPPPLNTSPMNPPNQGQRGISSVPVGRQPIIMQSSSKFNFPSGRPGMQNGTGQTDFMIHQNVVPAGTVNRQPPPPYPLTAANGQS 
17509105.w  YRYDMPTPAYHMNNNAPQYSPGYSRPPPPAYDSSPVNTRMTPVATDNYRTHLHMKVHPVVKAPPPNPTMLNHNKNMAPPPPPPAKSTISIETMSEER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KADNIQRLYHT 
39944986.y  IVKKVSSSIFKPSIEHTVMHRSKHKARLSLEAARTASTVAVASSEPAAVFLPVSSSTLNAASNNNIGTNDSKPAGRSSQLFSAPNTTSTGMTSLDS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32420469.y  ~~~~~~~SYFK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SVGTRASEKKKHLQRHQHPVLNCAHAKRRGVNTLSSP~~~~~~~~ESNLTTIQETALD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39970581.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NNVQATDESVFVDDSVLHKSTAAPGAHMMKQGQENTPPPLS~~SARAGGGLNIAHAHT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32422039.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNLKDVGDDTFEDLTGNGSAVSVVHKQVDKNLPKPYPVPTSRRKERDQNQENTPPVVTRDP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6321529.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNLS~~~~~~FDGHGTPGGTGLFPNQNITKRRTRP~~~~~~~~~~~AGINDSPSPVKP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6325368.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SHLG~~~~~~FYDLNIP~~~~~~~KPTSPQAQYRP~~~~~~~~~~~ARKSEN~GRLTP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19113760.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NDKERNLEDQFNSMKLS~~PVASSKENYPDNHMHS~~~~~~~~~~~~~KHISKLPIAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19075783.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VSKAKENGVEFSDLFLLSSGYLRDRENASASVSSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADLEAVLADVSYLMAMEKSKATPAARASKKILLPEPSIRSVMQKYLEDRGEVTFEKIFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39940928.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32414205.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HQNIGSAGRASPYGSRGPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39961333.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6324168.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QAQQQNSRQQQQQLQYQQQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19114077.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31208821.i  FYSNASIGSSSPITV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QKPILQTAVAPAAPAGGVPGTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGSGGGHPLHNN~~~~PP~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPSYAVSVQAKLN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24651507.f  IYSATSAGSPSPITVSLPPAPLAKPQPRVYQARSQQPIIMQSVKSTQVQKPVLQTAVAPQSPSSASASNSPVHVLAAPPSYPQKSAAVVQQQQQAAAAAHQQQHQHQQSKPPTPTTPPLVGLNSKPNCLEPPSYAKSMQAKAATVVQQQQQQQQQQQQVQQQQVQQQQQQQQQQLQALRVLQAQAQRERDQRERDQRERE 
7657295.m   AHPLHVLGTRGP~TFTGESSAQAVLAP~~~~SRNSLNADLYELGST~~~VPWSAAPLARRDSLQKQGLEAS~~~~~~~~~~~~~RPHVAFR~~~AGPSRTNSFNNPQP~~~~~~~~~~~~~~~~EPSLPAPNTVTAVTAAHILHPVKSVRVLRPEPQTAVGPSHPAWVAAP~TAP~~~~~~ATESLETKE~~~~~~GSAG 
34874224.m  AHPLHVLGTRGP~TFTGDSSTQAVLAP~~~~SRNSLNNDLYELGSP~~~VPWPAAPLARRDSLQKQSLEAS~~~~~~~~~~~~~RPHVAFR~~~AGPSRTNSFSSPQP~~~~~~~~~~~~~~~~EPSLPAPNTVTAVTAAHILHPVKSVRVLRPEPQTAVGPSHPAWVPAP~TAPA~~~~~AAEGLESKE~~~~~~GSAG 
LATS2.h     AHQLHVLGSRSQ~VFASDSPPQSLLTP~~~~SRNSLNVDLYELGSTSV~QQWPAATLARRDSLQKPGLEAPP~~~~~~~~~~~~RAHVAFRPDCPVPSRTNSFNSHQPRPGPPG~~~~~~~~KAEPSLPAPNTVTAVTAAHILHPVKSVRVLRPEPQTAVGPSHPAWVPAPAPAPAPAPAPAAEGLDAKEEHALALGGAG 
34852566.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
LATS1.h     PSALQTGGSAAPSSYTNGSIPQSMMVP~~~~NRNSHNMELYNISVPGLQTNWPQSSSAPAQSSPSSGHEIP~~~~~~~~~~~~~~~~~TWQP~~NIPVRSNSFNNPLG~~NRAS~~~~~~~~HSANSQPSATTVTAITPAPIQQPVKSMRVLKPELQTALAPTHPSWIPQP~~~~~~~~IQTVQPSPFPEG~~~~~TASN 
17509105.w  SMDKKTASSVVSINVASPHTTKVNVGDSPLPSKSFIIGPRYTADVDRKNFVNYKDELRPDPRLIPSTSDAN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39944986.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32420469.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39970581.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32422039.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6321529.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6325368.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19113760.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19075783.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 



                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGS 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGSEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGS 
39940928.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MELKLSEPNQSQSRKEQIWSTGGRKEGSYLRFLRTKDKPENYNTIKIIGKGA 
32414205.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PAQRPRTSGNSGQQQTYGNYLSAPMPSNTQTEFAP~~~~~~~APERNPDKYGPN~~~~~~~~~~~~~~ANNNQKKCSQLASDFFKDSVKRARERNQRQSEMEQKLGETNDAR~RRESIWSTAGRKEGQYLRFLRTKDKPENYQTIKIIGKGA 
39961333.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEQK~~~~~~~~~~~~~~~SNAGKLEAQYLRFLRTPNRPDDYDTIKLIGRGA 
6324168.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QQQQQQQQHMQIQQQQQQQQQQQQSQSPVQSGFNNGTISNYMYFERRPDLLTKG~~~~~~~~~~~~~~TQDKAAAVKLKIENFYQSSVKYAIERNERRVELETELTSHNWSEERKSRQLSSLGKKESQFLRLRRTRLSLEDFHTVKVIGKGA 
19114077.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDK~~~NDYLHFERNPSLFPKS~~~~~~~~~~~~~~TLDKVQKTKKYIEHYYKVAVDHAVERNQRRINLEQRLATERGSEERKNRQLRASGEKESQFLRFRRTRLSLEDFSTIKVIGKGA 
31208821.i  ~~~~KAASG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YATPPPPSPSALG~~~~HEGGGGAGGSGGGGGGEDNP~~~~RKIKHQSPIPERKNLSKEKEAERSECKVKHYSPQAYKFFMEQHIENVLKSYSQRNFRIKQLESEMSKLDLPEETKIEMRKLLCQKESNYIRLKRAKMDKSMFAKIKTIGVGA 
24651507.f  RDQQKLANGNPGRQMLPPPPYQSNNNNNSEIKPPSCNNNNIQISNSNLATTPPIPPAKYNNNSSNTGANSSGGSNGSTGTTASSSTSCKKIKHASPIPERKKISKEKEEERKEFRIRQYSPQAFKFFMEQHIENVIKSYRQRTYRKNQLEKEMHKVGLPDQTQIEMRKMLNQKESNYIRLKRAKMDKSMFVKLKPIGVGA 
7657295.m   PHPLDVDYGGSERRCPPPP~~~~~~YPKHLLLPSKSEQYSVDLDSLCTSVQQSLRGG~TEQDRSDKSHKGAKGDKAGRD~~~~~~~~~KKQIQTSPVPVRK~~~NSRDEEKRESRIKSYSPYAFKFFMEQHVENVIKTYQQKVSRRLQLEQEVAKAGLCEAEQEQMRKILYQKESNYNRLKRAKMDKSMFVKIKTLGIGA 
34874224.m  PPPLDMDFGGSERRCPPPP~~~~~~YPKHLLLPSKSEQYSAGLDRLCTGVEQSLRGG~TEQDRNDKGHKGAKGDKAGRD~~~~~~~~~KKQIQTSPVPVRK~~~NSRDEEKRESRIKSYSPYAFKFFMEQHVENVIKTYQQKVSRRLQLEQEMAKAGLCETEQEQMRKILYQKESNYNRLKRAKMDKSMFVKIKTLGIGA 
LATS2.h     AFPLDVEYGGPDRRCPPPP~~~~~~YPKHLLLRSKSEQY~~DLDSLCAGMEQSLRAGPNEPEGGDKSRKSAKGDKGGKD~~~~~~~~~KKQIQTSPVPVRK~~~NSRDEEKRESRIKSYSPYAFKFFMEQHVENVIKTYQQKVNRRLQLEQEMAKAGLCEAEQEQMRKILYQKESNYNRLKRAKMDKSMFVKIKTLGIGA 
34852566.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSEPLLYR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YFPLLIFEENVLK~~~~~~~~~~~~~~~~CWVGLSQDAQDQMRKMLCQKESNYIRLKRAKMDKSMFVKIKTLGIGA 
LATS1.h     VTVMPPVAEAPNYQGPPPP~~~~~~YPKHLLHQNPSVPPYESISKPSKEDQPSLPKE~~~~DESEKSYENV~~DSGDKE~~~~~~~~~KKQITTSPITVRK~~~NKKDEERRESRIQSYSPQAFKFFMEQHVENVLKSHQQRLHRKKQLENEMMRVGLSQDAQDQMRKMLCQKESNYIRLKRAKMDKSMFVKIKTLGIGA 
17509105.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HEDFRPILFKPRNLEITMKSRAQPPPPQYNQPSEPPPKRVSSPIDRTLLEPYIKN~~~~~~~~~~TRRVQPCKPNMLRFYMEQHVERLLQQYKEREKRMKQLEKEMVSAQLPDIMRNKMLGLLQQKESKYTRLRRQKMSKSHFTVISHIGVGA 
39944986.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KFSGSTKSKDKEAAAHSKEKDGADTPDRPDEPVCRKSIVPARRRVPMTRSSPEGPLAPIQEAKPLENTAAPVPTIVTVERAAAAKIYLETFYDELLFNRVESDHLREIRVMKARSIRALNPPKDCNLTVTPAVCENDYEVLKILGKGS 
32420469.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QTSPSVLTVERAAAAKIYLETYFDELLNPGP~~CPRSIRLHLLETHLINCG~~~~~~~~~~~~ALDGKVS~~PSEITAVRAD~~~~~~~~~~~~~~FFRRESEHLRKTRVLKVRSTLALVAQR~~~~GAPEASLEQDWDVLKILGKGS 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENNPEEELASKQKNEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SKKRQWALEDFEIGRPLGKGK 
39970581.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DQQAAPSHN~~HAAVSRHEHYLRDRPTTPATRRFNTNRGLTPEELEILKKPSIKRLVNVTQLYFLDYYFDLLTYTGARQNR~~~~~~~~~~~LAAFKSEYPPPPETDEETYAAMWHKYTGRERANLRKRRVRLRQGDFQILTQVGQGG 
32422039.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDPRDPATEPTYQRSHAALSRQELYQARERASPTVKRFNTSRGLTPEERELLNKPNVKRLVNVTQLYFLDYYFDLLTYVGQRQNR~~~~~~~~~~~LNAFKAEFPPPPETDEETYKQMWHKYAGRERANLRKRRVRLRQGDFQILTQVGQGG 
6321529.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SFFPYED~~TSNMDIDEVSQPDMDVS~~~~~~NSPKKLPPKFYERATSNKTQRVVSVCKMYFLEHYCDMFDYVISRRQRTKQ~~~~~~~~VLEYLQQQSQLPNSDQIKLNEEWSSYLQREHQVLRKRRLKPKNRDFEMITQVGQGG 
6325368.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GLPRSYK~~PCDSDDQDTFKNRISLN~~~~~~HSPKKLPKDFHERASQSKTQRVVNVCQLYFLDYYCDMFDYVISRRQRTKQ~~~~~~~~VLRYLEQQRSVKNVSNKVLNEEWALYLQREHEVLRKRRLKPKHKDFQILTQVGQGG 
19113760.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PIPRGLDRSGELSYKDNNHWSDRSSTGSPRWENGSMNLSVEEMEKVVQPKVKRMATICQMFFLDHYFEQLHYLYTRKQR~~~~~~~~~~~ARLFEEQLLKEPDS~~~RRDELVKRYNGRERVYLRKRRTRISHGDFQTITQVGQGG 
19075783.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NERMVLNEERQNCWTKRNDPKGLTYYQLLKPSEVEILSRPETRRKRMACQVFFLNYYISTIEYHKLRKER~~~~~~~~~~~~~~LEEFTACTSSLKQSKQKRLWKEHCGRERAFLRKKRTKIQCSHFDLLVKLGQGG 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QKLGYLLFRDFCLKHLEEAKPLVEFYEEIKKYEKLETEEERLVCSREIFDTYIMKELLACSHPFSKSAIEHVQGHLVKKQVPPDLFQPYIEEICQNLRGDVFQKFIESDKFTRFCQWKNVELNIHLTMNDFSVHRIIGRGG 
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1l3r_PKACa  FGRVMLVKH~~~~~~~~~~~~~~~~~~KESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVN~~~FPFLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFXEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFGFAKRVKGRTWX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   FGRVMLVKH~~~~~~~~~~~~~~~~~~KESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVN~~~FPFLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFSEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFGFAKRVKGRTWX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39940928.y  FGEVKLVQK~~~~~~~~~~~~~~~~~KSD~NKVYAMKSLIKTEMFKKDQLAHVRAERDILAESD~~~SPWVVKLFTTFQDANFLYMLMEFLPGGDLMTMLIKYEIFSEDITRFYIAEIVLAIEAVHKLGFIHR~~~~~~~~~~~GGHVKLTDFGLSTGFHKLHDNNYYQQLLQG~~~~~~~~~~~~~KSNRPRGD~~RNS 
32414205.y  FGEVKLVQK~~~~~~~~~~~~~~~~~KAD~GKVYAMKSLIKTEMFKKDQLAHVRAERDILAESD~~~SPWVVKLYTTFQDANFLYMLMEFLPGGDLMTMLIKYEIFSEDITRFYIAEIVLAIDAVHKLGFIHR~~~~~~~~~~~GGHVKLTDFGLSTGFHKLHDNNYYTQLLQG~~~~~~~~~~~~~KSNKPRDN~~RNS 
39961333.y  FGEVRLVRR~~~~~~~~~~~~~~~~~KQT~GKVFALKSLLKSQTIAQLQAARVRAERDILAESD~~~SPWVVKLYTTFQDSNFLYMLMEFLPGGDLMTMLIKYQVFSEDITRFFMAEVIEAIEAVHRLGFIHRDIKPDNILLDRHGHIKLTDFGLSTGFRKLHDTNYYQRLLKAPELPK~~~~~~~~PIAKPIDHRHRDS 
6324168.y   FGEVRLVQK~~~~~~~~~~~~~~~~~KDT~GKIYAMKTLLKSEMYKKDQLAHVKAERDVLAGSD~~~SPWVVSLYYSFQDAQYLYLIMEFLPGGDLMTMLIRWQLFTEDVTRFYMAECILAIETIHKLGFIHRDIKPDNILIDIRGHIKLSDFGLSTGFHKTHDSNYYKKLLQQDEATNGISKPGTYNANTTDTANKRQT 
19114077.y  FGEVRLVQK~~~~~~~~~~~~~~~~~LDT~GKIYAMKSLLKTEMFKRDQLAHVKAERDLLVESD~~~SPWVVSLYYAFQDSLYLYLIMEFLPGGDLMTMLINYDTFSEDVTRFYMAECVLAIADVHRMGYIHRDIKPDNILIDRDGHIKLSDFGLSTGFYKQDQSASYMKPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~TGNTVKRGQ~ 
31208821.i  FGEVTLVKK~~~~~~~~~~~~~~~~~IDTTNHLYAMKTLRKADVLKRNQVAHVKAERDILAEAD~~~NEWVVKLYYSFQDKDNLYFVMDYIPGGDLMSLLIKKGIFEEDLARFYIAELTCAIDSVHKMGFIHRDIKPDNVLIDRKGHIKLTDFGLCTGFRWTHDSKYYQKN~~~~~~~~~~~~~~~~~DHARQDSMEAWS 
24651507.f  FGEVTLVSK~~~~~~~~~~~~~~~~~IDTSNHLYAMKTLRKADVLKRNQVAHVKAERDILAEAD~~~NNWVVKLYYSFQDKDNLYFVMDYIPGGDLMSLLIKLGIFEEELARFYIAEVTCAVDSVHKMGFIHRDIKPDNILIDRDGHIKLTDFGLCTGFRWTHNSKYYQENG~~~~~~~~~~~~~~~~NHSRQDSMEPWE 
7657295.m   FGEVCLACK~~~~~~~~~~~~~~~~~LDT~HALYAMKTLRKKDVLNRNQVAHVKAERDILAEAD~~~NEWVVKLYYSFQDKDSLYFVMDYIPGGDMMSLLIRMEVFPEHLARFYIAELTLAIESVHKMGFIHRDIKPDNILIDLDGHIKLTDFGLCTGFRWTHNSKYYQKG~~~~~~~~~~~~~~~~~NHMRQDSMEPGD 
34874224.m  FGEVCLACK~~~~~~~~~~~~~~~~~VDT~HALYAMKTLRKKDVLNRNQVAHVKAERDILAEAD~~~NEWVVKLYYSFQDKDSLYFVMDYIPGGDMMSLLIRMEVFPEHLARFYIAELTLAIESVHKMGFIHRDIKPDNILIDLDGHIKLTDFGLCTGFRWTHNSKYYQKG~~~~~~~~~~~~~~~~~NHIRQDSMEPGD 
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