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18402213.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30684702.p  MVFKNKLFFSSKKSGSSSPDSSNSPRSVGSNSPIRSDKKKSKSASKDEPPIPIPGFVGVGCKQTQIKDGLKKKDGSSKGKQLSSEVQAHSIGKSNLSPSSEVKKPPPPEVKEGPAFVSPIMASSLGLNRIKTRSGPLPQERVFNYRNDPATSNLSKMGADGGDLGSGSATSGSGSGNRKKEAGSSKLGLEENMDRTRPSD 
AK106515    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15241795.p  ~~~~~~~~~~~~~~~MSTTEPSPENDRDPQPTTISTPTSTNAKLLKKIPAIPFR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HSDKEGEDEQAKTDEVTTELAGEGPMSHDSPEILAPSSLGLNHIRTKSSPAPSPLRFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SATPLISPGQDDKDVAKEKP~~~~~~~RVGVVD 
83594081    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15219539.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAEENRKDRGVSSTVAIPSGLNRIKTRLASS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPRPEDSSDTVLKPPFNRNQKTIVPRGHGRTTG 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34877462.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
29568088.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MASTL.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24648052.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15219417.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDKARHQQLFQHSMEPGYRNETVPQPFMPDQTGSASANMRPPNSNGSDVKAVHNFSIQTGEEFSLEFMRDRVIPQRSSNPNGAGDMNYNTGYMELRGLIGISHTGSEC 
40538750.d  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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18402213.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30684702.p  NKSDRDSLSPDTGPPRSLSPTLPPSGSRLQNVASSSGTGRSEMSSGRSGPLRNSDFCTPENSYEWENPKESESPRYQALLRMTSAPRKRFPGDIKSFSHELNSKGVRPFPLWKPRRSNNV~~~EEVLNLIRA~~~KFEKAKEEVNSDLAVFAADLVGVLEKNAESHPEWEETFEDLLILARSCAMTTPGDFWLQCEGIVQ 
AK106515    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15241795.p  ARADARARWPIPPHQPDQGKKVQWSQSKSQRVPANSNPGVESTHVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LAKETQSPRFQAILRVTSGRKKK~AHDIKSFSHELNSKGVRPFPVWRSRAVGHM~~~EEIMAAIRT~~~KFDKQKEDVDADLGVFAGYLVTTLESTPESNKELRVGLEDLLVEARQCATMPASEFWLKCEGIVQ 
83594081    ~~~~~~~~~~~~~~~MEQKDSGGGGGGLARRLMLDAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GREMDSPRFRAILRATSGRRKR~APDVKSFSHELNIRGPLLHPLQQRKPRGCVNSPEEFIGAIRT~~~KFIRLKEEVDAELGVFAGDLVGALDK~~ADGDEERVALEDLLVVAQRCAEMSPEELWVKCECIVQ 
15219539.p  SSKQERKGTKLSRWLASYKPKYSCHPPKYACSSTTSSEEIKLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GKNSGKDEEKMIKISETNPPCSKSMGIKSFSHELGPRGGVQTPYPRPHSYNDL~~~KELLGSLHS~~~RFDVAKETVDKKLDVFVRDVKEAMEKMDPSCPEDREMAEQLLDVARACMEMTSAQLRATCESIVQ 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34877462.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MESASGSE~ENEEGAATEKCVNRIPVPRPPSIEEFTIVKPISRGAFGKVYLGQKGS~~~KLYAVKVVKKADMIN~~KNMTHQVQAERDALALSKSPFVVHLYYSLQSASNVYLIMEYLIGGDVK 
29568088.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MESASASE~ENEGGAAIEECVSRIPVPRPPSIEEFTIVKPISRGAFGKVYLGQKGG~~~KLYAVKVVKKADMVN~~KNMTHQVQAERDALALSKSPFVVHLYYSLQSASNIYLIMEYLIGGDVK 
MASTL.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDPTAGSKKEPGGGAATEEGVNRIAVPKPPSIEEFSIVKPISRGAFGKVYLGQKGG~~~KLYAVKVVKKADMIN~~KNMTHQVQAERDALALSKSPFIVHLYYSLQSANNVYLVMEYLIGGDVK 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24648052.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MENADATSQSDVHIDYK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TPKKTHSLIDSEQLLDKINILTTKPENHSQNAKLPTIKDFVIIKPISRGAFGKVFLGYKNNDSKRLFAIKVMRKSEMIN~~KNMVSQVITERNALALSRSQFCVSLFYSLQSLSYVYLVMEYMVGGDLK 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15219417.p  ASDVSRFSTVENGTSDIERTNSSLHEFGNKLNHVQSAPQALLSKDSSVGNLHGYKNTSSSASGSVTAKVKILCSFGGKILPRPGDSKLRYVGGETHIISIRKDISWQELRQKILEIYYQTRVVKYQLPGEDLDALVSVSSEEDLQNMLEEYNEMENRGGSQKLRMFLFSISDMDDALLGVNKNDGDSEFQYVVAVNGMDI 
40538750.d  ~~~~~~MDYSLLLYSLWVPVILAVEETLMDSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WATTELAWTTYPESGWEEVSGYDDHLSPIRTYQVCNVLEPNQNNWLRTDFIPRRGVLRVYVELKFSVRDCGSIPNIPGSCKETFNLFYYESDGDMATASSPPWRENPYVKVDTIAPDESFSLLESGIVN 
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18402213.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLFILTRCTRLLQFHKESW~~~~~GQEEDAVQLRQSGVLHSADKRDPTGEVRDGKGSSTANALKVPSTKKAYSQEQRGLNWIEGFFVRPAP~LSSPYNETSKDSESPANIDKMSSWKRLPSPASKGVQEAAVSKEQNDRK~VEPPQVVKKLVAISDDMAVAKLPEVSSAKASQEHMSKNR 
30684702.p  DLDDRRQELPPGVLKQLHTRMLFILTRCTRLLQFHKESW~~~~~GEEEQVVQLRQSRVLHSIEKIPPSGAGR~~~~~~SYSAAKVPSTKKAYSQEQHGLDWKEDAVVRSVPPLAPPENYAIKESESPANIDRMSSWKKLPSPALKTVKEAPASEEQNDSK~VEPPNIVGSRQGR~DDAAVAIL~NFPPAKDSHEHSSKHR 
AK106515    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15241795.p  KLDDKRQELPMGGLKQAHNRLLFILTRCNRLVQFRKESG~~~~~YVEEHILGMHQLSDLGVYPEQMVEISRQ~~~~~~~QDLLREKEIQKINEKQNLAGKQDD~~~QNSNSGADGVEVNTARSTDSTSSNFRMSSWKKLPSAAEKNRSLNNTPKAKGESK~IQPKVYGDE~~~~~~~~~~~~~~NAENLHSPSGQPASAD 
83594081    GLDDRRQELTAGVLKQAHTRVLFILTRCTRLLQFRKEGGGYVAADDKQHVLSLHQLSDLGLYPFKVAGGSSE~~~~~~~~~LGRKSTSSLTELKERLIRRRMLEHKQLTLDFSAGRVISSDTGGDSPGSGGKISSWKKLPSPAEKTLHKVTEPTTEEKTTPTKKKAITRNKVAVDEIVERIDAASIHPDGLSYLGDSAVK 
15219539.p  DLTRKRKQCQAGLVKWLFSQLLFILTHCTRVVMFQKETEP~~~~IDESSFRKFKECLERIPALETDWGSTPR~~~~~~~~~VDDSGSGYPEYQRNEAGQKFKRRDKESLESETALDYVVPNDHGNNAAREGYAAAKQEFPS~~~~~~~~~~~HEPQFDSKVVEQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYLSDEYEDKMS 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34877462.m  SLLHIYGYFDEEMAIKYTSEVALALDYLHRHGIIHRDLKPDNMLISNEGHIKLTDFGLSKVTLNRDIN~~~~~~~~~~~~~~MMDILTTPSMSKPKQDYSRTPGQVLSLISSLGFFTPVGEKDQDSANVFSAPKSE~AQLSQGSICPMSIDQKEPVSYSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLLKSCFETLASN 
29568088.m  SLLHIYGYFDEEMAIKYISEVALALDYLHRHGIIHRDLKPDNMLISNEGHIKLTDFGLSKVTLNRDIN~~~~~~~~~~~~~~MMDILTTPSMSKPKQDYSRTPGQVLSLISSLGFFTPVGEKDQDSANMFSAPKSA~AQLSRGFICPMSVDQKEPTSYSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLLKSCFETLSSN 
MASTL.h     SLLHIYGYFDEEMAVKYISEVALALDYLHRHGIIHRDLKPDNMLISNEGHIKLTDFGLSKVTLNRDIN~~~~~~~~~~~~~~MMDILTTPSMAKPRQDYSRTPGQVLSLISSLGFNTPIAEKNQDPANILSACLSETSQLSQGLVCPMSVDQKDTTPYSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLLKSCLETVASN 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24648052.f  SLLAMFGYFDEPTARFYVAEMVMALQYLHQHGIVHRDIKPDNMLLSSSGHVKLTDFGLSKIDMRRDLEIS~~~~~~~~~~~~~DLINCSPNLNARTPGQLLSLTSHLSFGSEKKLNDFGSVSSGQNNGMGSVATGTSHLLQAINKHSLIMELSDSEGDTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15219417.p  GSGKNSTLLGLDSSSANNLAELDVRNTEGINTIAGDVVGVGASQLMVNGFQQTSAQQSESIPPSSSLHYSQSIPLNAAYQLQQSVPPSSALHYPQSITPGSSLQYPQSITPGSSYQYPQSIIPGSASSYGIYPQYYGHVVQHGERERFPLYPDHSSNYSAIGETTSSIPIQG~~~~~~~~~~~~~~~HVSQQGGWAEGYP 
40538750.d  TKVRSFGPLSKAGFYLAFQDLGACMSLISARVFFKKCSTSIANFAVFPETATGAEATSLVIAAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ACVPNAAEESVPLKLYCNGDGEWMVPVGACTCMPGFEPAKKDTQCQACTPGTFKSKQGEGSCMPCPSNSRASSRASS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VCPCQSGYYRADSDL 
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18402213.p  HNISWGYWGHQSCISE~ESSIICRICEEEIPTTHVEDHSRICA~LADKYDQKGVGVDERLMAVAVTLEKITDNVIQKDSLAAVESP~EGMKISNASLTEELDVLSPKLSDWSRRGSEDMLDCFPETDNSVFMDDMGCLPSMSCRTRFGPKSDQGMATSSAGSMTPRSPIPTPRPDPIELLLEGKGTFHDQDDFPQMSELA 
30684702.p  HNISWGYWGEQPLISE~ESSIMCRICEEEVPTTHVEDHSRVCT~LADKYDQKGLSVDERLMAVAGTLDKIAETFRHKDSLAAAESP~DGMKVSNSHLTEESDVLSPRLSDWSRKGSEDMLDCFPEADNSIFMDDLRGLPLMSCRTRFGPKSDQGMTTSSASSMTPRSPIPTPRPDPIEQILGGKGTFHDQDDIPQMSELA 
AK106515    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MCRICGEYVPTHYVENHSAICA~SADRCDQKGVSVDERLIRVAEALEKLAESYTQKDLPNAVGSP~DVAKVSNSSINEESDGPSPKLSDWSRRGSADMLDYLQEADSTISLDDIKNLPSMTCKTRFGPKSDHGMATSSAGSMTPRSPLTTPRSNHIDMLLAGRSAINESDDLPQIVELA 
15241795.p  RSALWGFWADHQCVTY~DNSMICRICEVEIPVVHVEEHSRICT~IADRCDLKGINVNLRLERVAESLEKILESWTPKSSVTPRAVA~DSARLSNSSRQED~~~~~~~LDEISQRCSDDMLDCVPRSQNTFSLDELNILNEMSMTN~~~~~~~~GTKDSSAGSLTPPSP~ATPRNSQVDLLLSGRKTISELENYQQINKLL 
83594081    LEVPSGFPEAQQIIVDGKPRMICRICDFEIPMVCAEGHFIVCT~LADRCDSKGLNTDQRLQRVAEVLGRVLGCFESKSPQTAECNHNETARGSTSSLTES~~~~~~~~~~~DGSMDHDILSHLLTVPSTELFSEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ALTPASGSMPQSPLLTPRTSHAESQLTKHKAFVELENFQQVESLM 
15219539.p  NEPGKELGGSD~~~~~~~~YVICRICEEEVPLFHLEPHSYICA~YADKCEINCVDVDERLLKLEEILEQIIDSRSLNSFTQAGGLENSVLRKSGVASEGCS~~~~PKINEWRNKGLEGMFEDLHEMD~TAFIDESYTYP~IHLKSHVGAKFCHHATSSSTGSITSVSSTNTPRTSHFDSYWLER~HCPEQEDLRLMMDLS 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34877462.m  PEIPVKCLTSNLLQCRKRLGTSSTSSQSHTFVSSVESECHSSPKWEKDCQSAKPSS~~TMMSWSAGEMPYAKSVSAIETK~~~~TDLELALSPIHDSSNIPPTGRNYMTLPRKCFSREISWEAREPDINNETMTID~~EVSFCQSNHWAVNSSATSEEHLCKRNCKRNFHLVDSSPCQEIIQSKKNCIEYEANKEKTGCC 
29568088.m  PEIPVKCLTSNLLQCRKRLGTSSTSSQSHTFVSSVESECHSNPKWERDCQSTESSG~~CAMSWNAVEMLYAKSTSAIKTK~~~~TELELALSPIHDSSAIPAAGSNQVTLPRKCF~REISWEARDPDNENMTIDKG~~QSGFCQSSQRSVNSSATSEEHLGKRNYKRNFHLVDSSPCQEIMQSKKNCTEYEANKERQGCR 
MASTL.h     PGMPVKCLTSNLLQSRKRLATSSASSQSHTFISSVESECHSSPKWEKDCQESDEALGPTMMSWNAVEKLCAKSANAIETKGFNKKDLELALSPIHNSSALPTTGRSCVNLAKKCFSGEVSWEAVELDVNNINMDTDTSQLGFHQSNQWAVDSGGISEEHLGKRSLKRNFELVDSSPCKKIIQNKKTCVEYKHN~EMTNCY 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24648052.f  ~~~~~~~~~~~~~LNDAEKTSDSKISGVSPFFSAEEANESITHTCTTNVNPQDSSSSCSFHTCNSADLSKCSPPLESKDGAAAGNAIPSKRRVEFVLDAAPCQGCKLAEQDSSNMATNDGKHLPKIDNAIEASFEFSMVRRRSVDERNRISKGPEDSGVSSRKGDDYSSCHLNLNSESTASSIEKNVDNLSQSKEDFSCS 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADLEAVLADVSYLMAMEKSKATPAARASKKILLPEPSIRSVMQKYLEDRGEVTFEKIFSQKLGYLLFR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFCLKHLEEAKPLVEFYEEIKKYEKLETEEERL 
15219417.p  YPGSTPKSTQALAEEQKVSSDMKIREEVEPENRKTPGNDHQNPPQIDDVEVRNHNQVREMAVATTPPSQDAHLLPPSRDPRQNTTAKPATYRDAVITGQVPLSGIEDQLSTSSSTYAPVHSDSESNLIDLNYPEPEQSSQRVYCSERIPREQLELLNRLSKSDNSLSSQFVTSESPANTAQQDSGKEAVGKSHDEFKTVN 
40538750.d  PDTACTTVPSAPLNVISSVNETSVSLEWSEPRDSGGRGDVVYNVVCKKCLHDGGSCARCDDNVEVSPRRLGLAERQAAVRNLQAHTHYSFEIQAVNGVSPKSPSSPQYTTVNITTNQAAPSAVPTVHLMRATAGTLSLSWLPPERPNGVILDYEIKYQERGESFSHTVTAQHTSAKVEGLKAGTVYSVQVRARTVAGYGR 
 



                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
1000                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
18402213.p  DIARCAANAIPVDDQS~~~IQLLLSCLEDLRVVIDRRKFDALIVETFGTRIE~~KLIQEKYLQLCELMDDEK~~~~GTIIDEDAPLEDDVVRSLRTSPVHL~~RDRISIDDFEVMKSISRGAFGHVILARKNTTGDLFAIKVLRKADMIRKNAVESILAE~~~RDILINARNPFVVRFFYSFTCSENLYLVMEYLNGGDF 
30684702.p  DIAKCAADAIPGDDQS~~~IPFLLSCLEDLRVVIDRRKFDALTVETFGTRIE~~KLIREKYVHMCELMDDEKVDLLSTVIDEDAPLEDDVVRSLRTSPVHP~~RDRTSIDDFEIIKPISRGAFGRVFLAKKRTTGDLFAIKVLKKADMIRKNAVESILAE~~~RDILINVRNPFVVRFFYSFTCRDNLYLVMEYLNGGDL 
AK106515    DIARCIATTPLDEERA~~~LSLLVTCIEDLQEIVNRRKHEALTVQTFGTRIE~~KLHREKYLLLCDSVDMDKVDSASTVMDE~~~~EDDVVRSLRASPVHPV~KDRTSIDDFEIIKPISRGAFGRVFLAKKRTTGDLFAIKVLRKADMIRKNAVESILAE~~~RDILITVRNPFVVRFFYSFTSRENLYLVMEYLNGGDL 
15241795.p  DIARSVANVNVCGYSS~~~LDFMIEQLDELKYVIQDRKADALVVETFGRRIE~~KLLQEKYIELCGLIDDEKVDSSNAMPDEESSADEDTVRSLRASPLNPRAKDRTSIEDFEIIKPISRGAFGRVFLAKKRATGDLFAIKVLKKADMIRKNAVESILAE~~~RNILISVRNPFVVRFFYSFTCRENLYLVMEYLNGGDL 
83594081    TIARGIERIKNSEYNS~~~LEDLSSYLEDLNAVIDTRKVDALVVETFGRRIA~~KLLQEKFIQLCGQIEDSNTDSLGSIDEDG~~~PMESSVSSRTSQMNGKFKDRTSIEDFEIIKPISRGAFGRVFLAKKRVTGDLFAIKVLKKADMIRKNAVESILAE~~~RDILISARNPFVVRFFYSFTCRENLYLVMEYLNGGDL 
15219539.p  DIARCGASTDFSKEGS~~~CDYIMACMQDIQAVLKQGKLKALVIDTFGGRIE~~KLLCEKYLHARELTADKS~~SVGNIKES~~~~~EDVLEHASATPQLLL~KDRISIDDFEIIKPISRGAFGKVFLARKRTTGDFFAIKVLKKLDMIRKNDIERILQE~~~RNILITVRYPFLVRFFYSFTCRDNLYLVMEYLNGGDL 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAK~~EDFLKKWETPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNE~~~KRILQAVNFPFLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEM 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGSEQESVKEFLAKAK~~EDFLKKWETPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNE~~~KRILQAVNFPFLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEM 
34877462.m  ANQATGLTAQVQNLKLSVCKSQQHDYANKENTVTYLTDR~RTPEELHIPTIA~~KNLMSELDEDCELSSKKDCLHSNSVCSD~~~~~EDRAPKTVCVDSDSSFPGVSMMESSLEIQALEPDKSIRDYSFEEPNTED~LLMLPKCQENSLPKDDWHASIQD~~~SNQ~MLAPPSKAPKTFASKTNVVAFRSFSSHINAS~~ 
29568088.m  ANQSTGLTTEVQNLKLSGCESQQLDYANKENIVTYLTDR~QTPEKLHIPTIA~~KNLMSELDEDCELSSKKDCLSSNSVCSD~~~~~EDRALKTTCVDSDSSFPGVSMMESSLEIQALEPDKSIRDYSFEEPNTED~LFVLPKCQENSLPQDDCHACIQD~~~SSQ~VSAHPSKAPKALTSKINVVAFRSFNSHINAS~~ 
MASTL.h     TNQNTGLTVEVQDLKLSVHKSQQNDCANKENIVNSFTDKQQTPEKLPIPMIA~~KNLMCELDEDCEKNSKRDYLSSSFLCSD~~~~~DDRASKNISMNSDSSFPGISIMESPLESQPLDSDRSIKESSFEESNIEDPLIVTPDCQEKTSPKGVENPAVQE~~~SNQKMLGPPLEVLKTLASKRNAVAFRSFNSHINAS~~ 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENNPEEELASKQK~~NEESKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RQWALEDFEIGRPLGKGKFGNVYLAREKQSKFILALKVLFKAQLEKAGVEHQLRRE~~~VEIQSHLRHPNILRLYGYFHDATRVYLILEYAPLGTV 
24648052.f  DYSRSYNVTNGNEMSG~~~INMNSPFRNLSKHFKRPDFLRGMKRKINLVNRS~~DNMSSMDTDGCSSSNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STNTGLTQEIEILNIG~SSTPKKRKARSSPIRGVLKVRSLSDDEMPINHLLGPEANV~~~ANVVFSTPVS~~~~~~~SQKLPRRDGGLLGKLKATRF 
1omw_GPRK2  VCSREIFDTYIMKELLACSHPFSKSAIEHVQGHLVKKQVPPDLFQPYIEEIC~~QNLRGDVFQKFIESDKFTRFCQWKNVELN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IHLTMNDFSVHRIIGRGGFGEVYGCRKADTGKMYAMKCLDKKRIKMKQGETLALNERIMLSLVSTGDCPFIVCMSYAFHTPDKLSFILDLMNGGDL 
15219417.p  DDANHHTHKDVETIFEKVGVSDETLESEPLHKIVNPDDANKNRVVNGADTEIGVSNLSHVNAAMSHVIPEEQASLQGDILIDIN~~~~~~~~DRFPRDFLSEIFSQAISEDTSTVRPYPHDGAAVSMNVQNHDRKNWSYFQQLAEDQFIQRDVVLDQADSRIPSDRKDGGESSRLPYVSPLSRDGISTNLANPQLTLGQD 
40538750.d  YSNPVDFSTSLYDDPERSVQDLLPLIVGSASAGFVVILAMIVIAVVCLRRQRTGSELEYTEKLQQYVSPGVKVYIDPFTYED~~~~~~~~~~~~~PNEAVHEFARKIDISCVKIEKVIGAGEFGEVCRGRLKQAGRKETTVAIKTLKAGYTEHQRRDFLS~~EASIMGQFDHPNVIHLEGVLTRSCPVLIVTEFMENGAL 
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18402213.p  YSMLRKIGC~~~~~~~~~~~LDEANARVYIAEVVLALEYLHSEGVVHRDLKPDN~~~LLIAHDGHVKLTDFGLSKVGLINNTDDLSGPVSSATS~LLVEEKPKLPTLD~~~~~~~~HKRSAVGTPDYLAPEILLG~TGHGATADWWSVG~~~~~~~~~IILYEFLVGIPPFNADHPQQIFDNILNRNIQWPPVPEDMSHE 
30684702.p  YSLLRNLGC~~~~~~~~~~~LEEDIVRVYIAEVVLALEYLHSEGVVHRDLKPDN~~~LLIAHDGHIKLTDFGLSKVGLINSTDDLAGPAVSGTS~LLDEEESRLAASEEQLE~~RRKKRSAVGTPDYLAPEILLG~TGHGATADWWSVG~~~~~~~~~IILFELIVGIPPFNAEHPQQIFDNILNRKIPWPHVPEEMSAE 
AK106515    YSLLRNLGC~~~~~~~~~~~LDEDVARIYLAEVVLALEYLHSMHIVHRDLKPDN~~~LLIAHDGHIK~~~~~~~~VGLINSTDDLSGPAVSGSS~LYGDDEPQMSEFEEMDHRARRQKRSAVGTPDYLAPEILLG~TGHGTSADWWSVG~~~~~~~~~VILFELIVGIPPFNAEHPQTIFDNILNRKIPWPHVPEEMSSE 
15241795.p  FSLLRNLGC~~~~~~~~~~~LDEDMARIYIAEVVLALEYLHSVNIIHRDLKPDN~~~LLINQDGHIKLTDFGLSKVGLINSTDDLSGESSLGNSGFFAEDGSKAQHSQGKDS~~~RKKHAVVGTPDYLAPEILLG~MGHGKTADWWSVG~~~~~~~~~VILFEVLVGIPPFNAETPQQIFENIINRDIPWPNVPEEISYE 
83594081    YSLLRNLGC~~~~~~~~~~~LDEDMARTYMAELVLALEYLHSMNVIHRDLKPDN~~~LLISRDGHIKLTDFGLSKVGLINSTDDLSGP~~~DVSNVLVGDHQPADAEQRAQKREQRQKQAAVGTPDYLAPEILLG~MTHGPTADWWSVG~~~~~~~~~VILFELLVGIPPFNAEHPQIIFDNIMNREIPWPQVPEELSFE 
15219539.p  YSLLQKVGC~~~~~~~~~~~LDEEIARIYIAELVLALEYLHSLKIVHRDLKPDN~~~LLIAYNGHIKLTDFGLSKIGLINNTIDLSGHESDVSPRTNSHHFQKNQEEE~~~~~~~RIRHSAVGTPDYLAPEILLG~TEHGYAADWWSAG~~~~~~~~~IVLFELLTGIPPFTASRPEKIFDNILNGKMPWPDVPGEMSYE 
1l3r_PKACa  FSHLRRIGR~~~~~~~~~~~FXEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPEN~~~LLIDQQGYIQVTDFGFAKRVKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTWXLCGTPEYLAPEIILS~KGYNKAVDWWALG~~~~~~~~~VLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVSGKVRFP~~~SHFSSD 
1jlu_AMPK   FSHLRRIGR~~~~~~~~~~~FSEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPEN~~~LLIDQQGYIQVTDFGFAKRVKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTWXLCGTPEYLAPEIILS~KGYNKAVDWWALG~~~~~~~~~VLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVSGKVRFP~~~SHFSSD 
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