
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       20                            
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27687087.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28526907.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGEKVSEAPEPVPRGCSGHGARTLFSSAAAVSSEGA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSAESSSGSETLSE 
MAST4       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MQTKHFLVVTHVTPKHLHPSTCSAVTSYT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QCSVHACSPPAPSG 
MAST3       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKSRRDKLHIPALTLDLSPSSQSPSLLGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSPCSPCSP~~~~S 
6678958.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVTGLSPLLFRKLSNPDIFAPTGKVKLQRQLSQDDCKLRRGSLASSLSGKQLLPLSSSVHSSVGQVTWQSTGEASNLVRMRNQSLGQSAPSLTAGLKELS 
MAST2       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKRSRCRDRPQPPPPDRREDGVQRAAELSQSLPPRRRAPPGRQRLEERTGPAGPEGKEQDVVTGVSPLLFRKLSNPDIFSSTGKVKLQRQLSQDDCKLWRGNLASSLSGKQLLPLSSSVHSSVGQVTWQSSGEASNLVRMRNQSLGQSAPSLTAGLKELS 
9910296.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSDSLWTALSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FSMPSFPGG~~~~S 
30842796.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSDSLWTALSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FSMPSFPGG~~~~S 
MAST1       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSDSLWTALSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FSMPSFPGG~~~~S 
CG6498.AA   MSRQEGAASRPADGATGPVASSSSSTSSNHSVSAVLGSKISTSTPQKNDEHQEQEFINQSVASEIEAMSISDSASAESSSGATATATATMSGSPVPKRHLSTANLSRIRPQSSYSARVLIFDDSDQEAAAAAAALAAASSSCNSSVKSCSGLELLPTSPAKLSIGNDSTNGSSMMRNLNLTKSSSGGLSGSSSSLHSRGY 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27687087.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28526907.m  EGEPSRFSCRSQPPRPPGGA~LGTRLPAAWAPARVALERGVPTLPLPHPGGAVLPVPQVSSASQEEQDEELDHILSPPPMPFRKCSNPDVACGLGKSLKYKRQLSEDGKQLRRGSLGGALTGRYLLPNPVAGQAWPASAETSNLVRMRSQALGQSAPSLTASLK~~ELSLPRRGSLCRTSNRKSLIGNGQSPALPRPHSP 
MAST4       AASPPSSCRTSNRKSLIGNG~QSPALPRPHSPLSAHAESLFEPYMRIVCNLLTLRFSYISSTPLNLATRSLDEILN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WTVEIALKIVQEISPPVPQPIFHLH~~GDAILHLPGLLHPSHMHSLSSSAQEKHRENKMAP 
MAST3       LGLHPWSCRSGNRKSLVVGT~PSPTLSRPLSPLSVPTAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSPLDSPRNFSA~~ASALNFPFARRADGRRWSLASLPSS~~~~~~~~~ 
6678958.m   LPRRGSFCRTSNRKSLIVTSSTSPTLPRPHSPLHGHTGN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPLDSPRNFSPNAPAHFSFVPARRTDGRRWSLASLPSS~~~~~~~~~ 
MAST2       LPRRGSFCRTSNRKSLIVTSSTSPTLPRPHSPLHGHTGN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPLDSPRNFSPNAPAHFSFVPARRTDGRRWSLASLPSS~~~~~~~~~ 
9910296.m   MFRRTKSCRTSNRKSLILTS~TSPTLPRPHSPLPGHLGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPLDSPRNFSPNTPAHFSFASSRRADGRRWSLASLPSS~~~~~~~~~ 
30842796.r  MFRRTKSCRTSNRKSLILTS~TSPTLPRPHSPLPGHLGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPLDSPRNFSPNTPAHFSFASSRRADGRRWSLASLPSS~~~~~~~~~ 
MAST1       MFRRTKSCRTSNRKSLILTS~TSPTLPRPHSPLPGHLGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPLDSPRNFSPNTPAHFSFASSRRADGRRWSLASLPSS~~~~~~~~~ 
CG6498.AA   TALLRKISYQQHTNSLRAVSGETSNLLRMRHSSLGKSAPCLTGNYFRHELTAPLPVQPPGFGASPLGGHNISRSGSCAGIGLAKHHHHHHLHG~~~~~~VVMRGSAGGGAGSGGGSSSGVAHHRLSLVTNSAAVAAAGGSRTHSPYSASPVDSPRLNSPMPFAFAPIKRIASCRGVVADGRRWSVASLPSS~~~~~~~~~ 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27687087.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28526907.m  LSAHAGNSPQDSPRNFSPSASAHFSFARRTDGRRWSLASLPSSGYGTNTPSSTVSSSCSSQEKLHQLPY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QPTPDELHFLSKHFCTTESIATENRCRNTP~MRPRSRSLSPGRSPACCDHEIIMM 
MAST4       SAKFLNIQDKLGLWSECP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RYLFSFPQRPNYILKWIKEKLHQLPY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QPTPDELHFLSKHFCTTESIATENRCRNTP~MRPRSRSLRHCISKPINLEEKAQL 
MAST3       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GYGTNTPSSTLSSSSSSRERLHQLPF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QPTPDELHFLSKHFRSSENVLDEEGGRSPR~LRPRSRSLSPGRATGTFDNEIVMM 
6678958.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GYGTNTPSSTVSSSCSSQEKLHQLPF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QPTADELHFLTKHF~STENVPDEEG~RRSPRMRPRSRSLSPGRSPVSFDSEIIMM 
MAST2       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GYGTNTPSSTVSSSCSSQEKLHQLPF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QPTADELHFLTKHF~STESVPDEEG~RQSPAMRPRSRSLSPGRSPVSFDSEIIMM 
9910296.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GYGTNTPSSTVSSSCSSQERLHQLPY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QPTVDELHFLSKHFGSTESITDEDGGRRSPAVRPPSRSLSPGRSPSSYDNEIVMM 
30842796.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GYGTNTPSSTVSSSCSSQERLHQLPY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QPTVDELHFLSKHFGSTESITDEDGGRRSPAVRPRSRSLSPGRSPSSYDNEIVMM 
MAST1       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GYGTNTPSSTVSSSCSSQERLHQLPY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QPTVDELHFLSKHFGSTESITDEDGGRRSPAVRPRSRSLSPGRSPSSYDNEIVMM 
CG6498.AA   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GYGTTPGSSNLSSQCSSQEGLNQLAHNIPPGVQEADAAAVAAGACCAEHLKQHCPKHCALLLAVSQKQLTPQPPKPTQLQPQKSMTAACVNCCAELSVTCGGQQAGGGAANGGSSANSSGSSAMQVGGRMSPYFRPRSRSLSSPSRSPIVDNEIAVM 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27687087.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAQLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28526907.m  NHVYKERFPKATAQMEER~LKEIITSYSPDHVLPLADG~~VLSFTHHQIIELARDCLDKSHQGLITSRYFFELQHKLDKLLQEAHDRSESGELAFIKQLVRKILIVIARPARLLECLEFDPEEFYYLLEAAEGHAKEGQGIKTDIPRYIISQLGLNKDPLEEMAQLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAST4       SCSPVR~~~LATAQMEER~LKEIITSYSPDNVLPLADG~~VLSFTHHQIIELARDCLDKSHQGLITSRYFLELQHKLDKLLQEAHDRSESGELAFIKQLVRKILIVIARPARLLECLEFDPEEFYYLLEAAEGHAKEGQGIKTDIPRYIISQLGLNKDPLEEMAHLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAST3       NHVYRERFPKATAQMEGR~LQEFLTAYAPGARLALADG~~VLGFIHHQIVELARDCLAKSGENLVTSRYFLEMQEKLERLLQDAHERSDSEEVSFIVQLVRKLLIIISRPARLLECLEFDPEEFYHLLEAAEGHAREGQGIKTDLPQYIIGQLGLAKDPLEEMVPLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6678958.m   NHVYKERFPKATAQMEERPSLTFISSNTPDSVLPLADG~~ALSFIHHQVIEMARDCLDKSRSGLITSHYFYELQENLEKLLQDAHERSESSDVAFVIQLVKKLMIIIARPARLLECLEFDPEEFYHLLEAAEGHAKEGHGIKCDIPRYIVSQLGLTRDPLEEMAQLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAST2       NHVYKERFPKATAQMEER~LAEFISSNTPDSVLPLADG~~ALSFIHHQVIEMARDCLDKSRSGLITSQYFYELQENLEKLLQDAHERSESSEVAFVMQLVKKLMIIIARPARLLECLEFDPEEFYHLLEAAEGHAKEGQGIKCDIPRYIVSQLGLTRDPLEEMAQLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9910296.m   NHVYKERFPKATAQMEEK~P~DFARAYEPDSVLPLADG~~VLSFIHHQIIELARDCLTKSRDGLITTVYFYELQENLEKLLQDAYERSESLEVAFVTQLVKKLLIIISRPARLLECLEFNPEEFYHLLEAAEGHAKEGHLVKTDIPRYIIRQLGLTRDPFPDVVRLE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30842796.r  NHVYKERFPKATAQMEEK~LRDFARAYEPDSVLPLADG~~VLSFIHHQIIELARDCLTKSRDGLITTVYFYELQENLEKLLQDAYERSESLEVAFVTQLVKKLLIIISRPARLLECLEFNPEEFYHLLEAAEGHAKEGHLVKTDIPRYIIRQLGLTRDPFPDVVRLE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAST1       NHVYKERFPKATAQMEEK~LRDFTRAYEPDSVLPLADG~~VLSFIHHQIIELARDCLTKSRDGLITTVYFYELQENLEKLLQDAYERSESLEVAFVTQLVKKLLIIISRPARLLECLEFNPEEFYHLLEAAEGHAKEGHLVKTDIPRYIIRQLGLTRDPFPDVVHLE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
CG6498.AA   NTLYKERFPKATQQMEER~LKLFINENKSAACNSFRDSQPIVRFVHHQVLEMARDCLHKSEAKLITSQYFYELSENLERLLVETKEKS~PEAAAELNGVIKKLLLIISRPARLLECLEFDPQEFYELLEAAEGHAKAMPVIKADIPQYIIHKLGLNRDPIAELQQELRETQQMCSEQVTVDADPLHPGGSLLLNSPLTSA 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       10                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27687087.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NYDSRTAETPETDESVSSSNTSLRLRRKPRESDFETIKLISNGAYGAVYFVRHKESRQRFAMKKINKQNLILRNQIQQAFVERDILTFAENPFVVSMYCSFETRRHLCMVMEYVEGGDCATLMKNMGPLPVDMARMYFA 
28526907.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NYDSRTAETPEMDESVSSSNTSLRLRRKPRESDFETIKLISNGAYGAVYFVRHKESRQRFAMKKINKQNLILRNQIQQAFVERDILTFAENPFVVSMYCSFETRRHLCMVMEYVEGGDCATLMKNMGPLPVDMARMYFA 
MAST4       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NYDSGTAETPETDESVSSSNASLKLRRKPRESDFETIKLISNGAYGAVYFVRHKESRQRFAMKKINKQNLILRNQIQQAFVERDILTFAENPFVVSMYCSFETRRHLCMVMEYVEGGDCATLMKNMGPLPVDMARMYFA 
MAST3       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HLEEEQPPAPESPESRALVGQS~~~RRKPCESDFETIKLISNGAYGAVYLVRHRDTRQRFAIKKINKQNLILRNQIQQVFVERDILTFAENPFVVSMFCSFETRRHLCMVMEYVEGGDCATLLKNMGPLPVDMARLYFA 
6678958.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SYDS~~PDTPETDDSVEGRGVSQPSQKTPSEEDFETIKLISNGAYGAVFLVRHKSTRQRFAMKKINKQNLILRNQIQQAFVERDILTFAENPFVVSMFCSFETKRHLCMVMEYVEGGDCATLLKNIGALPVDMVRLYFA 
MAST2       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SCDS~~PDTPETDDSIEGHGASLPSKKTPSEEDFETIKLISNGAYGAVFLVRHKSTRQRFAMKKINKQNLILRNQIQQAFVERDILTFAENPFVVSMFCSFDTKRHLCMVMEYVEGGDCATLLKNIGALPVDMVRLYFA 
9910296.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EQDSGGSNTPEQDDTSEGRSSTSKAKKPPGESDFDTIKLISNGAYGAVYLVRHRDTRQRFAMKKINKQNLILRNQIQQAFVERDILTFAENPFVVGMFCSFETRRHLCMVMEYVEGGDCATLLKNIGALPVEMARMYFA 
30842796.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EQDSGGSNTPEQDDTSEGRSSTSKAKKPPGESDFDTIKLISNGAYGAVYLVRHRDTRQRFAMKKINKQNLILRNQIQQAFVERDILTFAENPFVVGMFCSFETRRHLCMVMEYVEGGDCATLLKNIGALPVEMARMYFA 
MAST1       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EQDSGGSNTPEQDDLSEGRS~~SKAKKPPGENDFDTIKLISNGAYGAVYLVRHRDTRQRFAMKKINKQNLILRNQIQQAFVERDILTFAENPFVVGMFCSFETRRHLCMVMEYVEGGDCATLLKNIGALPVEMARMYFA 
CG6498.AA   AKQLSSLALDAIAMDSGSGTATPQQPPQTPVATCDTAPSFALAISQMNEEKGGSSSAVGGGSSSKVAGAEGITGGSAATATGSGAQQPSPQENDFDIVKLISNGAYGAVYLVKHKTTRQRFAMKKINKNNLILRNQVEQVFAERDILSFADNPFVVSMYCSFETKKHLCLVMEYVEGGDCGTLLKNIGPLPADMARFYFA 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVNFPFLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFXEPHARFYAA 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      12                  
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27687087.r  ETVLALEYLHNYGIVHRDLKPDNLLVTSMGHIKLTDFGLSKVGLMSMTTNLYEGHIEKDAREFLDKQVCGTPEYIAPEVILRQGYGKPVDWWAMGIILYEFLVGCVPFFGDTPEELFGQVISDEINWPEK~DEAPPPDAQDLITLLLRQNPLERLGTG~~GAYEVKQHRFFRSLDWNSLLR~~QKAEFIPQLESEDDTSY 
28526907.m  ETVLALEYLHNYGIVHRDLKPDNLLVTSMGHIKLTDFGLSKVGLMSMTTNLYEGHIEKDAREFLDKQVCGTPEYIAPEVILRQGYGKPVDWWAMGIILYEFLVGCVPFFGDTPEELFGQVISDEINWPEK~DEAPPPDAQELITLLLRQNPLERLGTG~~GAYEVKQHRFFRSLDWNSLLR~~QKAEFIPQLESEDDTSY 
MAST4       ETVLALEYLHNYGIVHRDLKPDNLLVTSMGHIKLTDFGLSKVGLMSMTTNLYEGHIEKDAREFLDKQVCGTPEYIAPEVILRQGYGKPVDWWAMGIILYEFLVGCVPFFGDTPEELFGQVISDEINWPEK~DEAPPPDAQDLITLLLRQNPLERLGTG~~GAYEVKQHRFFRSLDWNSLLR~~QKAEFIPQLESEDDTSY 
MAST3       ETVLALEYLHNYGIVHRDLKPDNLLITSLGHIKLTDFGLSKIGLMSMATNLYEGHIEKDAREFIDKQVCGTPEYIAPEVIFRQGYGKPVDWWAMGVVLYEFLVGCVPFFGDTPEELFGQVVSDEIMWPEG~DEALPADAQDLITRLLRQSPLDRLGTG~~GTHEVKQHPFFLALDWAGLLR~~HKAEFVPQLEAEDDTSY 
6678958.m   ETVLALEYLHNYGIVHRDLKPDNLLITSMGHIKLTDFGLSKIGLMSLTTNLYEGHIEKDAREFLDKQVCGTPEYIAPEVILRQGYGKPVDWWAMGIILYEFLVGCVPFFGDTPEELFGQVISDEIVWPEG~DDALPPDAQDLTSKLLHQNPLERLGTS~~SAYEVKQHPFFMGLDWTGLLR~~QKAEFIPQLESEDDTSY 
MAST2       ETVLALEYLHNYGIVHRDLKPDNLLITSMGHIKLTDFGLSKIGLMSLTTNLYEGHIEKDAREFLDKQVCGTPEYIAPEVILRQGYGKPVDWWAMGIILYEFLVGCVPFFGDTPEELFGQVISDEIVWPEG~DEALPPDAQDLTSKLLHQNPLERLGTG~~SAYEVKQHPFFTGLDWTGLLR~~QKAEFIPQLESEDDTSY 
9910296.m   ETVLALEYLHNYGIVHRDLKPDNLLITSMGHIKLTDFGLSKMGLMSLTTNLYEGHIEKDAREFLDKQVCGTPEYIAPEVILRQGYGKPVDWWAMGIILYEFLVGCVPFFGDTPEELFGQVISDDILWPEG~DEALPTDAQLLISSLLQTNPLVRLGAG~~GAFEVKQHTFFRDLDWTGLLR~~QKAEFIPHLESEEDTSY 
30842796.r  ETVLALEYLHNYGIVHRDLKPDNLLITSMGHIKLTDFGLSKMGLMSLTTNLYEGHIEKDAREFLDKQVCGTPEYIAPEVILRQGYGKPVDWWAMGIILYEFLVGCVPFFGDTPEELFGQVISDDILWPEG~DEALPTDAQLLISSLLQTNPLVRLGAG~~GAFEVKQHSFFRDLDWTGLLR~~QKAEFIPHLESEDDTSY 
MAST1       ETVLALEYLHNYGIVHRDLKPDNLLITSMGHIKLTDFGLSKMGLMSLTTNLYEGHIEKDAREFLDKQVCGTPEYIAPEVILRQGYGKPVDWWAMGIILYEFLVGCVPFFGDTPEELFGQVISDDILWPEG~DEALPTEAQLLISSLLQTNPLVRLGAG~~GAFEVKQHSFFRDLDWTGLLR~~QKAEFIPHLESEDDTSY 



CG6498.AA   ETVLAVEYLHSYGIVHRDLKPDNLLITALGHIKLTDFGLSKMGLMSLATNLYEGYIDSETRQFSDKQVYGTPEYIAPEVILRQGYGKPVDWWSMGIILYEFLIGCVPFFGETTEELFAHTVNDDIEWPDSEDWPVQAEAKDIISQLLQQNPRDRLGTQS~GALEMKEHEYFLGMDWNSLLR~~QKAEFVPQLSHDDDTSY 
1l3r_E      QIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFGFAKR~~~~~~~~~~~~~~~VKGRTWX~~~LCGTPEYLAPEIILSKGYNKAVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVSGKVRFPSH~~~~FSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIPKFKGPGDTSN 
 
                    1210      1220      1230      1240      1250      1260      1270      1280      1290      1300      1310      1320      1330      1340      1350      1360      1370      1380      1390      14                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27687087.r  FDTRSEKY~HHMETEEEDDTNDEDFTVEIRQFSSCSHRFSKVFSSIDRITQNSG~~~~~~~~~~~~~~~~~EDKDDSEDKTKSTTLPSTETLSWSSEYS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EMQQ~~LSTSNSSDTESNRC~~~~~~KLSSGLLPKLAISAEGEHGEAVPCSGDPR~~~~~~~EEPDKPVLPPEE 
28526907.m  FDTRSEKY~HHMETEEEDDTNDEDFTVEIRQFSSCSHRFSKVFSSIDRITQNSG~~~~~~~~~~~~~~~~~EDKDDSEDKTKSTTLPSTETLSWSSEYS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EMQQ~~LSTSNSSDTESNRC~~~~~~KLSSGLLPKLAISTDGEQDEAVPCSGDPR~~~~~~~EEPEKPVPPSEE 
MAST4       FDTRSEKY~HHMETEEEDDTNDEDFNVEIRQFSSCSHRFSKVFSSIDRITQNSA~~~~~~~~~~~~~~~~~EEKEDSVDKTKSTTLPSTETLSWSSEYS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EMQQ~~LSTSNSSDTESNRH~~~~~~KLSSGLLPKLAISTEGEQDEAASCPGDPH~~~~~~~EEPGKPALPPEE 
MAST3       FDTRSERY~RHLGSED~DETNDEESSTEIPQFSSCSHRFSKVYSSSEFLAVQPTPT~~~~~~~~~~~~~~FAERSFSEDREEGWERSEVDYGRRLSADI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLRS~~WTSSGSSCQSSSSQ~~~~~~PERGPSPSLLNTISLDTMPKFAFSSEDEG~~~~~~~VGPGPAGPKRPV 
6678958.m   FDTRSERY~HHVDSEDEEEVSEDG~CLEIRQFSSCSPRFSKVYSSMERLSLLEERR~~~~~~~~TPPPTKRSLSEEKEDHSDGLAGLKGRDRSWVIGSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EILRKRLSVSESSHTESDSSPPMTVRHRCSGLPDGPHCP~~~EETSSTPRKQQQEGIWV~LIPPSGEGSSRPVP 
MAST2       FDTRSERY~HHMDSEDEEEVSEDG~CLEIRQFSSCSPRFNKVYSSMERLSLLEERR~~~~~~~~TPPPTKRSLSEEKEAHSDGLAGLKGRDRSWVIGSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EILRKRLSVSESSHTESDSSPPMTVRRRCSGLLDAPRFPEGPEEASSTLRRQPQEGIWV~LTPPSGEGVSGPVT 
9910296.m   FDTRSDRY~HHVNSYDEDDTTEEE~PVEIRQFSSCSPRFSKVYSSMEQLSQHEPKTPVSASGASKRDPSAKGPEEKVAGKREGLGGLTLREKTWRGGSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIKR~~FSASEASFLEGEASPPLGARRRFSALLEPSRFTAPQEDEDEARLRRPPR~~~~~~~~PSSDPPSSLDT 
30842796.r  FDTRSDRY~HHVNSYDEDDTTEEE~PVEIRQFSSCSPRFSKVYSSMEQLSQHEPKTPVSASGASKRDPNAKGPEEKVAGKREGLGGLTLREKTWRGGSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIKR~~FSASEASFLEGEASPPLGARRRFSALLEPSRFTAPQEDEDEARLRRPPR~~~~~~~~PSSDPPSSLDT 
MAST1       FDTRSDRY~HHVNSYDEDDTTEEE~PVEIRQFSSCSPRFSKVYSSMEQLSQHEPKTPVAAAGSSKREPSTKGPEEKVAGKREGLGGLTLREKTWRGGSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIKR~~FSASEASFLEGEASPPLGARRRFSALLEPSRFSAPQEDEDEARLRRPPR~~~~~~~~PSSDPAGSLDA 
CG6498.AA   FDTRMDRYNHDLGGEDTDDTDDTPVFGSFNSYTPQYRKQHYSWSRHATPTSTDGAKPTGPPPLSSLPSRAQETPAATVGATSTGALPKLKSGMGSGSGSGSGSGSGSASHDGVVNKFLNTPQLRKLDLSSSCLKVPSTPDADYLPELLHNVTIGNDAELRMLKHYLQQPNPGATQRMQQRHSMPPNTTTIISTPATPPPT 
1l3r_E      FDDYEEEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~IRVXINEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    1410      1420      1430      1440      1450      1460      1470      1480      1490      1500      1510      1520      1530      1540      1550      1560      1570      1580      1590      16                 
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27687087.r  GTQEEPEVTTPASTISSSTLSVGSFSEHLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QINGRSECVDSTDNSSKPSSE~SASHMARQRLESTEKKKMS~~~~~~~~~~GKVTKSLSASALSLMIPGDM~FAVSPLGSPMSPHS~~LSSDPSSSRDSSPSRDSSAASASPHQPIVIHSSGKNYGFTIRAIRVYVGDSDIYTVHHI 
28526907.m  CTQEEPEVTTPASTISSSTLSVGSFSEHLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QINGRSECVDSTDNSSKPSSE~PTSHVARQRLESTEKKKIS~~~~~~~~~~GKVTKSLSASALSLMIPGDM~FAVSPLGSPMSPHS~~LSSDPSSSRDSSPSRDSSAASASPHQPIVIHSSGKNYGFTIRAIRVYVGDSDIYTVHHI 
MAST4       CAQEEPEVTTPASTISSSTLSVGSFSEHLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QINGRSECVDSTDNSSKPSSE~PASHMARQRLESTEKKKIS~~~~~~~~~~GKVTKSLSASALSLMIPGDM~FAVSPLGSPMSPHS~~LSSDPSSSRDSSPSRDSSAASASPHQPIVIHSSGKNYGFTIRAIRVYVGDSDIYTVHHI 
MAST3       FILGEPDPPPAATPVMPKPSSLSADTAALS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HARLRSNSIGARHSTPRPLDAGRGRRLGGPRDPAPEKSRASSSGGSGGGSGGRVPKSASVSALSLIITADD~GSGGPLMSPLSPRS~~LSSNPSS~RDSSPSRDPSPVCGSLRPPIVIHSSGKKYGFSLRAIRVYMGDSDVYTVHHV 
6678958.m   ERPLERQLKLDEEPPGQSSRCCPALETRGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GTPQLAEEATAKAISDLAVRR~~ARHRLLSGD~SIEKRTTR~~~~~~~~PVNKVIKSASATALSLLIPSEH~HACSPLASPMSPHS~~QSSNPSS~RDSSPSRDFLPALGSLRPPIIIHRAGKKYGFTLRAIRVYMGDTDVYTVHHM 
MAST2       EHSGEQRPKLDEEAVGRSSGSSPAMETRGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GTSQLAEGATAKAISDLAVRR~~ARHRLLSGD~STEKRTAR~~~~~~~~PVNKVIKSASATALSLLIPSEH~HTCSPLASPMSPHS~~QSSNPSS~RDSSPSRDFLPALGSMRPPIIIHRAGKKYGFTLRAIRVYMGDSDVYTVHHM 
9910296.m   RVPKEAVQGEGTSTPGEPEATERSHPGDLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPSKDGDPSGPRATNDLVLRR~~ARHQQLSGDLAVEKRPSR~~~~~~~~TGGKVIKSASATALSVMIPAVDPHGGSPLASPMSPRS~~LSSNPSS~RDSSPSRDYSPAVSGLRSPITIQRSGKKYGFTLRAIRVYMGDSDVYSVHHI 
30842796.r  RVPKEAAQGEGTSTPGEPEATERSHPGDFC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPSKDGDPSGPRATNDLVLRR~~ARHQQLSGDLSVEKRPSR~~~~~~~~TGGKVIKSASATALSVMIPAVDPHGGSPLASPMSPRS~~LSSNPSS~RDSSPSRDYSPAVSGLRSPITIQRSGKKYGFTLRAIRVYMGDSDVYSVHHI 
MAST1       RAPKEETQGEGTSSAGDSEATDRPRPGDLC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPSKDGDASGPRATNDLVLRR~~ARHQQMSGDVAVEKRPSR~~~~~~~~TGGKVIKSASATALSVMIPAVDPHGSSPLASPMSPRS~~LSSNPSS~RDSSPSRDYSPAVSGLRSPITIQRSGKKYGFTLRAIRVYMGDTDVYSVHHI 
CG6498.AA   QTQATMAATPPTATVGSFSRSTPESSQTDSDDFSPQINRKRKGVCARDILPRFSISIEDETISAGSSSTENMNLPREQSPLALQHQPKSMDGSTSGSSVKHHRSRSIVKSASALGLSLMTSLDNSQLAAQLCGIQSPGGGGNGSSTASSRDTSPCRELSPLVTNLKPPIIIRRGPRGFGFTVHTIRVYYGDTDFYTMHHL 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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27687087.r  VWNVEEGSPACQAGLKAGDLITHINGEPVHGLVHTEVIELLLKSGNKVSITTTPFENTSIKTGPARRNSYKGRMVRR~~~SKKSKKKESLE~~RRRSLFKKLAKQPSPLLHTSRSFS~CLNRSLSSGESLPGSPTHS~~LSPRSPTPSYRSTPDFPS~~GTNSSQ~SSSPSSSAPNSPAGSG~~HIRPSTLHGLAPKLSG 
28526907.m  VWNVEEGSPAYQAGLKAGDLITHINGEPVHGLVHTEVIELLLKSGNKVSITTTPFENTSIKTGPARRNSYKGRMVRR~~~SKKSKKKESLE~~RRRSLFKKLAKQPSPLLHTSRSFS~CLNRSLSSGESLPGSPTHS~~LSPRSPTPSYRSTPDFPS~~GTNSSQ~SSSPSSSAPNSPAGSG~~HIRPSTLHGLAPKLSG 
MAST4       VWNVEEGSPACQAGLKAGDLITHINGEPVHGLVHTEVIELLLKSGNKVSITTTPFENTSIKTGPARRNSYKSRMVRR~~~SKKSKKKESLE~~RRRSLFKKLAKQPSPLLHTSRSFS~CLNRSLSSGESLPGSPTHS~~LSPRSPTPSYRSTPDFPS~~GTNSSQ~SSSPSSSAPNSPAGSG~~HIRPSTLHGLAPKLGG 
MAST3       VWSVEDGSPAQEAGLRAGDLITHINGESVLGLVHMDVVELLLKSGNKISLRTTALENTSIKVGPARKNVAKGRMARR~~~SKRSRRRETQD~~RRKSLFKKISKQTS~VLHTSRSFSSGLHHSLSSSESLPGSPTHS~~LSPSPTTPCRSPAPDVPA~~DTTASPPSASPSSSSPASPAAAG~~HTRPSSLHGLAAKLGP 
6678958.m   VWHVEDGGPASEAGLRQGDLITHVNGEPVHGLVHTEVVELVLKSGNKVSISTTPLENTSIKVGPARKGSYKAKMARR~~~SKRSKGKDGQESRKRSSLFRKITKQAS~LLHTSRSLS~SLNRSLSSGESGPGSPTHSHSLSPRSPPQGYRVAPDAVHSVGGNSSQ~SSSPSSSVPSSPAGSG~~HTRPSSLHGLAPKLQR 
MAST2       VWHVEDGGPASEAGLRQGDLITHVNGEPVHGLVHTEVVELILKSGNKVAISTTPLENTSIKVGPARKGSYKAKMARR~~~SKRSRGKDGQESRKRSSLFRKITKQAS~LLHTSRSLS~SLNRSLSSGESGPGSPTHSHSLSPRSPTQGYRVTPDAVHSVGGNSSQ~SSSPSSSVPSSPAGSG~~HTRPSSLHGLAPKLQR 
9910296.m   VWHVEEGGPAQEAGLCAGDLITHVNGEPVHGMVHPEVVELILKSGNKVAVTTTPFENTSIRIGPARRSSYKAKMARR~~~NKRPSAKDGQESKKRSSLFRKITKQSN~LLHTSRSLS~SLNRSLSSSDSLPGSPTHG~~LPARSPTHSYRSTPDSAY~~LGASSQ~SSSPASSTPNSPASSASHHIRPSTLHGLSPKLLR 
30842796.r  VWHVEEGGPAQEAGLCAGDLITHVNGEPVHGMVHPEVVELILKSGNKVAVTTTPFENTSIRIGPARRSSYKAKMARR~~~NKRPSAKDGQESKKRSSLFRKITKQSN~LLHTSRSLS~SLNRSLSSSDSLPGSPTHG~~LPARSPTHSYRSTPDSAY~~LGASSQ~SSSPASSTPNSPASSASHHIRPSTLHGLSPKLHR 
MAST1       VWHVEEGGPAQEAGLCAGDLITHVNGEPVHGMVHPEVVELILKSGNKVAVTTTPFENTSIRIGPARRSSYKAKMARR~~~NKRPSAKEGQESKKRSSLFRKITKQSN~LLHTSRSLS~SLNRSLSSSDSLPGSPTHG~~LPARSPTHSYRSTPDSAY~~LGASSQ~SSSPASSTPNSPASSASHHIRPSTLHGLSPKLHR 
CG6498.AA   VMAVDEGSPAFEAGLRPADLITHVNGEAVQGLFHTQVLQLLLSGGEHVTLRATPLEHTSIQSGGRKRDLMQSKLAKKGVNRQKKQTKREHDKKRKTSLFRRISSKRANAEMQQYSAG~~~~~~~~~~~~~TSSPTTP~~~SARNLSPLDSSYHSSCCQSAANSSSQSTSPSSSSPNTPTGSS~~~~~~GSNHGGNAGSVA 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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27687087.r  QRYRSGRRKSAGSIPLSPLARTPSPTPQPTSPQRSPSPLLGHSLGSAKITQAFPSKMHSPPTIVRHIVRPKSAEPPRSPLLKRVQSEEKLSPSYGSDKKH~LCSRKHSLEVTQEEVQREQCQREVMLQSLEENVYDAPSLSRARPVEQGCLKRPVSRKMGRQESADDLDRDKLKAKVVVKKPE~~~EKHEPHQKPHSLGS 
28526907.m  QRYRSGRRKSAGSIPLSPLARTPSPTPQPTSPQRSPSPLLGHSLGNAKITQAFPSKMHSPPTIVRHIVRPKSAEPPRSPLLKRVQSEEKLSPSYGSDKKL~LCSRKHSLEVTQEEVQREQCQREVTLQSLEENVCDAPSLSRARPVEQGCLKRPVSRKVGRQESVDDLDRDKLKAKVVVKKPE~~~EKHESHQKPHSLGG 
MAST4       QRYRSGRRKSAGNIPLSPLARTPSPTPQPTSPQRSPSPLLGHSLGNSKIAQAFPSKMHSPPTIVRHIVRPKSAEPPRSPLLKRVQSEEKLSPSYGSDKKH~LCSRKHSLEVTQEEVQREQSQREAPLQSLDENVCDVPPLSRARPVEQGCLKRPVSRKVGRQESVDDLDRDKLKAKVVVKKADGFPEKQESHQKSHGPGS 
MAST3       PRPKTGRRKSTSSIPPSPLACPPISAPPP~~~~RSPSPLPGHPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~APARSPRLRRGQSADKLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TGERLDGEAGRR~~~~~~~~~~~~~~~~~TRGPEAELVVMRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6678958.m   ~QYRSPRRKSAGSIPLSPLAHTPSPPATAASPQRSPSPLSGHGS~~~~~~QSFPTKLHLSPPLGRQLSRPKSAEPPRSPLLKRVQSAEKLAAALAAAEKKLAPSRKHSLDLPHGELKKELTPREA~~SPLEVVGTRSVLSGKGPLPGKGVLQPAPSRALGTLRQDRAERRESLQKQEAIREVD~~~~~~SSEDDTDEEPE 
MAST2       ~QYRSPRRKSAGSIPLSPLAHTPSPPPPTASPQRSPSPLSGHVA~~~~~~QAFPTKLHLSPPLGRQLSRPKSAEPPRSPLLKRVQSAEKLAAALAASEKKLATSRKHSLDLPHSELKKELPPREV~~SPLEVVGARSVLSGKGALPGKGVLQPAPSRALGTLRQDRAERRESLQKQEAIREVD~~~~~~SSEDDTEEGPE 
9910296.m   ~QYRSARCKSAGNTRCTSSAHT~IPDAGCPPPLPGHTVGSSHTRR~~~~~ASLPNYLIAT~~CVR~~~RPKSAEPPRSPLLKRVQSAEKLGASLGADKK~~GALRKHSLEVGHPDFRKDFHG~~~~~~ELALHSLAESDGETPPIEGPGATRQVAVRRLGRQESPLSLGADPLLPDGVQRPMA~~~~~~SSKE~~~~~~~ 
30842796.r  ~QYRSARCKSAGNIPLSPLAHTPSPTQASPPPLPGHTVGSSHTT~~~~~~QSFPAKLHSSPPIVRP~~RPKSAEPPRSPLLKRVQSAEKLGASLGADKK~~GALRKHSLEVGHPDFRKDFHG~~~~~~ELALHSLAESDGETPPIEGPGATRQVAMRRLGRQESPLSLGADPLLPDGVQRPMA~~~~~~SGKE~~~~~~~ 
MAST1       ~QYRSARCKSAGNIPLSPLAHTPSPTQASPPPLPGHTVGSSHTT~~~~~~QSFPAKLHSSPPVVRP~~RPKSAEPPRSPLLKRVQSAEKLGASLSADKK~~GALRKHSLEVGHPDFRKDFHG~~~~~~ELALHSLAESDGETPPVEGLGAPRQVAVRRLGRQESPLSLGADPLLPEGASRPPV~~~~~~SSKEK~~~~~~ 
CG6498.AA   VAPSALSVQLPSAPPPTQLVLLPHVGAVVGSNPTSVGNVPVSPTG~~~~~~VVPQLYQRPSTLHGLKHKLHAATAVIAGGGNANNPAGGLKTLHTTNNNSLPNRRKSVGHIPLSPLARTPSPSPLPSSPTRSPSPLAFPLVGHQPGASNTTQSYSPGSTLPTLQTAVNANTKKAGFARTKSAE~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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27687087.r  DSESYALFRLEEREKKVYPKGLERSGHFENTS~~AESPSVGSLLKDTLHKQASVRASEGVTLDGAACSLAPGEHSQSLGDFKRASASGNLHDSVCPISDRPAPGKVEYSEKASQAKELLRSEKLDSKLANIDYLRKKMSLDDKDDSHCAILKPKITSSTHECLLGNPVRPMAGQQETLSASENRAFINSTHTPQMSGVSF 
28526907.m  DSESYALFRLEEREKKVYSKGLERSGHFENTS~~AELPSVGSLLKDTLHKQASVRASEGVTSDGAACSLTPGEHSQSLGDFKRASASGILHDSVCPISDRPAPGKVEYSEKASQAKELLRSEKLDSKLANIDYLRKKMSLDDKDDSHCAILKPKITSSAHECLPGNPIRPMAGQQETPPASENRAFINSTHTPQMSAVSF 
MAST4       DLENFALFKLEEREKKVYPKAVERSSTFENKASMQEAPPLGSLLKDALHKQASVRASEGAMSDGP~~~~VPAEHRQGGGDFRRAPAPGTLQDGLCHSLDRGISGKGEGTEKSSQAKELLRCEKLDSKLANIDYLRKKMSLEDKEDNLCPVLKPKMTAGSHECLPGNPVRPTGGQQEPPPASESRAFVSSTHAAQMSAVSF 
MAST3       ~~~~~~~LHLSER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDSFKKQEAVQEVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FDEPQEEATGLPTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6678958.m   NSQATQEPRLSPHPEASHNLLPKGSG~~~~~~~~~~~~~~EGTEEDTFLHRDLKKQGPVLSGLVTGATLGSPRVDVPGLSPRKVSRPQAFEEATN~PLQVPSLSRSGPTSPTPSEGCWKAQHLHTQALTALC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSFSELTPTG~C 
MAST2       NSQGAQELSLAPHPEVSQSVAPKGAG~~~~~~~~~~~~~~ESGEEDPFPSRDPRSLGPMVPSLLTGITLGPPRMESPSGPHRRLGSPQAIEEAASSSSAGPNLGQSGATDPIPPEGCWKAQHLHTQALTALS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSTSGLTPTSSC 
9910296.m   DSAGGTEACTPPRATTPGSRTLERDS~~~~~~~~~~~~~~GCTRHQSVQTED~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPGGVARALAKAALSPVQEHETGRRSSSGEAG~TPPVPIVVEPARPGVKTQAPQPVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TDSKGLKEPVAQ 
30842796.r  DSAGGTEACTPPRATTPGSRTLERDL~~~~~~~~~~~~~~GCTRHQSVQTED~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPGGVARALAKAALSPVQEHETGRRSSSGEAG~TPPVPIVVEPARPGVKTQTPQPLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TDSKGLKEPVAQ 
MAST1       ESPGGAEACTPPRATTPGGRTLERDV~~~~~~~~~~~~~~GCTRHQSVQTED~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GTGGMARAVAKAALSPVQEHETGRRSSSGEAG~TPLVPIVVEPARPGAKAVVPQPLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADSKGLQEPAPL 
CG6498.AA   ~~PSSPLLRRALSPDRLHPRSAETKISPLCCS~~~~~~~~~PPIKQPTHQRVVTTTWR~~~~~~~~~~~~~~~~STPGGSASGAGGAVLGAPSVQPLQLVPAASEESQRQTAMATVVSTTAAGTDPSATAVVT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LANCEPLPRIAEE 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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27687087.r  VPLKALAGRVENGGEKPGLAVPESPVRKSPSEYKLEGRSVSCLKPIEGTLDIALLSGPHASKTEP~SPEPAQSPSPGINVGPSVPPALPGSSGKKGDSASLREPSSANLKVNKSYLQEPRFLPPSRALQDSLAAPGPDRKSKQERTIIHPSARSTATVTESNRQQKESGPATHQDRSTDTKVLPGPGQTLHNADPPRLCT 
28526907.m  VPLKALAGRVENGGEKAGLAAPESPVRKSPSEYKLEGRSVSCLKPIEGTLDIALLSGPHASKTELLSPEPAQSPSPGINVGPCVPLALPGSSGKKGDSTSLREPSSANLKVNKSYLLEPRFLPPSRALQDSLAASGPEPKSKPERKLIHPSARSPATVTESNLQQKEGGPATHQDRSTDTRNLPGPGQTLHNVDLPRLCT 
MAST4       VPLKALTGRVDSGTEKPGLVAPESPVRKSPSEYKLEGRSVSCLEPIEGTLDIALLSGPQASKTELPSPESAQSPSPSGDVRASVPPVLPSSSGKKNDTTSARELSPSSLKMNKSYLLEPWFLPPSRGLQNSPAVSLPDPEFKRDRKGPHPTARSPGTVMESNPQQREGSSPKHQDHTTDPKLLTCLGQNLHSPDLAR~~P 
MAST3       VPQIAVEG~~~~~~~~~~~~EEAVPVALGPT~~~~~GRD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6678958.m   SAATSTSGKP~~~GTWSWKFLIEGPDRASTNKTITRKGEPANSQDTNTTVPNLLKNLSPEEE~KPQPPSVPGLTHPLLEVPSQNWPWESECEQMEKEEPSLSITEVPDSSGDRRQDIPCRAHPLSPETRPSLLWKSQELGGQQDHQDLALTSDELLKQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 



MAST2       SPPSSTSGKL~~~SMWSWKSLIEGPDRASPSRKATMAGGLANLQDLENTTPAQPKNLSPREQGKTQPPSAPRLAHPSYEDPSQGWLWESECAQAVKEDPALSITQVPDASGDRRQDVPCRGCPLTQKSEPSLRR~GQEPGGHQKHRDLALVPDELLKQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9910296.m   MPLMPDAPR~~~~~GRERWVLEEVEERTTLSGLRSKPASPKLSPDPQTPTLVPTKN~VPRSAAPSVPPASLMVPGTKPEAGLN~~~~~SRCPAEAVTPAGLTKTGAPS~~~~~~~~~PASLGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30842796.r  IPLVPDAPR~~~~~VRERWVLEEVEERTTLSGPRSKPASPKLSPDPQTPTVAPTKN~VPRSAAPPVPPASLMVPGTKPEAGSN~~~~~SRCPAEGVASAGLTKTGAPS~~~~~~~~~PASLGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAST1       APSVPEAPR~~~~~GRERWVLEVVEERTTLSGPRSKPASPKLSPEPQTPSLAPAKCSAPSSAVTPVPPASLLGSGTKPQVGLT~~~~~SRCPAEAVPPAGLTKKGVSS~~~~~~~~~PAPPGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
CG6498.AA   KDSPTSTQDSSSVSEGFMPAIEEFAEGESSSSPTQTLEKPTKVKATEQPEMEPAGKSKKVDQGKTTTPGTPKTKPHNSGCKTSMTTTKPASPSVTISTAPRKDTSAVTGGGSSGSGGSAATSAAKQRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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27687087.r  RAPLPPEAA~SKEKPCLKEPS~~~~AKVKSEWSAIRNDGHRDPCVKLCPAEAGKVSDSSKPLPSGGRTHPDFYKQTQTSEKAWA~CAKTNHKDSQDEVKSLAREDS~LHSASLLYEKEVGQARKGPEPKPEVPATRCPSQPPGIEGEKSEKLSAAPSLQKQAPKEPDRKEQALQRSGGGGPQQPPSTKELANSAAWQHSS 
28526907.m  RAPLPPEGTPAKEKPCLKEPS~~~~AKVKSEWSAVRDDGHRDPCAKLCPAETGKASDSSKPLPSGGRTQPDFYKQTQTSEKAWA~HAKTNHKDSQDEVKSLARED~~~~SASLLYEKEIGRARKGPEPKPEVPATRCPPQPPGIEGEKREKLSAAPSLQKQAPKEPDRKEQTSQRPGGSGPQQPPPTKELSNSASWQHGS 
MAST4       RCPLPPEASPSREKPGLRESSERGPPTARSERSAARADTCREPSMELCFPETAKTSDNSKNLLSVGRTHPDFYTQTQAMEKAWAPGGKTNHKDGPGEARPPPRDNSSLHSAGIPCEKELGKVRRGVEPKPEALLARRSLQPPGIESEKSEKLSSFPSLQKDGAKEPERKEQPLQRHPSSIPPPPLTAKDLSSPAARQHCS 
MAST3       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6678958.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAST2       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9910296.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30842796.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAST1       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
CG6498.AA   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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27687087.r  SPSHPLKKEPGTKAAAAEASISLQDTPRSATTTTTAIATATT~~SAGHSDCSSHKSRPGPDPSPSKAKHQDRPLSSQKLSAGSAKGKEPVSQPIGGSVREGKGGSKGQSDTFSAIPATQGKASDVLDQGEGRVTIILHTEESLLDAKLKATNGGGPPEMQEK~~HLPRQGHPGLSEAADQKLLAAGEKQSLSPKHPKPST 
28526907.m  SPSHTLKKEPGTKAAAAEPSTSLHDTPRSATATTTAIATTTTTTSAGHSDCSSHKARPGPDPSPSKSKHQDRSLSSQKLSAGSAKGKEPVTQPLGGSIREGKGGSKGPVDTFSAVLTTQGKASDVLVQGEGRVSIIVHTEECPLDAKLKNTNGGCPPEMQAK~~HPPRQGH~~LSEAADQKPLIAGEKQSPSPKHPKPST 
MAST4       SPSHASGREPGAKPSTAEPSSSPQDPPKP~~~~~~~~~~~~~~~VAAHSESSSHKPRPGPDPGPPKTKHPDRSLSSQKPSVGATKGKEPATQSLGGSSREGKGHSKSGPDVFPATPGSQNKASDGIGQGEGGPSVPLHTDRAPLDAKPQPTSGGRPLEVLEKPVHLPRPGHPGPSEPADQKLSAVGEKQTLSPKHPKPST 
MAST3       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6678958.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAST2       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9910296.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30842796.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAST1       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
CG6498.AA   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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27687087.r  VKDYPGLCRQTD~~~~~KSPGQQATIGDRKAEGKKCTEALYVPAPEGYKLEASPSFHHGESGLKGAERPAVGMGKGFSESKGKGPCPQKPPAEAVKPGGMKRSPSATVQSSLRSAAPPEKSLSYSASFPEAQPGVREVTAASSSPSSAKAAVGTSEGPAPSSRDHRKSG~~GDSRNQMIKSDSLPSFRLSNSTLESHFQD 
28526907.m  VKDYPSLCRQTD~~~~~RSPSHQATTGDRKAEGKKCTDALYVAAPEGYKPEASPSLHHGETGLRGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAST4       VKDCPTLCKQTDNRQTDKSPSQPAANTDRRAEGKKCTEALYAPA~EGDKLEAGLSFVHSENRLKGAERPAAGVGKGFPEARGKGPGPQKPPTEADKPNGMKRSPSATGQSSFRSTALPEKSLSCSSSFPETRAGVREASAASSDTSSAKAAGGMLELPAPSNRDHRKAQPAGEGRTHMTKSDSLPSFRVSTLPLESHHPD 
MAST3       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6678958.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAST2       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9910296.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30842796.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAST1       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
CG6498.AA   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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27687087.r  PQVPSMAGHRDRALSVTAATGEPKGRELT~~QPPPVRKQNVGKDVTRAPPVPSADRSLPLSSEKDVVVRQRRGKESLRSSPQKKAS  
28526907.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
MAST4       PNTMGGASHRDRALSVTATVGETKGKDPAPAQPPPARKQNVGRDVTKPSPAPNTDRPISLSNEKDFVVRQRRGKESLRSSPHKKAL  
MAST3       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
6678958.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
MAST2       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
9910296.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
30842796.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
MAST1       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
CG6498.AA   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


