
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVK~~~~~~IIDVTGGG 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLSNSQGQSPPVPFPAPAPPPQPPTPALPHPPAQPPPPPPQQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FPQFHVKSGLQIKKNAIIDDYKVTSQVLGLGINGKVLQ~IFNKRTQE 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TVFRQENV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DDYYDTGEELGSGQFAVVKKCREKSTGLQYAAKFIKKRR~~~~~~~~ 
31199875.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PREGTAGPQHVLDLTGYRKVRSVGQGSFGVAVLYERQSDGQQVVMK 
24649791.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKKFRAKASSLPIFNGRITDATTLTTSSLQLPLGQNTQRKQSTCTRVLPTVFTITDGTTGAASTSLAEAMSSSKAQMPNRQESLLQLS~VPRETGVG~VAGPELANYEKVRVVGQGSFGIAILYRRKSDGHQIVFK 
21553095.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSVLGEYERHCDSINSDFGSESGGGGDSGPGPSAV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGPRAGGGAAEQEELHYIPIRVLGRGAFGEATLYRRTEDDSLVVWK 
34867428.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSVLGEYERHCDSINSDFGSESGGGGDSGSGPSAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGPRAGG~AAEQEELHYIPIRVLGRGAFGEATLYRRTE~~~~~~~~ 
NEK9.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSVLGEYERHCDSINSDFGSESGGCGDSSPGPSAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QGPRAGGGAAEQEELHYIPIRVLGRGAFGEATLYRRTEDDSLVVWK 
17509911.w  MSTVILCHAESVNLDTIRASDANIIRYSVGVKMTELKDMLKQYTAGRIRNLGLHIQTRDTKLRILEDMEVTKESLENAGSFVSQFFRWLISEVLIEGAFIDFLLTTPIENASQICLAVQSVSKKKISVRLVSRFLSSELAPHNRRIVEIYINNEIMITNPNPRATSAQNRYERIRTVGKGAFGSAVLYRRREDSSLVIIK 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAVPFVEDWDLVQTLGEGAYGEVQLAVNRVTEEAVAVK 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
2phk_A      SFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYETN~~~~TFFFLVFDLMKKGELFDYLTEK~~VTLSEKE~TRKIMRALLEVICALHKLNIVHRDLKPENILLDD~DMN~~~IKLTDFGFSCQLDPG~~~EKLREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLR~~~ 
1kwp_A      KFALKMLQDCPKAR~REVELHWRASQCPHIVRIVDVYENLYAGRKCLLIVMECLDGGELFSRIQDRGDQAFTERE~ASEIMKSIGEAIQYLHSINIAHRDVKPENLLYTS~KRPNAILKLTDFGFAKETTSH~~~NSLTTPCYTPYYVAPEVLGPEK~~~~~~YDKSCDMWSLGVIMYILLCGYPPFYSNHGLAISPGMK 
1jkk_A      ~~TKSSRRGVSREDIEREVSILKEIQHPNVITLHEVYENK~~~~TDVILILELVAGGELFDFLAEK~~ESLTEEE~ATEFLKQILNGVYYLHSLQIAHFDLKPENIMLLDRNVPKPRIKIIDFGLAHKIDFG~~~NEFKNIFGTPEFVAPEIVNYEP~~~~~~LGLEADMWSIGVITYILLSGASPFLGDTKQETLAN~~ 
31199875.i  QIALGNLAKPEREMAMNEVEVFSKLHHPNIIVYLGSSVRG~~~~DVLLIEMEYADGGTLAQMLAVRSQSEPLPERFVLNLFEQLASALSYMHSQNILHRDLKTANVFLHG~~~~KGTVKVGDFGISKIMNSN~~~VHAQTVLGTPYYFSPEMCEGKE~~~~~~YDEKSDVWALGCIIGEMCCLKKAFTASNLFELVGK~~ 
24649791.f  QINLSELSPPGRDLAMNEVDVFSKLHHPNIVSYLGSFIKD~~~~NTLLIEMEYADGGTLAQIIAERQGKLHFPERYIIAVFEQISSAINYMHSENILHRDLKTANVFLNR~~~~RGIVKIGDFGISKIMNTK~~~IHAQTVLGTPYYFSPEMCEGKE~~~~~~YDNKSDIWALGCILGEMCCLKKTFAASNLSELVTK~~ 
21553095.m  EVDLTRLSEKERRDALNEIVILALLQHDNIIAYYNHFMDN~~~~TTLLIELEYCNGGNLYDKILRQKDK~LFEEEMVVWYLFQIVSAVSCIHKAGILHRDIKTLNIFLTK~~~~ANLIKLGDYGLAKKLNSEY~~SMAETLVGTPYYMSPELCQGVK~~~~~~YNFKSDIWAVGCVIFELLTLKRTFDATNPLNLCVK~~ 
34867428.m  EVDLTRLSEKERRDALNEIVILALLQHDNIIAYYNHFMDN~~~~TTLLIELEYCNGGNLYDKILRQKDK~LFEEEMVVWYLFQIVSAVSCIHKAGILHRDIKTLNIFLTK~~~~ANLIKLGDYGLAKKLNSEY~~SMAETLVGTPYYMSPELCQGVK~~~~~~YNFKSDIWAVGCVIFELLTLKRTFDATNPLNLCVK~~ 
NEK9.h      EVDLTRLSEKERRDALNEIVILALLQHDNIIAYYNHFMDN~~~~TTLLIELEYCNGGNLYDKILRQKDK~LFEEEMVVWYLFQIVSAVSCIHKAGILHRDIKTLNIFLTK~~~~ANLIKLGDYGLAKKLNSEY~~SMAETLVGTPYYMSPELCQGVK~~~~~~YNFKSDIWAVGCVIFELLTLKRTFDATNPLNLCVK~~ 
17509911.w  EINMYDLDSSQRRLALNEVSLLSRIEHPNIIAYYDSFEEE~~~~GVLMIEMEYADGGTLAQMLSRT~~QNLLDEEQIGDMMIQMCSAVAYLHENSVLHRDLKTANVFLTR~~~~DSFVKIGDFGISKIMGTETLAQGAKTVVGTPYYISPEMCSGVS~~~~~~YNEKSDMWALGCILYEMCCLKKAFEGDNLPALVNS~~ 
1ia8_A      IVDMKRAVDC~PENIKKEICINKMLNHENVVKFYGHRREG~~~~NIQYLFLEYCSGGELFDRIEPD~~~IGMPEPDAQRFFHQLMAGVVYLHGIGITHRDIKPENLLLDE~~~~RDNLKISDFGLATVFRYNNRERLLNKMCGTLPYVAPELLKRRE~~~~~FHAEPVDVWSCGIVLTAMLAGELPWDQPSDSCQEYS~~ 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
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2phk_A      ~MIMSGNYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      TRIRMGQYEFPNPEWSEVSEEVKMLIRNLLKTEPTQRMTITEFMNHPWIMQSTKVPQTPLHTSRVLKEDKERWEDVKEEMTSALATMRVDYEQIKIKKIEDASNPLLLKRRKKARALEAAALAH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jkk_A      ~~VSAVNYEFEDEYFSNTSALAKDFIRRLLVKDPKKRMTIQDSLQHPWIKPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTQQALSSAWSHPQFEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31199875.i  ~~~IMTAEYVPLP~~VCYSDSLRHVLGLMFQIEPITRPSASELLQYWIPLIYKNLGSAEGFQFEAHHSKFKQPELLLKVESMVQDDRATAKSYADASTAR~~~~~VGTDLNQNHPIERTVLY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLHSFGSSSS~~~~ 
24649791.f  ~~~IMAGNYTPVP~~SGYTSGLRSLMSNLLQVEAPRRPTASEVLVYWIPLIFRSLGKNKGYSYEDDVGGPGSDQLTAPVPAAAYSNVSMELELPTAQTETKQLMIADTAAPHEILEKRSVLY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLKAFGTCFS~~~~ 
21553095.m  ~~~IVQGIRAMEVDSSQYSLELIQLVHACLDQDPEQRPAADALLDLPLLRTRRREMEEKVTLLNAPTKRPRSSTVTEAPIAVVTSRTSEVYVWGGGKSTPQKLDVIKSGCSARQVCAGNTHFAVVTVEKELYTWVNMQGGTKLHGQLGHGDKASYRQPKHVEKLQGKAIHQVSCGDDFTVCVTDEGQLYAFGSDYYGCMG 
34867428.m  ~~~IVQGIRAMEVDSSQYSLGLIQLVHACLDQDPERRPTADALLDLPLLRKRRREMEEKVTLLNAPTKRPRSSTVTEAPIAVVTSRTSEVYVWGGGKSTPQKLDVIKSGCSARQVCAGNTHFAVVTVEKELYTWVNMQGGTKLHGQLGHGDKASYRQPKHVEKLQGKAIHQVSCGDDFTVCVTDEGQLYAFGSDYYGCMG 
NEK9.h      ~~~IVQGIRAMEVDSSQYSLELIQMVHSCLDQDPEQRPTADELLDRPLLRKRRREMEEKVTLLNAPTKRPRSSTVTEAPIAVVTSRTSEVYVWGGGKSTPQKLDVIKSGCSARQVCAGNTHFAVVTVEKELYTWVNMQGGTKLHGQLGHGDKASYRQPKHVEKLQGKAIHQVSCGDDFTVCVTDEGQLYAFGSDYYGCMG 
17509911.w  ~~~IMTCAYTPVKG~~PYSAEMKMVIRELLQLDPQKRPSAPQALKMLRPSENRHRHTSGSMRSSVSFTTLYDLHVPTITLSSIPDLPSRIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ia8_A      ~~~DWKEKKTYLNPWKKIDSAPLALLHKILVENPSARITIPDIKKDRWYNKPLKKG~~~~~~~~~~~~~~~~AKRPRVTSGGVSESPSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
800                    
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2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31199875.i  ~~~~~~~~~LAPLHLPPTIK~~IMQVATRGQHFVAVLEDGTVYSWGEGDKGQLGHDALETWHHIPMRIDAIRSRRIVGAAVGDGFSIFRTASGLLLACGDNSNGCLGQGNRAS~~~~~~~~~~~~~LLVPKQIAKLEHIPIVQVSSGTTHVLALTEGGIVYSWGSSDNGALALGKRIHIALEPERIILPQLVQNVREVYA 
24649791.f  ~~~~~~~~~MAPIQLPPKAV~~IVDVAMSDSHFVVVNEDGSAYAWGEGTHGQLGLTALEAWKHYPSRMESVRNYHVVSACAGDGFTILVTQAGSLLSCGSNAHLALGQDEQRN~~~~~~~~~~~~~YHSPKLIARLADVRVEQVAAGLQHVLALSREGAVYVWGTSTCGALGLGNYQQQQKFPQKILLSHVKTKPSKIYC 
21553095.m  VDKVSGPEVLEPMQLNFFLSNPVEQVSCGDNHVVVLTRNKEVYSWGCGEYGRLGLDSEEDY~YTPQRVDVPKALIIVAVQCGCDGTFLLTQSGKVLACGLNEFNKLGLNQCMSGIINHEAYHEVPYTTSFTLAKQLSFYKIRTIAPGKTHTAAIDERGRLLTFGCNKCGQLGVGNYKKR~LGINLLGGPLGGKQVIRVSC 
34867428.m  VDKVSGPEVLEPMQLNFFLSNPVEQVSCGDNHVVVLTRNKEVYSWGCGEYGRLGLDSEEDY~YTPQRVDVPKALIIVAVQCGCDGTFLLTQSGKVLACGLNEFNKLGLNQCMSGIINHEAYHEVPYTTSFTLAKQLSFYKIRTIAPGKTHTAAIDERGRLLTFGCNKCGQLGVGNYKKR~LGINLLGGPLGGKQVIRVSC 
NEK9.h      VDKVAGPEVLEPMQLNFFLSNPVEQVSCGDNHVVVLTRNKEVYSWGCGEYGRLGLDSEEDY~YTPQKVDVPKALIIVAVQCGCDGTFLLTQSGKVLACGLNEFNKLGLNQCMSGIINHEAYHEVPYTTSFTLAKQLSFYKIRTIAPGKTHTAAIDERGRLLTFGCNKCGQLGVGNYKKR~LGINLLGGPLGGKQVIRVSC 
17509911.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKQVALSKTHTMVLTNDNELFGFGDNSCGQLGFG~KFSKMENGRLVESLKGRDIQSVGVGNYFSVICCDRGTLLTFGTAKNLGLGKDAKDS~~~~~~~~~~~~~~AKPMLLEQLLRYLFGFHYTNY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
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2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31199875.i  GPDCTILITTQGDCYCCGSNAGNRLGLGRKVASTATLRMVHLDA~~~AKRPKIVAVSVADTHAAFLIEGGFLVMLGDNSGGQRGAGHKFELAQP~~~~~~~~~~~~~~~~SIVRQLQSRYVVNVKCNHSYTVATTD~~DNCVVHWGTRTGTPEIAEDCSES~~RAGSNNEQVNMCALTTALANILTSLYKQETILEPADV 
24649791.f  GPDTSAVLFANGELHVCGSNDYNKLGFQR~SAKITAFKKVQLP~~~~~~~HKVTQACFSSTHSVFLVEGGYVYTMGRNAEGQRGIRHCNSVDHP~~~~~~~~~~~~~~~~TLVDSVKSRYIVKANCSDQCTIVASE~~DNIITVWGTRNGLPGIGSTNCGLGLQICTPNMELELGNNTAAFTNFLASVYKSELILEPVDI 
21553095.m  GDEFTIAATDDNHIFAWGNGGNGRLAMTPTERPHGSDICTSWPRPIFGSLHHVPDLSCRGWHTILIVEKVLNSKTIRSNSSGLSIGTVVQSSSPGGGIGGGGGGGGGGGGEEEDSQQESETPDPSGGFRGTMEADRGMEGLISPTEAVGNSCGASSSCPGWLRKELENAEFIPMPDSPAPLSAAFSQSEKDTLPYEELQG 
34867428.m  GDEFTIAATDDNHIFAWGNGGNGRLAMTPTERPHGSDICTSWPRPIFGSLHHVPDLSCRGWHTILIVEKVLNSKTIRSNSSGLSIGTVVQSSSPGGRIGGGGG~~~~~~~EEEDSQQESETPDPSGGFRGTMEADRGMEGLISPTEAVGNSCGASSSCPGWLRKELENAEFIPMPDSPTPLSAAFSQSEKDTLPYEELQG 
NEK9.h      GDEFTIAATDDNHIFAWGNGGNGRLAMTPTERPHGSDICTSWPRPIFGSLHHVPDLSCRGWHTILIVEKVLNSKTIRSNSSGLSIGTVFQSSSPGGGGGGGGG~~~~~~~EEEDSQQESETPDPSGGFRGTMEADRGMEGLISPTEAMGNSNGASSSCPGWLRKELENAEFIPMPDSPSPLSAAFSESEKDTLPYEELQG 
17509911.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120                 
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2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
31199875.i  LALYSSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QQQSAGSYVKLLDVHPLQHSILVLVQTNCPL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
24649791.f  LALFSSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EQCDRGYYVQVHDVYPLAHSVLVLVDTTTPLISSYEGDYPHL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
21553095.m  LKVASEVPPEPQRAAGAWPPRLDPAVPCVGK~~ALTSAACACSALQVEVDRLQALVLKCLEEQQKLQQENLQMSTQLQKLNKKLEGGQQVGMHSRGTQTAKEEMEMDPKPDLDSESWCLLGTDSCRPSL  
34867428.m  LKVASEVPPEHQPAVGAWPPRLNPAVPCVGK~~ALTSPACACSALQVEVERLQGLVLKCLDEQQKLQQENLQIVTQLQKLNKRLEGGQQVGMHSRGTQTAKEDMEMDPKPDLDSDSWCLLGTDSCRPSL  
NEK9.h      LKVASEAPLEHKPQVEASSPRLNPAVTCAGKGTPLTPPACACSSLQVEVERLQGLVLKCLAEQQKLQQENLQIFTQLQKLNKKLEGGQQVGMHSKGTQTAKEEMEMDPKPDLDSDSWCLLGTDSCRPSL  
17509911.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


