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15234291.p  MGLCFS~SPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATRRGTGSRNPNPDSPTQGKAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKVSNKNKKNTKKIQLRHQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GIPYGKRIDFGYAKDFDNRYTIGKLLGHGQFGFTYVATD 
15227920.p  MGLCFSSAAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSGHNRSSRNPHPHPPLTVVKSRPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RSPCSFMAVTIQKDHRTQPRRNATAKKTPTRHTPPHGK~~~~~VREKVISNNGRRH~~~~~~~~~~GETIPYGKRVDFGYAKDFDHRYTIGKLLGHGQFGYTYVATD 
30698202.p  MGVCFS~AIR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VTGASSSRRSSQTKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KAAP~TPIDTKASTKRRTG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SIPCGKRTDFGYSKDFHDHYTIGKLLGHGQFGYTYVAIH 
15239300.p  MGVCFS~AIR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VTGASSSRRSSQTKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KAAP~TPIDTKASTKRRTG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SIPCGKRTDFGYSKDFHDHYTIGKLLGHGQFGYTYVAIH 
AK060738.q  MGACFS~SHT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATAAADGGSGKRQQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KGDHKGKLPDGGGGEKEKE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AARVEFGYERDFEGRYQVGRLLGHGQFGYTFAATD 
15222781.p  MGGCTSKPST~~~~~~~~SSGRPNPFA~~~~~~~~~PGNDYPQIDDFAPDHPGKSPIPTPSAAKASPFFPFYTPSPARHRRNKSRDVGGGGESKSLTSTPLR~QLRRAFHPPSPAKHIRAALRRRKGKKEA~~~~~~ALSGVTQLTTEV~~~~~~~PQREEEEEVGLDKRFGFSKEFHSRVELGEEIGRGHFGYTCSAKF 
15230288.p  MGGCTSKPS~~~~~~~~~SSVKPNPYA~~~~~~~~~PKDAVLQNDDSTPAHPGKSPVRSSPAVKASPFFPFYTPSPARHRRNKSRD~GGGGESKSVTSTPLR~QLARAFHPPSPARHIRDVLRRRKEKKEA~~~~~~ALPAARQQK~~~~~~~~~~~EEEEREEVGLDKRFGFSKELQSRIELGEEIGRGHFGYTCSAKF 
AK067709.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGDEVGRGHFGYTCAAKI 
15229785.p  MGLCTSKPNS~~~~~~~~SNSDQTPARN~~~~~SPLPASESVKPSSSSVNGEDQCVTTTNNEGKKSPFFPFYSPSPAHYFFSKKTP~ARSPATNSTNSTPKR~FFKRPFPPPSPAKHIRAVLARRHGSVKP~~~~~~NSSAIPEGS~~~~~~~~~~~~EAEGGGVGLDKSFGFSKSFASKYELGDEVGRGHFGYTCAAKF 
83554293.q  MGLCHGKPSQ~~~~~~~~IPEPEAEEA~~~~~~AAAAGVAVAGAASPGPAAAAAAAAAAKPGTPKQPKFPFYLPSPLPASSYKSSP~~ANSS~~~VASTPARGGLKRPFPPPSPAKHIRALLARRHGSVKP~~~~~~NEAPIPEGG~~~~~~~~~~~~~~~ETEVGLDKGFGFSKHFFAKYELGDEVGRGHFGYTCSAKA 
83602259.q  MGLCHGKSAA~~~~~~~~VLEPTVEEEEEGATRVAEAAAAPAKPASPAPSAAAAAAAPAKPGTPKQHKFPFYLPSPLPASSYKGSP~~ANSS~~~VASTPARGGFKRPFPPPSPAKHIRALLARRHGSVKP~~~~~~NEASIPESG~~~~~~~~~~~~~~~EPGVALDKGFGFSRHFAAKYELGREVGRGHFGYTCAATC 
15226841.p  MGICHGKP~~~~~~~~~~~~~~~VEQQ~~~~~~~~SKSLPVSGETNEAPTNSQPPAKSSG~~~~~~~~FPFYSPSPVP~SLFKSSPSVSSS~~~~VSSTPLR~IFKRPFPPPSPAKHIRAFLARRYGSVKP~~~~~~NEVSIPEGK~~~~~~~~~~~~~~~ECEIGLDKSFGFSKQFASHYEIDGEVGRGHFGYTCSAKG 
15229002.p  MGLCHGKP~~~~~~~~~~~~~~~IEQQ~~~~~~~~SKNLPISNEIEETPKNSSQKAKSSG~~~~~~~~FPFYSPSPLP~SLFKTSPAVSSSS~~~VSSTPLR~IFKRPFPPPSPAKHIRALLARRHGSVKP~~~~~~NEASIPEGS~~~~~~~~~~~~~~~ECEVGLDKKFGFSKQFASHYEIDGEVGRGHFGYTCSAKG 
30689449.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15229129.p  MGHCYSRNIS~~~TVDDDDEIPSATAQLPHRSHQNHHQTSSSSSIPQSPATSEVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PYNISPFQSPLPAGVAPSPAR~~~TPGRKFKWPFPPPSPAKPIMAALRRRRGTAPH~~~~~PRDGPIPEDSEAG~~~~~~~~GSGGGIGERLDKNFGFAKNFEGKYELGREVGRGHFGHTCWAKA 
14670086.q  MGQCYARNVP~VDGEGGGGVVTTTTTTTIS~VSASAAGEEVEVGRGGGGGGGRRSGRPSPAGTPRRRGATPARSSVAGSPWAGSPLPEGIAPSPAPSATTPRRFFRRPFPPPSPAKHIKASLARRLGQRSPATAQAQQAAKPPAEVPIPEHGGGGGAAAG~EVERELDKSFGYDRHFAAKYELGKEVGRGHFGHTCLARA 
36400013.q  MGQCYGKGASGRTADDEGGVVTEHQSPPPANGLPSTPPRQQAQAQAQQVGTPRRRGSKSGSTTPGHQTPGVAWPSPYPS~GGASPLPAGVSPSPAR~~STPRRFFKRPFPPPSPAKHIKATLAKRLGGGKP~~~~~~KEGTIPEEGGVGAGGGGGGAADGAETERPLDKTFGFSKNFGAKYELGKEVGRGHFGHTCSAVV 
15226426.p  MGQCYGKVNQ~~~~SKQNGEEEANTTTYVVSGDGNQIQPLTPVNYGRAKNTPARSSNPSP~~~~~~~~~~~~WPSPFPH~GSASPLPSGVSPSPAR~TSTPRRFFRRPFPPPSPAKHIKASLIKRLG~VKP~~~~~~KEGPIPEE~~~~~~~~~~~~~RGTEPEQSLDKSFGYGKNFGAKYELGKEVGRGHFGHTCSGRG 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVK~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLSNSQGQSPPVPFPAPAPPPQPPTPALPHPPAQPPPPPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QQFPQFHVKSGLQIKKNAIIDDYKVTSQVLGLGINGKVLQ~ 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TVFRQE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NVDDYYDTGEELGSGQFAVVKKCREKSTGLQYAAKFIKKRR 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAVPFVEDWDLVQTLGEGAYGEVQLAVN 
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15234291.p  NN~~~NGNRVAVKRIDKAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTQPIEVEDVKREVKILQALGGHENVVGFHNAFEDK~~~~TYIYIVMELCDGGELLDRILAN~~~RYTEKDAAVVVRQMLKVAAECHLRGLVHRD 
15227920.p  KK~~~TGDRVAVKKIDKAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTIPIAVEDVKREVKILQALTGHENVVRFYNAFEDK~~~~NSVYIVMELCEGGELLDRILARKDSRYSERDAAVVVRQMLKVAAECHLRGLVHRD 
30698202.p  RP~~~NGDRVAVKRLDKSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVLPIAVEDVKREVQILIALSGHENVVQFHNAFEDD~~~~DYVYIVMELCEGGELLDRILSKKGNRYSEKDAAVVVRQMLKVAGECHLHGLVHRD 
15239300.p  RP~~~NGDRVAVKRLDKSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVLPIAVEDVKREVQILIALSGHENVVQFHNAFEDD~~~~DYVYIVMELCEGGELLDRILSKKGNRYSEKDAAVVVRQMLKVAGECHLHGLVHRD 
AK060738.q  RA~~~SGDRVAVKRIDKAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVRPVAVEDVKREVKILKELKGHENIVHFYNAFEDD~~~~SYVYIVMELCEGGELLDRILAKKNSRYSEKDAAVVVRQMLKVAAECHLHGLVHRD 
15222781.p  KKGELKGQVVAVKIIPKSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTAIAIEDVRREVKILQALSGHKNLVQFYDAFEDN~~~~ANVYIAMELCEGGELLDRILARGG~KYSENDAKPVIIQILNVVAFCHFQGVVHRD 
15230288.p  KKGELKDQEVAVKVIPKSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTSAISIEDVRREVKILRALSGHQNLVQFYDAFEDN~~~~ANVYIVMELCGGGELLDRILARGG~KYSEDDAKAVLIQILNVVAFCHLQGVVHRD 
AK067709.q  KKGARKGDAVAVKVIPKAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTSIAIEDVRREVKILKALAGHKNLVQFYDAYEDN~~~~DNVYIVMELCEGGELLDRILSRGG~KYSEDDAKAVLVQILNVVSFCHIQGVVHRD 
15229785.p  KKGDNKGQQVAVKVIPKAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTAIAIEDVRREVKILRALSGHNNLPHFYDAYEDH~~~~DNVYIVMELCEGGELLDRILSRGG~KYTEEDAKTVMIQILNVVAFCHLQGVVHRD 
83554293.q  KKGDHKGHDVAVKVIPKAKYLVERWLIQARGYWKKGATFSRHFVFVLAPGVLVIIVGSIDWLHAMLMVSTLVEFLVPPPSFVLTLPSSGSGRVNGADDPLWIDLQMTTAIAIEDVRREVRILSSLTGHSNLVQFYDAFEDE~~~~DNVYIVMELCKGGELLDRILARGG~KYSEEDAKVVMVQILSVVSFCHLQGVVHRD 
83602259.q  KKGELKGDDVAVKVIPKAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTAIAIEDVRREVRILSSLAGHSNLVQFYDAYEDE~~~~ENVYIVMELCKGGELLDRILARGG~KYSEEDAKVVMRQILSVASFCHLQGVVHRD 
15226841.p  KKGSLKGQEVAVKVIPKSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTAIAIEDVSREVKMLRALTGHKNLVQFYDAFEDD~~~~ENVYIVMELCKGGELLDKILQRGG~KYSEDDAKKVMVQILSVVAYCHLQGVVHRD 
15229002.p  KKGSLKGQDVAVKVIPKSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTAIAIEDVRREVKILRALTGHKNLVQFYDAFEDD~~~~ENVYIVMELCQGGELLDKILQRGG~KYSEVDAKKVMIQILSVVAYCHLQGVVHRD 
30689449.p  ~~~~MKNQTVAVKIISKAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTSTLSIEDVRREVKLLKALSGHRHMVKFYDVYEDA~~~~DNVFVVMELCEGGELLDRILARGG~RYPEVDAKRILVQILSATAFFHLQGVVHRD 
15229129.p  KKGKIKGQTVAVKIISKSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTSALSIEDVRREVKLLKALSGHSHMVKFYDVFEDS~~~~DNVFVVMELCEGGELLDSILARGG~RYPEAEAKRILVQILSATAFFHLQGVVHRD 
14670086.q  RKGDMRGQLLAVKVISKAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTAISIEDVRREVKILKALSGHSNLVKFYDACEDA~~~~LNVYIIMELCEGGELLDRILSRGG~RYTEEDAKVIVEQILNVVSFCHLQGVVHRD 
36400013.q  KKGEYKGQTVAVKIIAKAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTAISIEDVRREVKILRALSGHNNLVKFYDACEDG~~~~LNVYIVMELCEGGELLDRILAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15226426.p  KKGDIKDHPIAVKIISKAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTTAIAIEDVRREVKLLKSLSGHKYLIKYYDACEDA~~~~NNVYIVMELCDGGELLDRILARGG~KYPEDDAKAIVVQILTVVSFCHLQGVVHRD 
2phk_A      IIDVTGGGSFSAEEVQELR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYETN~~~~TFFFLVFDLMKKGELFDYLTEK~~VTLSEKETRKIMRALLEVICALHKLNIVHRD 
1kwp_A      IFNKRTQEKFALKMLQDCP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KAR~REVELHWRASQCPHIVRIVDVYENLYAGRKCLLIVMECLDGGELFSRIQDRGDQAFTEREASEIMKSIGEAIQYLHSINIAHRD 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~TKSSRRGVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~REDIEREVSILKEIQHPNVITLHEVYENK~~~~TDVILILELVAGGELFDFLAEK~~ESLTEEEATEFLKQILNGVYYLHSLQIAHFD 
1ia8_A      R~~~VTEEAVAVKIVDMKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVDCPENIKKEICINKMLNHENVVKFYGHRREG~~~~NIQYLFLEYCSGGELFDRIEPDIG~~MPEPDAQRFFHQLMAGVVYLHGIGITHRD 
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15234291.p  MKPENFLFKSTEEGSS~LKATDFGLSDFIKPGVK~~~FQDIVGSAYYVAPEVLKRRS~~~~~~~GPESDVWSIGVITYILLCGRRPFWDKTQDGIFNE~~~~VMRKKPDFREVPWPTISNGAKDFVKKLLVKEPRARLTAAQALSHSWVKEGGEASEVPIDISVLNNMRQFVKFSRLKQIALRALAKTINEDELDDLRDQ 
15227920.p  MKPENFLFKSTEEDSP~LKATDFGLSDFIKPGKK~~~FHDIVGSAYYVAPEVLKRRS~~~~~~~GPESDVWSIGVISYILLCGRRPFWDKTEDGIFKE~~~~VLKNKPDFRRKPWPTISNSAKDFVKKLLVKDPRARLTAAQALSHPWVREGGDASEIPIDISVLNNMRQFVKFSRLKQFALRALATTLDEEELADLRDQ 
30698202.p  MKPENFLFKSAQLDSP~LKATDFGLSDFIKPGKR~~~FHDIVGSAYYVAPEVLKRRS~~~~~~~GPESDVWSIGVITYILLCGRRPFWDRTEDGIFKE~~~~VLRNKPDFSRKPWATISDSAKDFVKKLLVKDPRARLTAAQALSHAWVREGGNATDIPVDISVLNNLRQFVRYSRLKQFALRALASTLDEAEISDLRDQ 
15239300.p  MKPENFLFKSAQLDSP~LKATDFGLSDFIKPGKR~~~FHDIVGSAYYVAPEVLKRRS~~~~~~~GPESDVWSIGVITYILLCGRRPFWDRTEDGIFKE~~~~VLRNKPDFSRKPWATISDSAKDFVKKLLVKDPRARLTAAQALSHAWVREGGNATDIPVDISVLNNLRQFVRYSRLKQFALRALASTLDEAEISDLRDQ 
AK060738.q  MKPENFLFKSTKEDSP~LKATDFGLSDFIKPGKK~~~FHDIVGSAYYVAPEVLKRRS~~~~~~~GPESDVWSIGVITYILLCGRRPFWNKTEDGIFRE~~~~VLRNKPDFRKKPWPGISSGAKDFVKKLLVKNPRARLTAAQALSHPWVREGGEASEIPVDISVLSNMRQFVKYSRFKQFALRALASTLKEEELADLKDQ 
15222781.p  LKPENFLYTSKEENSQ~LKAIDFGLSDFVRPDER~~~LNDIVGSAYYVAPEVLHRSY~~~~~~~TTEADVWSIGVIAYILLCGSRPFWARTESGIFRA~~~~VLKADPSFDEPPWPFLSSDAKDFVKRLLFKDPRRRMSASQALMHPWIRAYNTDMNIPFDILIFRQMKAYLRSSSLRKAALRALSKTLIKDEILYLKTQ 
15230288.p  LKPENFLYTSKEENSM~LKVIDFGLSDFVRPDER~~~LNDIVGSAYYVAPEVLHRSY~~~~~~~TTEADVWSIGVIAYILLCGSRPFWARTESGIFRA~~~~VLKADPSFDEPPWPSLSFEAKDFVKRLLYKDPRKRMTASQALMHPWIAGY~KKIDIPFDILIFKQIKAYLRSSSLRKAALMALSKTLTTDELLYLKAQ 
AK067709.q  LKPENFLFTSKDENSQ~LKAIDFGLSDFVKPDER~~~LNDIVGSAYYVAPEVLHRCY~~~~~~~STEADVWSIGVIAYILLCGSRPFWARTESGIFRS~~~~VLKADPSYNEAPWPSLTLEAMDFVKRLLCKDPRRRMTAAQALSHPWIRNY~NDIKLPLDILIFRLIKAYIRSSSLRKAALRALSKTLTVDELFYLKGQ 
15229785.p  LKPENFLFTSKEDTSQ~LKAIDFGLSDYVRPDER~~~LNDIVGSAYYVAPEVLHRSY~~~~~~~STEADIWSVGVIVYILLCGSRPFWARTESGIFRA~~~~VLKADPSFDDPPWPLLSSEARDFVKRLLNKDPRKRLTAAQALSHPWIKDS~NDAKVPMDILVFKLMRAYLRSSSLRKAALRALSKTLTVDELFYLREQ 
83554293.q  LKPENFLFTSKDENSA~LKVIDFGLSDFVKPDER~~~LNDIVGSAYYVAPEVLHRSY~~~~~~~GTEADMWSIGVIAYILLCGSRPFWARTESGIFRA~~~~VLKAEPSFDEAPWPTLTAEAKDFVKRLLNKDYRKRMTAAQALSHPWIRNS~QQVKIPLDMIIYKLMRAYISSSSLRKSALRALAKTLTANQLFYLREQ 
83602259.q  LKPENFLFSSKDENSA~MKVIDFGLSDFVKPDER~~~LNDIVGSAYYVAPEVLHRSY~~~~~~~GTEADMWSIGVIVYILLCGSRPFWARTESGIFRA~~~~VLKADPSFEEAPWPTLSAEAKDFVRRLLNKDYRKRMTAAQALCHPWIRGT~EEVKLPLDMIIYRLMRAYISSSSLRRAALRALAKTLTTDQIYYLREQ 
15226841.p  LKPENFLFSTKDETSP~LKAIDFGLSDYVKPDER~~~LNDIVGSAYYVAPEVLHRTY~~~~~~~GTEADMWSIGVIAYILLCGSRPFWARTESGIFRA~~~~VLKAEPNFEEAPWPSLSPEAVDFVKRLLNKDYRKRLTAAQALCHPWLVGS~HELKIPSDMIIYKLVKVYIMSTSLRKSALAALAKTLTVPQLAYLREQ 
15229002.p  LKPENFLFTTKDESSP~LKAIDFGLSDYVRPDER~~~LNDIVGSAYYVAPEVLHRTY~~~~~~~GTEADMWSIGVIAYILLCGSRPFWARSESGIFRA~~~~VLKAEPNFEEAPWPSLSPDAVDFVKRLLNKDYRKRLTAAQALCHPWLVGS~HELKIPSDMIIYKLVKVYIMSSSLRKSALAALAKTLTVPQLTYLQEQ 
30689449.p  LKPENFLFTSRNEDAI~LKVIDFGLSDFIRYDQR~~~LNDVVGSAYYVAPEVLHRSY~~~~~~~STEADMWSIGVISYILLCGSRPFYGRTESAIFRC~~~~VLRANPNFEDMPWPSISPTAKDFVKRLLNKDHRKRMTAAQALAHPWLRDE~~NPGLLLDFSVYKLVKSYIRASPFRRSALKALSKAIPDEELVFLKAQ 
15229129.p  LKPENFLFTSKNEDAV~LKVIDFGLSDYARFDQR~~~LNDVVGSAYYVAPEVLHRSY~~~~~~~STEADIWSIGVISYILLCGSRPFYGRTESAIFRC~~~~VLRANPNFDDLPWPSISPIAKDFVKRLLNKDHRKRMTAAQALAHPWLRDE~~NPGLLLDFSIYKLVKSYIRASPFRRAALKSLSKAIPEEELVFLKAQ 
14670086.q  LKPENFLFSTRDDHSP~MKIIDFGLSDFIRPDER~~~LNDIVGSAYYVAPEVLHRSY~~~~~~~STEADMWSIGVITYILLCGSRPFWARTESGIFRS~~~~VLRADPNFDDAPWSSISPEAKDFVKRLLNKDYRKRMTAAQALSHPWLRDE~~CRPIPLDMLVFKLIKAYLRSTPFKRAALKALSRAITEDELIYIRAQ 
36400013.q  ~~~~~~~~~~~DENAP~MKLIDFGLSDFIRPDER~~~LNDIVGSAYYVAPEVLHRSY~~~~~~~SMEADIWSIGVITYILLCGSRPFWARTESGIFRS~~~~VLRADPNFDDSPWPTVSAEAKDFVKRFLNKDYRKRMTAVQALTHPWLRDE~~QRQIPLDILIFRLIKQYLRATPLKRLALKALSKALREDELLYLKLQ 
15226426.p  LKPENFLFTSSREDSD~LKLIDFGLSDFIRPDER~~~LNDIVGSAYYVAPEVLHRSY~~~~~~~SLEADIWSIGVITYILLCGSRPFWARTESGIFRT~~~~VLRTEPNYDDVPWPSCSSEGKDFVKRLLNKDYRKRMSAVQALTHPWLRDD~~SRVIPLDILIYKLVKAYLHATPLRRAALKALAKALTENELVYLRAQ 
2phk_A      LKPENILLDD~DMN~~~IKLTDFGFSCQLDPGEK~~~LREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLR~~~~MIMSGNYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      VKPENLLYTS~KRPNAILKLTDFGFAKETTSHNS~~~LTTPCYTPYYVAPEVLGPEK~~~~~~YDKSCDMWSLGVIMYILLCGYPPFYSNHGLAISPGMKTRIRMGQYEFPNPEWSEVSEEVKMLIRNLLKTEPTQRMTITEFMNHPWIMQSTKVPQTPLHTSRVLKEDKERWEDVKEEMTSALATMRVDYEQIKIKKIE 
1jkk_A      LKPENIMLLDRNVPKPRIKIIDFGLAHKIDFGNE~~~FKNIFGTPEFVAPEIVNYEP~~~~~~LGLEADMWSIGVITYILLSGASPFLGDTKQETLAN~~~~VSAVNYEFEDEYFSNTSALAKDFIRRLLVKDPKKRMTIQDSLQHPWIKPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTQQALSSAWSHPQFEK~~~~~~~~~ 
1ia8_A      IKPENLLLDE~~~~RDNLKISDFGLATVFRYNNRERLLNKMCGTLPYVAPELLKRRE~~~~~FHAEPVDVWSCGIVLTAMLAGELPWDQPSDSCQEYS~~~~DWKEKKTYLN~PWKKIDSAPLALLHKILVENPSARITIPDIKKDRWYNKP~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKKGAKRPRVTSGGVSESPSG~~~~~~~~~ 
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15234291.p  FDAIDID~KNGSISLEEMRQALAKDVPWKLKDARVAEILQANDSNTDGLVDFTEFVVAALHVNQLEEHDSEKWQQRSRAAFDKFDIDGDGFITPEELRLNQCLQQTGLKGSIEPLLEEAD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDEDGRISINEFRRLLRSASLKSKNVKSPPGYQLSQKM  
15227920.p  FDAIDVD~KNGVISLEEMRQALAKDHPWKLKDARVAEILQAIDSNTDGFVDFGEFVAAALHVNQLEEHDSEKWQQRSRAAFEKFDIDGDGFITAEELRM~~~~~HTGLKGSIEPLLEEAD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDNDGKISLQEFRRLLRTASIKSRNVRSPPGYLISRKV  
30698202.p  FDAIDVD~KNGVISLEEMRQALAKDLPWKLKDSRVAEILEAIDSNTDGLVDFTEFVAAALHVHQLEEHDSEKWQLRSRAAFEKFDLDKDGYITPEELRM~~~~~HTGLRGSIDPLLDEAD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDRDGKISLHEFRRLLRTASISSQRAPSPAGHRNLR~~  
15239300.p  FDAIDVD~KNGVISLEEMRQALAKDLPWKLKDSRVAEILEAIDSNTDGLVDFTEFVAAALHVHQLEEHDSEKWQLRSRAAFEKFDLDKDGYITPEELRM~~~~~HTGLRGSIDPLLDEAD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDRDGKISLHEFRRLLRTASISSQRAPSPAGHRNLR~~  
AK060738.q  FDAIDVD~KSGSISIEEMRHALAKDLPWRLKGPRVLEIIQAIDSNTDGLVDFEEFVAATLHIHQMAELDSERWGLRCQAAFSKFDLDGDGYITPDELRMVQ~~~HTGLKGSIEPLLEEAD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDKDGRISLSEFRKLLRTASMS~~NLPSPRGPPNPQPL  
15222781.p  FSLLAPN~KDGLITMDTIRMALASNATEAMKESRIPEFLALLNGLQYRGMDFEEFCAAAINVHQHESLDC~~WEQSIRHAYELFDKNGNRAIVIEELASELG~~~VGPSIPVHSVLHD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WIRHTDGKLSFFGFVKLLHGVSVRASGKTTR~~~~~~~~~  
15230288.p  FAHLAPN~KNGLITLDSIRLALATNATEAMKESRIPDFLALLNGLQYKGMDFEEFCAASISVHQHESLDC~~WEQSIRHAYELFEMNGNRVIVIEELASELG~~~VGSSIPVHTILND~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WIRHTDGKLSFLGFVKLLHGVSTRQSLAKTR~~~~~~~~~  
AK067709.q  FSLLEPD~RNGCITLDNIRMALTREATYAMKESRVQEILVSLSALQYRRMDFQEFCAAAVSVHQLEALDR~~WEQHARSAYDFFEKDGNRAIVIDELASELG~~~LSPSVPLHVVLQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WIRHTDGKLSFLGFVKLLHGMSSR~SLSKMR~~~~~~~~~  
15229785.p  FALLEPS~KNGTISLENIKSALMKMATDAMKDSRIPEFLGQLSALQYRRMDFEEFCAAALSVHQLEALDR~~WEQHARCAYELFEKEGNRPIMIDELASELG~~~LGPSVPVHAVLHD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WLRHTDGKLSFLGFVKLLHGVSSRTIKAH~~~~~~~~~~~  
83554293.q  FELLGPN~KNGYISLQNLKTALVKNSTDAMKDSRVIDFVNTVCTLQYRKLDFEEFAASAVSVYQMEALET~~WEQHARRAYELFDKEGNRPIVIEELASPSGTNATISAPHCPLMMGESAFLLQGCIYPSICIYSWRYAYITNDLGRSAEAGDLNHFHSLKFRVSPEF~~~~~~~~~~~  
83602259.q  FELIGPN~KSDLITLQNLKTALMKNSTNAMKDSRVVDFVNTISNIQYRKLDFEEFSAAAISVYQMEGLET~~WEQHARQAYEFFDKEGNRPIVIDELAS~~~~~~VCLEVNVQMSLGN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKNEVLRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15226841.p  FTLLGPS~KNGYISMQNYKTAILKSSTDAMKDSRVFDFVHMISCLQYKKLDFEEFCASALSVYQLEAMET~~WEQHARRAYELFEKDGNRPIMIEELASELG~~~LGPSVPVHVVLQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WIRHSDGKLSFLGFVRLLHGVSSRTLQKA~~~~~~~~~~~  
15229002.p  FNLLGPS~KNGYISMQNYKTAILKSSTEATKDSRVLDFVHMISCLQYKKLDFEEFCASALSVYQLEAMET~~WEQHARRAYELYEKDGNRVIMIEELATELG~~~LGPSVPVHVVLQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WIRHSDGKLSFLGFVRLLHGVSSRTLQKA~~~~~~~~~~~  
30689449.p  FMLLDPK~~DGGLSLNCFTMALTRYATDAMMESRLPDILNTMQPLAQKKLDFEEFCAAAVSVYQLEALEE~~WEQIATSAFEHFEHEGNRIISVQELAGEMS~~~~~VGPSAYPLLKD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WIRSSDGKLSFLGYAKFLHGVTVRSSSSRPR~~~~~~~~~  
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