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31981041.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MQSTSNHLWLLSDILGQGATANVFRGRHKKTGDLYAVKVFNNIS~~~~~~~~FLRPVDVQMREFEVLKKLN~~HKNIVKLFAIE~~EETTTRHKVLIMEFCPCGSLYTVLEEPSNAYGLPESEFLIVLR~~~DVVGGMNHLRE~NGIVHRDIKPGNIMRVIGEDG 
TBK1.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MQSTSNHLWLLSDILGQGATANVFRGRHKKTGDLFAIKVFNNIS~~~~~~~~FLRPVDVQMREFEVLKKLN~~HKNIVKLFAIE~~EETTTRHKVLIMEFCPCGSLYTVLEEPSNAYGLPESEFLIVLR~~~DVVGGMNHLRE~NGIVHRDIKPGNIMRVIGEDG 
34865699.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MQSTSNHLWLLSDILGQGATANVFRGRHKKTGDLYAVKVFNNIS~~~~~~~~FLRPVDVQMREFEVLKKLN~~HKNIVKLFAIE~~EETTTRHKVLIMEFCPCGSLYTVLEEPSNAYGLPESEFLIVLR~~~DVVGGMNHLRE~NGIVHRDIKPGNIMRVIGEDG 
31981053.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MQSTTNYLWHTDDLLGQGATASVYKARNKKSGEVVAVKVFNSAS~~~~~~~~YRRPPEVQVREFEVLRRLN~~HQNIVKLFAVE~~ETGGSRQKVLIMEYCSSGSLLSVLEDPENTFGLSEEEFLVVLR~~~CVVAGMNHLRE~NGIVHRDIKPGNIMRLVGEEG 
34879741.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MQSTTNYLWHTDDLLGQGATANVYKARNKKSGEVVAVKVFNSAS~~~~~~~~YRRPPEVQVREFEVLRRLD~~HENIVKLFAVE~~ETGGSRQKVLVMEYCSSGSLLSVLEDPENTFGLPEEEFLVVLR~~~CVVAGMNHLRE~NGIVHRDIKPGNIMRLVGKEG 
IKKe.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MQSTANYLWHTDDLLGQGATASVYKARNKKSGELVAVKVFNTTS~~~~~~~~YLRPREVQVREFEVLRKLN~~HQNIVKLFAVE~~ETGGSRQKVLVMEYCSSGSLLSVLESPENAFGLPEDEFLVVLR~~~CVVAGMNHLRE~NGIVHRDIKPGNIMRLVGEEG 
24585471.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSFLRGSVSYVWCTTSVLGKGATGSVFQGVNKITGESVAVKTFNPYS~~~~~~~~HMRPADVQMREFEALKKVN~~HENIVKLLAIE~~EDQEGRGKVIVMELCTGGSLFNILDDPENSYGLPEHEFLLVLE~~~HLCAGMKHLRD~NKLVHRDLKPGNIMKFISEDG 
19921594.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSFLRGSVSYVWCTTSVLGKGATGSVFQGVNKITGESVAVKTFNPYS~~~~~~~~HMRPADVQMREFEALKKVN~~HENIVKLLAIE~~EDQEGRGKVIVMELCTGGSLFNILDDPENSYGLPEHEFLLVLE~~~HLCAGMKHLRD~NKLVHRDLKPGNIMKFISEDG 
31231705.i  ~~~~~~~~APLCFFFLSPPSFTVFVPPRSPNMNSFLRGSMNYVWCTTSVLGKGSTGAVFQGVNKHNGEPVAVKTFNQLS~~~~~~~~HMRPQDVQMREFEVLRKVN~~HNNIVKLLDIE~~DDQEGRGKVIVMELCTGGSLFNILDDPENTYGLPQKEFLLVLE~~~HLSAGMKHLRD~NNLVHRDLKPGNIMKYISEDG 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVKIIDVTGGGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSG~HPNIIQLKDTY~~ETN~~TFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVT~~~LSEKETRKIMR~~~ALLEVICALHK~LNIVHRDLKPENIL~~~~LDD 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAGPEMVRGQVFDVGPRYTNLSYIGEGAYGMVCSAYDNLNKVRVAIKKISPFE~~~~~~~~HQTYCQRTLREIKILLRFR~~HENIIGINDIIRAPTIEQMKDVYIVQDLMETDLYKLLK~~~~TQHLSNDHICYFLY~~~QILRGLKYIHS~ANVLHRDLKPSNLL~~~~LNT 
1l3r_PKA    ~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQK~~~~~~VVKLKQIEHTLNEKRILQAVN~~FPFLVKLEFSFK~~~~DNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIG~~~RFXEPHARFYAA~~~QIVLTFEYLHS~LDLIYRDLKPENLL~~~~IDQ 
1jwh_CKII   ~~~~~MSGPVPSRARVYTDVNTHRPREYWDYESHVVEWGNQDDYQLVRKLGRGKYSEVFEAINITNNEKVVVKILKPVK~~~~~~~~~~~~KKKIKREIKILENLRG~GPNIITLADIVK~~DPVSRTPALVFEHVNNTDFKQLYQT~~~~~~LTDYDIRFYMY~~~EILKALDYCHS~MGIMHRDVKPHNVMID~~~HE 
25141278.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLTEPILFTKDKSLQRANKITKKHFHFLFLSISLQAIVSVHFSIMSGIRTFLVYFELEKCIGELAEPRCLQLPEHLWRFWDILIAEL~KSEIPEIRNNFKLKYNDVDGAILKVRGADDFEKFSERLENTDENEEIVLILENISS~~~KNDESSGNSQN~VRIFPSELQRGKYVGN~GMHA 
19112197.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSEKKHSCEEKSLQLYPLSNKIRHVNPNISALPSETDISESLTNDLTKLEISNYAPFN~~~~~~RDLETFSDLIFGLTNIQKKSLY~SLQLGRSRGYALYSDENEKYLWSINTKITSTEQREVLLVKSNNKKFDTSIVLKHTH~~~LSSKSQNEKKARVKVFRQEIWALKTLSHPCVVQ 
1ias_TGFbR  EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIARTIVLQESIGKGRFGEVWRG~~KWRGEEVAVKIFSSRE~~~~~~~~~~~~ERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVK~~KNG 
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31981041.m  QSVYKLTDFG~~~AARELEDDEQFVSLYGTEEYLHPDMYERAVLRKDHQKKYGATVDLWSVGVTFY~~HAATGSLPFRPFEGPRRNKEVMYKIITGKPSGAISGVQKAENGPIDWSGDMPLSCSLSQGLQALLTPVLANILEADQEKCWGFDQFFAETSDVLHRMVIHVFSLQHMTAHKIYIHSYNTAAVFHELVYKQTK 
TBK1.h      QSVYKLTDFG~~~AARELEDDEQFVSLYGTEEYLHPDMYERAVLRKDHQKKYGATVDLWSIGVTFY~~HAATGSLPFRPFEGPRRNKEVMYKIITGKPSGAISGVQKAENGPIDWSGDMPVSCSLSRGLQVLLTPVLANILEADQEKCWGFDQFFAETSDILHRMVIHVFSLQQMTAHKIYIHSYNTATIFHELVYKQTK 
34865699.m  QSVYKLTDFG~~~AARELEDDEQFVSLYGTEEYLHPDMYERAVLRKDHQKKYGATVDLWSVGVTFY~~HAATGSLPFRPFEGPRRNKEVMYKIITGKPSGAISGVQKAENGPIDWSGDMPLSCSLSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AAVFHELVYKQTK 
31981053.m  QSIYKLSDFG~~~AARKLDDDEKFVSVYGTEEYLHPDMYERAVLRKPQQKAFGVTVDLWSIGVTLY~~HAATGSLPFIPFGGPRRNKEIMYRITTEKPAGAISGTQKQENGPLEWSYSLPITCRLSMGLQNQLVPILANILEVEEDKCWGFDQFFAETSDILQRTVIHVFSLPQAVLHHVYIHAHNTIAIFLEAVYEQTN 
34879741.m  QSIYKLSDFG~~~AARKLDDDEKFVSVYGTEEYLHPDMYERAVLRKPQQKAFGVTVDLWSIGVTLY~~HAATGSLPFIPFGGPRRNKEIMYRITTEKPAGAISGTQKQENGPLEWSYSLPITCRLSVGLQSQLVPILANILEAEQAKCWGFDQFFAETSDILQRTVIHVFSLPQAVLHHIYIHAHNTIAIFLEAVYEQTN 
IKKe.h      QSIYKLTDFG~~~AARELDDDEKFVSVYGTEEYLHPDMYERAVLRKPQQKAFGVTVDLWSIGVTLY~~HAATGSLPFIPFGGPRRNKEIMYRITTEKPAGAIAGAQRRENGPLEWSYTLPITCQLSLGLQSQLVPILANILEVEQAKCWGFDQFFAETSDILQRVVVHVFSLSQAVLHHIYIHAHNTIAIFQEAVHKQTS 
24585471.f  QTIYKLTDFG~~~AARELEDNQPFASLYGTEEYLHPDLYERAVLRKSIQRSFTANVDLWSIGVTLY~~HVATGNLPFRPFGG~RKNRETMHQITTKKASGVISGTQLSENGPIEWSTTLPPHAHLSQGLKTLVTPLLAGLLEENREKTWSFDRFFHEVTLILRKRVIHVFFTNRTSSVEVFLEPDEQIDNFRERIFLQTE 
19921594.f  QTIYKLTDFG~~~AARELEDNQPFASLYGTEEYLHPDLYERAVLRKSIQRSFTANVDLWSIGVTLY~~HVATGNLPFRPFGG~RKNRETMHQITTKKASGVISGTQLSENGPIEWSTTLPPHAHLSQGLKTLVTPLLAGLLEENREKTWSFDRFFHEVTLILRKRVIHVFFTNRTSSVEVFLEPDEQIDNFRERIFLQTE 
31231705.i  QTVYKLTDFG~~~AARELGENQQFASLYGTEEYLHPDMYERAVLRKSINRSFTANVDLWSIGVTLY~~HVATGNLPFRPYGG~RKNKETMYHITTKKAPGVISGTQTSENGPIEWSKHLPAHCQLKEGLKQLVTPLMAGLLEESQGRMWSFDKFFLEVQNILNKTVLHIFYVNRATSIEVYLEPEQTLVHLLEHILAQTD 
2phk_PHK    DMNIKLTDFG~~~FSCQLDPGEKLREVCGTPSYLAPEIIECSMN~~DNHPGYGKEVDMWSTGVIMY~~TLLAGSPPFW~~~~~HRKQMLMLRMIMSG~~~~~~~~~NYQFGSPEWDD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YSDTV 
2erk_Erk2   TCDLKICDFG~~~LARVADPDHDHTGFLX~~~EXVATRWYRAPEIMLNSKGYTKSIDIWSVGCILA~~EMLS~NRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINLKARNYLLSLPHKNKVPWNRLFPN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADSKA 
1l3r_PKA    QGYIQVTDFG~~~FAKRVKG~~RTWXLCGTPEYLAPEIIL~~~~~~~~SKGYNKAVDWWALGVLIY~~EMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVSGKVRFPSHFSSDLKDLLRN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLQ 
1jwh_CKII   HRKLRLIDWG~~~LAEFYHPGQEYNVRVASRYFKGPELLVD~~~~~~~YQMYDYSLDMWSLGCMLA~~SMIFRKEPFFHGHDNYDQLVRIAKVLGTEDLYDYIDKYNIELDPRFNDILGRHSRKRWERFVHSE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NQHLVSPEA 
25141278.w  TVRMALHEKT~~~QKWYVIKTILSQNTDKTEYEKEILAYEECSQSDYVVGYHGCEVSSIKKELVLE~~YMDKGDFRPFGILPFSVHQSVALSLIRAIRHVWNSGPGYIHRDIKPENILVNSQGYVKICDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AAKRIDNTYRIAS 
19112197.y  LLNYYVSSAELILVENYCMGGDLYHYTKKHHSDFSLEFVGRIFSELVHTVAYLHSKCLIHRDLKLENILLTQPYNVIKTIDNWKNYPNALIQISDFELSIFVDSKNHLVQSSCGSQEYAPPEVYMGIAHDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FRADA 
1ias_TGFbR  TCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSIN~~MKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGGIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CEALRV 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
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31981041.m  IVSSNQELIYEGR~~RLVLELGRLAQHFPKTTEENPIFVTSREQLNTVGLRY~~EKISLPKIHPRYDLDGDASMAKAVTGVVCYACRTASTLLLYQELMRKGVRWLVELVKDDYNETVHKKTEVVITVDFCIRNIEKTVKVYEKLMKVNLEAAELGEISDIHTKLLRLSSSQGTIESSLQDISSRLSPGGLLADTWAH~~ 
TBK1.h      IISSNQELIYEGR~~RLVLEPGRLAQHFPKTTEENPIFVVSREPLNTIGLIY~~EKISLPKVHPRYDLDGDASMAKAITGVVCYACRIASTLLLYQELMRKGIRWLIELIKDDYNETVHKKTEVVITLDFCIRNIEKTVKVYEKLMKINLEAAELGEISDIHTKLLRLSSSQGTIETSLQDIDSRLSPGGSLADAWAH~~ 
34865699.m  IISSNQELIYEGR~~RLVLELGRLAQHFPKTTEENPIFVTSREQLNSIGLRY~~EKS~~~~~~~~~~~~~KPSFCHIVNGH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31981053.m  VTPKHQEYLFEGH~~PCVLEPSLSAQHIAHTAASSPLTLFSMSSDTPKGLAFRDPALDVPKFVPKVDLQADYSTAKGVLGAGYQALWLARVLLDGQALMLRGLHWVLEVLQDTCQQTLEVTRTALLYLSSSLG~TERFSSGAG~~~~~MPDVQERKEATELRTRLQTLSEILSKCSHNVTETQRSLS~~CLGEELLKN~~ 
34879741.m  VAPKHQEYFFEGH~~PCVLEPSLSAQHIAHTAASSPLTLFSMASDTPKGLAFRDPALDVPKFVPKVDLQADYSTAKGVLGAGYQALWLARVLLDGQALMLRGLHWVLVVLQNTCQQTLEITRTALLFLSSSLG~TERLSSGAG~~~~~MLDIQELKEATELRSRLQTFSEVLSKCSHNVTETQRSLS~~CLVGELLKS~~ 
IKKe.h      VAPRHQEYLFEGH~~LCVLEPSVSAQHIAHTTASSPLTLFSTA~~IPKGLAFRDPALDVPKFVPKVDLQADYNTAKGVLGAGYQALRLARALLDGQELMFRGLHWVMEVLQATCRRTLEVARTSLLYLSSSLG~TERFSSVAG~~~~~TPEIQELKAAAELRSRLRTLAEVLSRCSQNITETQESLS~~SLNRELVKS~~ 
24585471.f  VPLEKQILLFNNEHLEKKVTPRTIAKAFPATTTDQPIFLYSNDD~NNVQLPQQLDLPKFPVFPPNVSVENDASLAKSACSVGHECKRRVDIFTSMDILIKKGVEHFIEMLVTTITLLLKKTESFDNLLSTVIDYADVVHSMAR~~~~~~VTKGDQEI~KTLLTALENVKSDFDGAADVISQMHKHFVIDDELNDQWTSSM 
19921594.f  VPLEKQILLFNNEHLEKKVTPR~~~~~~~~~TIDQPIFLYSNDD~NNVQLPQQLDLPKFPVFPPNVSVENDASLAKSACSVGHECKRRVDIFTSMDILIKKGVEHFIEMLVTTITLLLKKTESFDNLLSTVIDYADVVHSMAR~~~~~~VTKGDQEI~KTLLTALENVKSDFDGAADVISQMHKHFVIDDELNDQWTSSM 
31231705.i  VPQASQLLLLDNELFATKVDANTSARGYPPTDPSNPVMLFNIEN~YNVILPTEWDLPKFPTFPNGISVENDASLAKVACSVGHECKRRVESLSLLDTLMNKSVHQFSGFLAGFLVKLLKRTRHLEDIEGLISELTKMFEVAAS~~~~~~NHETYQKLGATILASYETQKSDFQRVSEPIQQLYARFVKEESLVREWNSGY 
2phk_PHK    KDLVSRFLVVQPQ~~~~~~~~~~~KRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   LDLLDKMLTFNPH~~~~~~~~~~~KRIEVEQALAHPYLEQYYDPSDEPIAEAPFKFDMELDDLPKEKLKELIFEETARFQPGYRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    VDLTKRFGNLKNG~~~~~~~~~~VNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIPKFKGPGDTSNFDDYEEEEIRVXINEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   LDFLDKLLRYDHQ~~~~~~~~~~~SRLTAREAMEHPYFYTVVKDQARMGSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25141278.w  SAAGTQMYQAPEQ~~~~~QMGQDYSEKVDIWCFGLTLWEFAIGPNLEEYLNGLSSYEEITVEPIDGFPESLAVLISNCLRRQPSARWNADQIEQSDYLRDLPEPNRQSVANFVNNYYQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19112197.y  WSLGIVLFALLEG~~~~~~~~RLPFDSYPTLDPENVRIKRYVQRLVRCDYTWHLCKSPFKRSTGNTNDNDDPSWRFRLFVKKLLKNRDQRSTPTELLKDFNKHGNFTLPLLENVTI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  MAKIMRECWYANG~~~~~~~~~~~AARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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31981041.m  ~QEGTHPRDRNVEKLQVLLNCITEIYYQFKKDKAERRLAYNEEQIHKFDKQKLYYHATKAMSHFSEECVRKYEAFKDKSEEWMRKMLHLRKQLSSLTNQCFDIEEEVSKYQDYTNELQETLPQKMLAAS~GGVKHAMAPIYPSSN~TLVEMTLGMKKLKEEMEGVVKELAENNHILERFGSLTMDGGLRNVDCL  
TBK1.h      ~QEGTHPKDRNVEKLQVLLNCMTEIYYQFKKDKAERRLAYNEEQIHKFDKQKLYYHATKAMTHFTDECVKKYEAFLNKSEEWIRKMLHLRKQLLSLTNQCFDIEEEVSKYQEYTNELQETLPQKMFTAS~SGIKHTMTPIYPSSN~TLVEMTLGMKKLKEEMEGVVKELAENNHILERFGSLTMDGGLRNVDCL  
34865699.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
31981053.m  ~RDQIHEDNKSIQKIQCCLDKMHFIYKQFKKSRMRPGLSYNEEQIHKLDKVNFSHLAKRLLQVFQEECVQTYQVSLVTHGKRMRQVQRAQNHLHLIGHSVATCNSEARGAQESLNKIFDQLLLDRASE~~QGAEVSPQPMAPHPGPDPKDLVFHMQELCNDMKLLAFDLQDNNRLIERLHRVPSAPDV~~~~~~  
34879741.m  ~RDQIHEDNRSIQKIQCCLDKMHFIYKQFKKSRMRPGLSYNEEQIHKLDKVNFSHLAKRLLQVFQEECAQTYQVSLVTHGKRMRQVQKAQNHLHLIGHSVATCNSEARGAQESLAKMFDQLLLDRASK~~QGAEVSPQPMATHPGPDPKDLVFQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
IKKe.h      ~RDQVHED~RSIQQIQCCLDKMNFIYKQFKKSRMRPGLGYNEEQIHKLDKVNFSHLAKRLLQVFQEECVQKYQASLVTHGKRMRVVHETRNHLRLVGCSVAACNTEAQGVQESLSKLLEELSHQLLQDRAKGAQASPPPIAPYPSPTRKDLLLHMQELCEGMKLLASDLLDNNRIIERLNRVPAPPDV~~~~~~  
24585471.f  HGKKCPCKTRASAQAKYLVERLRDSWQHLLRDRATRTLTYNDEQFHALEKIKVDHNGKRIKALLLDNVNPTVAQIAECLADWYKLAQTVYLKTQILEKDVRDCERKLNGIRDELYHVKSELKLDVDTKTINNNNQLAKIEERNRLRVMQQQQQEVMAVMRTNSDIISLLSKLGITNGSLESS~~~~~~~~~~~~  
19921594.f  HGKKCPCKTRASAQAKYLVERLRDSWQHLLRDRATRTLTYNDEQFHALEKIKVDHNGKRIKALLLDNVNPTVAQIAECLADWYKLAQTVYLKTQILEKDVRDCERKLNGIRDELYHVKSELKLDVDTKTINNNNQLAKIEERNRLRVMQQQQQEVMAVMRTNSDIISLLSKLGITNGSLESS~~~~~~~~~~~~  
31231705.i  RALRTPNKNRDSEKAKSLVDRLRDSWQHMLRDRATRSLTYNDEQFHVLEKVKIAETGKRLKTLLNDGVRQAVEQEAECLADWYKKAQTIFLQTQFLTKDVGAYVDALYELREQLKQHREDLKEEIST~~~~~DGEVSKTIAGKSIPTMTSTATTTIPIVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
25141278.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
19112197.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


