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21356925.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~MQDDLDGIVRHRRRSLSFLQIVTLTMAGLVAFDPAQVLAGHP~~~~~~~~~~~~~TTDSELQTAGSPRPPGLEHCVDQEERRVARRLLYISTLDGRLSALDIAKSGKLRWSVPTGPGPLISSSIHRLELTNNGQFVRMIPSLSGGIYKFDGD~~SIDPIPITAEHLLSSSAKFSDDLVISGGK 
13928816.m  MERATQPRPRA~LLLLFLLLGCAAGISAVARARSLLAPTSDTAFGLGAAAAPTSAARVP~~~AVATAEVTVEDAEALPAASGEQESRATESDDDVELRPRGRSLVIISTLDGRIAALDAENHGKKQWDLDVGSGSLVSSSLSKPEVFGN~~~KMIIPSLDGDLFQWDRDRESMEAVPFTVESLLESSYKFGDDVVLVGGK 
6857781.m   MERATRPGPRALLLLLFLLLGCAAGISAVAPARSLLAPASETVFGLGAAAAPTSAARVP~~~AVATAEVTVEDAEALPAAAGEPESRATEPDDDVELRPRGRSLVIISTLDGRIAALDAENDGKKQWDLDVGSGSLVSSSLSKPEVFGN~~~KMIIPSLDGDLFQWDRDRESMEAVPFTVESLLESSYKFGDDVVLVGGK 
PEK.h       MERAISPGLLVRALLLLLLLGLAARTVAAGRARGLPAPTAEAAFGLGAAAAPTSATRVPAAGAVAAAEVTVEDAEALPAAAGEQEPRGPEPDDETELRPRGRSLVIISTLDGRIAALDPENHGKKQWDLDVGSGSLVSSSLSKPEVFGN~~~KMIIPSLDGALFQWDRDRESMETVPFTVESLLESSYKFGDDVVLVGGK 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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21356925.f  ETRSYGVSVRTGQLLYECSLNGCVNSTEEGLAIDDTIREPDEEDQLEDGEQLRDEAGYIVRHDPLLDDVIIVRRQTQTVRAVESRTGVERWNFSVGQHELDLVR~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSECQLQ~PRDELELAVLDVDIKVVVPEGIICAFSKSEPQTMLWKYKFDHPIVSAWNTN~~ADDELQPIDLFSSAQWL 
13928816.m  SLTTYGLSAYSGKLRYICSALGCRRWDSDEMEEEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DILLLQRTQKTVRAVGPRSGSEKWNFSVGHFELRYIPDMETRAGFIESTFKLGGNKEDSKIISDVEEQD~~~VDTVIKVSVADWKVMAFSKKG~GRLEWEYQFCTPIASAWLVR~~~DGKVIPISLFDDTSYT 
6857781.m   SLITYGLSAYSGKLRYICSALGCRRWDSDEMEEEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DILLLQRTQKTVRAVGPRSGSEKWNFSVGHFELRYIPDMETRAGFIESTFKPGGNKEDSKIISDVEEQEATMLDTVIKVSVADWKVMAFSRKG~GRLEWEYQFCTPIASAWLVR~~~DGKVIPISLFDDTSYT 
PEK.h       SLTTYGLSAYSGKVRYICSALGCRQWDSDEMEQEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DILLLQRTQKTVRAVGPRSGNEKWNFSVGHFELRYIPDMETRAGFIESTFKPNENTEESKIISDVEEQEAAIMDIVIKVSVADWKVMAFSKKG~GHLEWEYQFCTPIASAWLLK~~~DGKVIPISLFDDTSYT 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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31206389.i  WNGNVDDSE~~~SGDRPPLINPSLYIGMHDKQLYIQESAAMIEEREEKMQQLALLT~DESKLPA~~IPWKPLPAS~RGIAGLLTDGDNQFQLVKDDEDDAGEST~~~~~~~~AIARSVLYASNYINGNGFFLVYDTERDDEQ~CGHGED~~~~~~~~ESNGDNNSTKFGHDGSHDHGEDMDTMF~~~~~DAPVKVIIVSM 
21356925.f  WDQDENDTE~~~LPN~APQSPPSIYLGMYDKQLYIQESIRLRQEIMDQTKVYQQLTGDTSLMPR~~IPWKPISASSKSLVIFRKDQEDPEMIAEGAVAQGGELVPYDDENFAVAAQSVLNASEFVNGNGFYFYTTGDLNGPQECSTQNNPTDLPAITAPTSPTNATSEGTEATGNHSVNDDLGFSLDDIDAPVKVVILSL 
13928816.m  ANEEVLEDEEDIVEAARGATENSVYLGMYRGQLYLQSSVRVSEKFPTRPKALESVNGESAIIPLPTIKWKPLIHSPSRTPVLVGSDEFDKCLSNDKYSHEEYSN~~~~~~~~~~~~GALSILQYPYDNGYYLPYYKRERNKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STQITVRFLDSPHYS~~~~~~~~~~~~~KNIRKKDPILL 
6857781.m   ASEEALGDEEDIVEAARGATENSVYLGMYRGQLYLQSSVRVSEKFPTSPKALESVNGENAIIPLPTIKWKPLIHSPSRTPVLVGSDEFDKCLSNDKYSHEEYSN~~~~~~~~~~~~GALSILQYPYDNGYYLPYYKRERNKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STQITVRFLDSPHYS~~~~~~~~~~~~~KNIRKKDPILL 
PEK.h       SNDDVLEDEEDIVEAARGATENSVYLGMYRGQLYLQSSVRISEKFPSSPKALESVTNENAIIPLPTIKWKPLIHSPSRTPVLVGSDEFDKCLSNDKFSHEEYSN~~~~~~~~~~~~GALSILQYPYDNGYYLPYYKRERNKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STQITVRFLDNPHYN~~~~~~~~~~~~~KNIRKKDPVLL 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
29654676.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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31206389.i  WYWWKEILIISITTALILNMMLKLRLEKPP~VMVVVERKVTVPIPTAVEAVEEFPPAIRMTATRSYSESSSSNGPPALVDN~~~~~~~~~~~~~YTSRFRDDFDLVQCLGKGGFGVVFEVRNKLDDCRYAIKRVVLPNKQESKDRVMREVKTLAHCEH~QNIVRYFHAWIETPPPGWQERHDREWIERNCLSTSIDIETP 
21356925.f  WFWWKEIVVIAFTSAVILNIFMGQRNQRVEREYLVIER~~HVPVQTAIEATEASTQALLGPVVPMQRPGNRFSFPPGQANQRTISESTTHSGEHYTSRFQSDFELMQCLGRGGFGVVFEAKNKLDENRYAIKRITLPNKESSRQRVLREARTLASCEH~HNIVRYFHSWTETPPTGWQEEEDRKLLAH~ELSTSIQIETP 
13928816.m  LHWWKEIFGTILLCIVATTFIVR~RLFHPQPHRQRKESETQCQTESKYDSVSADNSDNSWNDIKHSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YVSRYLTDFEPIQCMGRGGFGVVFEAKNKVDDCNYAIKRIRLPNRELAREKVMREVKALAKLEH~PGIVRYFNAWLETPPEKWQEEMDEIWLKD~~~~~~ESTDWP 
6857781.m   LHWWKEIFGTILLCIVATTFIVR~RLFHPQPHRQRKESETQCQTESKYDSVSADVSDNSWNDMKYSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YVSRYLTDFEPIQCMGRGGFGVVFEAKNKVDDCNYAIKRIRLPNRELAREKVMREVKALAKLEH~PGIVRYFNAWLETPPEKWQEEMDEIWLKD~~~~~~ESTDWP 
PEK.h       LHWWKEIVATILFCIIATTFIVR~RLFHPHPHRQRKESETQCQTENKYDSVSGEANDSSWNDIKNSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YISRYLTDFEPIQCLGRGGFGVVFEAKNKVDDCNYAIKRIRLPNRELAREKVMREVKALAKLEH~PGIVRYFNAWLEAPPEKWQEKMDEIWLKD~~~~~~ESTDWP 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVKIIDVTGGGSFSAEEVQELR~EATLKE~VDILR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDK~~~~~~~QKVVKLKQIEHTLNE~KRILQAVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAGPEMVRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QVFDVGPRYTNLSYIGEGAYGMVCSAYDNLNKVRVAIKKISPFEHQTYCQRTLREIKILLRFRH~ENIIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGPVPSRARVYTDVNTHRPREYWDYESHVVEWG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NQDDYQLVRKLGRGKYSEVFEAINITNNEKVVVKILKPVKK~~~~KKIKREIKILENLRGGPNIIT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TIARTIVLQESIGKGRFGEVWRGKWR~~GEEVAVKIFSSREERSWFREAEIYQTVMLRHEN~~~ILG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
29654676.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSSSIPTSPARPSIKKILDSIAPLFN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ERATNSSNLLTLGTGGFAKVEEFDGL~~AKRSFLKKSARPILSSALEQAVNELKIDTRFLALPHYLN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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21356925.f  DDSTMPSLTEQLKEKRQQQLLS~~~~~~WVSDAANSTACSHDFHLPGESSLKNIREEYDYD~~EEED~~SLIEFRSESQSAALRAEEEDDTDDDYEEDEEQQGDHEKRHRSSVSIDIHSASFDLKNINYSQHQLVSNSFQIESVR~~PKSSGSDDANDDN~~~KARRKPLTLALAQNHNNNQNGSQPTPSSATILNGTVA 
13928816.m  LSSPSPMDAPSVKIRQMDPFSTKEQIEVIAPSPERSRSFSVGISCGRTSSSESQFSPLEFSGTDCGDNSDSEDAAHNLQDSCLTDCD~MEDGTVDGDDEGHSFELCPSEASPYTRSREGTSSSIVFED~~~~SGCDNASSKEDPRMNRLHNGHHYVNKLTEFKHSSSRSSSEAT~LSTSPTRPTTLSLDFTRNTVDRLQP 
6857781.m   LSSPSPMDAPSVKIRRMDPFSTKEQIEVIAPSPERSRSFSVGISCGQTSSSESQFSPLEFSGTDCGDNSDSADAAYNLQDSCLTDCEDVEDGTVDGNDEGHSFELCPSEASPYTRSREGTSSSIVFED~~~~SGCGNASSKEEPRGNRLHDGNHYVNKLTDLKCSSSRSSSEATTLSTSPTRPTTLSLDFTKNTVGQLQP 
PEK.h       LSSPSPMDAPSVKIRRMDPFSTKEHIEIIAPSPQRSRSFSVGISCDQTSSSESQFSPLEFSGMDHEDISESVDAAYNLQDSCLTDCD~VEDGTMDGNDEGHSFELCPSEASPYVRSRERTSSSIVFED~~~~SGCDNASSKEEPKTNRLHIGNHCANKLTAFKPTSSKSSSEAT~LSISPPRPTTLSLDLTKNTTEKLQP 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVSGHPNIIQLKDT 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FPFLVKLEFS 
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31206389.i  QSNKIYLYIQMQLCHKQSLKEWLSLNGFPARRDK~~IV~~~~PIFEQIVAGVEYVHLKGLIHRDLKPSNIFFSLDG~RIKIGDFGLVTDSSDLQ~YDSENNMPTMVP~~NRHTRQVGTQLYMSPEQ~~LKG~LPYDY~~~~~~~KVDIYSLGLILFELLVS~~~~~FGTEMERICTLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21356925.f  KPSKVYLYIQMQLCRKESLRDWLRDNRSETRAAH~~IG~~~~DIFHQIVDAVDYVHLKGLIHRDLKPSNIFFSQDG~QIKIGDFGLVTDMADIPNLVAKCGDQSGLPSCARHTQQVGTHLYMSPEQ~~LLG~QHYDY~~~~~~~KVDIYSLGLIFFELHVY~~~~~FSTEMERIKTLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13928816.m  SSPKVYLYIQMQLCRKENLKDWMNRRCSMEDREHRVCL~~~~HIFLQIAEAVQFLHSKGLMHRDLKPSNIFFTMDD~VVKVGDFGLVTAMDQDE~~~EEQTVLTPMPAYATHTGQVGTKLYMSPEQ~~IHG~NNYSH~~~~~~~KVDIFSLGLILFELLYP~~~~~FSTQMERVRTLT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6857781.m   SSPKVYLYIQMQLCRKENLKDWMNRRCSLEDREHGVCL~~~~HIFLQIAEAVEFLHSKGLMHRDLKPSNIFFTMDD~VVKVGDFGLVTAMDQDE~~~EEQTVLTPMPAYATHTGQVGTKLYMSPEQ~~IHG~NNYSH~~~~~~~KVDIFSLGLILFELLYP~~~~~FSTQMERVRILT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PEK.h       SSPKVYLYIQMQLCRKENLKDWMNGRCTIEERERSVCL~~~~HIFLQIAEAVEFLHSKGLMHRDLKPSNIFFTMDD~VVKVGDFGLVTAMDQDE~~~EEQTVLTPMPAYARHTGQVGTKLYMSPEQ~~IHG~NSYSH~~~~~~~KVDIFSLGLILFELLYP~~~~~FSTQMERVRTLT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_PHK    YETNTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVTLSEKETR~~~~~~~KIMRALLEVICALHKLNIVHRDLKPENILLDDDM~NIKLTDFGFSCQLDPGE~~~~~~~~~~KLREVCGTPSYLAPEIIECSMN~~DNH~PGYGK~~~~~~~EVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLRMIM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    FKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFXEPHAR~~~~~~~FYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQG~YIQVTDFGFAKRVKGRTWX~~~~~~~~~~~~~~~~~~LCGTPEYLAPEI~~ILS~KGYNK~~~~~~~AVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   IEQMKDVYIVQDLMET~DLYKLLKTQHLSNDHICY~~~~~~~~FLYQILRGLKYIHSANVLHRDLKPSNLLLNTTC~DLKICDFGLARVADPDH~~~~~~~~~~~~DHTGFLXEXVATRWYRAPEI~~MLNSKGYTK~~~~~~~SIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINLKARNY 
1jwh_CKII   SRTPALVFEHVNNTDFKQLYQTLTDYDIR~~~~~~~~~~~~~FYMYEILKALDYCHSMGIMHRDVKPHNVMIDHEHRKLRLIDWGLAEFYHPGQ~~~~~~~~~~~~~~~~EYNVRVASRYFKGPEL~~LVDYQMYDY~~~~~~~SLDMWSLGCMLASMIFRKEP~~FFHGHDNYDQLVR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  NGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNG~TCCIADLGLAVRHDSAT~~~~~~~~~~~DTIDIAPNHRVGTKRYMAPEV~~LDDSINMKHFE~~SFKRADIYAMGLVFWEIARR~~~~CSIGGIHEDYQLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
29654676.b  FSAFAEDGDLGTYWKNVNVENLAALRFYPRRADIQ~~~~~~~ILFGQLVLGVETLHKNKLVHRDLKPFNILVYPGG~HLRISDLDEVTKVEVNE~~~~~~~~~~~~KGKNKIHGLIGTRGYWPKEIRNLPTWALFNYFENTDLFYIDCYALALTLRALIFP~~~~AFLNLDYDFHHITP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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21356925.f  ~~~~~SLRDGQYPKDFAVNYPQQYDLLQQMLSAQPEQRPQTKQLKSQLRNILQLPHLLSEGQSEQAELAERARRLSRSRTFSSSSEPHQ~~~~~~~~~~~~~~~  
13928816.m  ~~~~~DVRNLKFPPLFTQKYPQEHMMVQDMLSPSPMERPEATDIIENAVFENLEFPGKTVLRQRSRSLSSSGTKHSRQPSSTFSPLPGN~~~~~~~~~~~~~~~  
6857781.m   ~~~~~DVRNLKFPLLFTQKYPQEHMMVQDMLSPSPTERPEATDIIENAIFENLEFPGKTVLRQRSRSMSSSGTKHSRQPSCSYSPLPGN~~~~~~~~~~~~~~~  
PEK.h       ~~~~~DVRNLKFPPLFTQKYPCEYVMVQDMLSPSPMERPEAINIIENAVFEDLDFPGKTVLRQRSRSLSSSGTKHSRQSNNSHSPLPSN~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_PHK    ~~~~~SGNYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1l3r_PKA    ~~~~~SGKVRFPSHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIPKFKGPGDTSNFDDYEEEEIRVXINEKCGKEFTEF  
2erk_Erk2   LLSLPHKNKVPWNRLFPNADSKALDLLDKMLTFNPHKRIEVEQALAHPYLEQYYDPSDEPIAEAPFKFDMELDDLPKEKLKELIFEETARFQPGYRS~~~~~~~  
1jwh_CKII   ~~~~~IAKVLGTEDLYDYIDKYNIELDPRFNDILGRHSRKRWERFVHSENQHLVSPEALDFLDKLLRYDHQSRLTAREAMEHPYFYTVVKDQARMGSS~~~~~~  
1ias_TGFbR  ~~~~~~~YYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
29654676.b  ~~~~EEYERKLNRRYEPYEQGPQFRIVKRLISDIENKRITSIDQIKENEFFGDTPEERASFFKELKKVYSPVMERNDYSRAHYLPDDPFMVLPAEIQSVVF~~~  
 


