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34860110.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MARPVQSFQLWSALGFLLQLAIFLGKLGPQVQSVRPESLLFVSTLDGSLHA 
6754366.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MARPVQRFQLWSPLGFLLQLVTLLGKLGPQVQSVRPESLLFVSTWDGSLHA 
13249351.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPARWLLLLLAL~~~LLPPPGPGSFGRTSTVTLPETLLFVSTLDGSLHA 
31208193.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DCTAVAKDEETMLVFSTLGGGLTA 
21356429.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDAKESDFITISNL~~~~~~ 
32563857.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRATFHLFTFIFLLLFSSVICISTPGFRNDHESIGDDEEKTSSTILVSTIDGRLRA 
32421069.y  MLRRPSGHVACRPEVLLAFAFLLVNLQWLQLVDAQPHHHARSPREDDDHAVP~~~~~~~~~~~NIATLSTLTGGR~~~~~~~~PQPVIETPRTHGR~GKRTVVEIADGPKTESIRLSYHAQSDNTNN~~~NNHADLISNNVRANALAP~~DSSVRAPLTQSNKVGSLGAELSQHQIARSLEDWEVEDFVLLATVDGDLYA 
39967522.y  MMRRPPGPVTHQ~QRKLLIAFAAILLPWLALVDAQQQQQQAAVPSLDSHALHGHKLDTRTIDTDIHIGSPRRGEEKTSRSDEGPRRRHESPRQRGEEMAQRHPNAAAATITRGIIETVKRKNTDINTRIPNKHDTLLIPDERALATVALDQLSVRAPEPFRDDLSSIKAGLATPHVARSLDDWEVEDFVIMATVDGDLYA 
15229885.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18398454.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPPRCPFLRHLFFLLLLLSPWIMSPCGGAADDVTYPIVPSSPGRRSILQ~~~~~~~~~~IRREPPTEPNTKLVVDRDGKVFL 
18420784.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRGSALLDLILFLLVSPLAHSFKG~~~~~~~~~SEISKFYDKSISN~~~~~~~~~~QISQSDRESGYVLVSTVDGSISL 
AK068617.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRSLRRVLLQLVLLAGVAFRGVRFDDAADAAAAAQGSSDLFELPSPSPTLALPGGGDEGASTEIIAAPWPGRHGLFTPPRSTSQPARAVVQPAADFGSQLQFYDNGTIQL 
RNAseL.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MESRDHNNPQEGPTSSSGRRA 
31982957.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~METPDYNTPQGGTPSAGSQRT 
6321870.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRLLRRNMLVLTLLVCVFSSIISCSIPLSSRTSRRQIVEDEVASTKKLNFNYGVDKNINSPIPAPRTTEGLPNMKLSSYPTPNLLNTADNRRANKKGRRAANSISVPYLENRSLNELSLSDILIAADVEGGLHA 
19114296.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKSLKGRLLFLRKFVFFSLLILLFAHGASSSSSSFNYFDKRTNGKANNELALFSPTADSPSSVDGVLELPSAENVFAESSLYNAFIVATVDGSLHS 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25148238.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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34860110.m  LNKQTGDLKWTVKDD~~PIIQGPMY~~~~~~~~~~~~~~~~VTEMAFLSDPADGSL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YILGTQKQQGLMKLPFTIPELVHASPCRSSDGVFYTGRKQDAWFVVDPESGETQMTLT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TEGFSTP~~QLYIGRTQYTVSMHDPRTP~~~TLRWNTTYRRYSAP~~ 
6754366.m   LNKQTGDLKWTVKDD~~PIIQGPMY~~~~~~~~~~~~~~~~VTEMAFLSDPADGSL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YVLGTHKLQGLMKLPFTIPELVHASPCRSSDGVFYTGRKQDAWFVVDPESGETQMTLT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TEGLSTP~~QLFIGRTQYTVSMHDLRTP~~~ALRWNTTYRRYSAP~~ 
13249351.m  VSKRTGSIKWTLKED~~PVLQVPTH~~~~~~~~~~~~~~~~VEEPAFLPDPNDGSL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YTLGGKNNEGLTKLPFTIPELVQASPCRSSDGILYMGKKQDIWYVIDLLTGEKQQTLSSA~~~~~~~~~~~~~~FADSLCPSTS~~LLYLGRTEYTITMYDTKTR~~~ELRWNATYFDYAAS~~ 
31208193.i  IDPLTGETRWSIADE~~PAIRVPAPS~~~~~~~~~~~~~~~DTSAHYLPDPRDGSL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YRMNG~LEGGLKKLPYTIPQLVASAPCRSSDGILYSGKKSDVWFLIDPKTGQREKVLGFGGAP~~PQAASKDADGTDSIGWATSR~AVYLGRTQYTVMMYDSLATDRNSKPWNVTFFDYSAHSM 
21356429.f  ~~~~~~QSYPPIVAE~~HQENVQVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HFLPDPRDGSI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YQLG~~QMGSLKKLPYTIPQLVANAPCRSSDGILYSGKKSDTWYMVDPKTGRREKVMGFG~~~~~~~DATVDGKEGEQIGWATSR~AIYLGRTQYTVMMYDSLAKNKDAKPWNITFYDYNAVSA 
32563857.w  LDSETGEIKWTLQEE~~PVLRSPSAV~~~~~~~~~~~~~~~KQGFTFLPNPLDGSL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YVLK~~~NSSLKKLPFNIPQLVHASPCKGNDGILYAGSKKDVWFGIDPKTGLKVETLSSAS~~~~~~~~~~~~~~ADRICPANQKQTIFLGRTEYRVSMFDEKNR~~~GKTWNATFNDYSAH~~ 
32421069.y  TDRVRGEVRWHFKAD~~HPMVETRHFRTSRSPVDEDFHEMDHWIWIVEPTRDGEIY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IWRPSDSGPQLTKMTMTMKQLVETYSGLHMNGIVYTGEKRTNMVTLNAATGAMIKNLGPR~~~~~~~~~~~~~~~~GVNINKVESERCLREYALGNSITSECSNRETITLGRTEYIVGVYRTDG 
39967522.y  CDRHTGREIWHHKMD~~SPMVEVTLHRANVSVLDSDYSDIDHYLWIVEPTQDGQLY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYIPNRG~~~LVPAALTIKQLVDEPFQGKNPDVYYAGDKNSAMLTLDVRTGKTVKYIGSR~~~~~~~~~~~~~~~~KNHIETKDSCIRRDNFMVSPDGDEECGNSGTITIARTEYTVSISNSEG 
15229885.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18398454.p  KQQPKETPYWSFSTG~~SPMHSLYQAPANNNTEN~~~~~~~ATEITRPHIIVEYLN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NSKAATT~~VDGYHNWTVQEFFRQKPLVT~DDGVTLGSETTSAYLVDGRSGRLIHVYKST~~~~~~~~~~~~~~~~GDTKITN~~~~~~~ALVKPASTEDFVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EP 
18420784.p  VDMSSQKLDWTFHTN~~EPIYSSYQAPHYHYTTDEERSSVLGDDFYMDCDKDWRLY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NSSVRKG~~KRVNEIVDASEFIGTLPYTS~TDRIVLGKKDTSVFLLDWKTGKLVKRYR~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDELYSN~~~~~~~TVVENDKEKAIVLSKEAPLLFGSGFKKSEDFPEL 
AK068617.q  VDLLSKLPRWQFSTG~~PPLSKHITTSKPD~~~~~~~~~~~~LNYVIYLDGSETSD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LIEVHNG~~SGVRLPWKLEEFIAETPYIR~DSFVTIGSKVSTTFVVNADSGEIIYKHSLP~~~~~~~~~~~~~~~~VALNEVG~~~~~~~GPLVEEIPSKLDAARSG~~~~~~~~~~~~TSANI 
RNAseL.h    AVEDNHLLIKAVQNE~~DVDL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQQLLEGGANVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FQEEEGGWTPLHNAVQMSREDIVELLLRHGADPVLRKKNGATPFILAAIAGSVKLLKLFLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KGADVNECDF~~~~~~~~~~~~~~YGFTAFME 
31982957.m  VVEDDSSLIKAVQKG~~DVVR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQQLLEKGADAN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ACEDTWGWTPLHNAVQAGRVDIVNLLLSHGADPHRRKKNGATPFIIAGIQGDVKLLEILLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CGADVNECDE~~~~~~~~~~~~~~NGFTAFME 
6321870.y   VDRRNGHIIWSIEPENFQPLIEIQEPSRLETYETLIIEPFGDGNIYYFNAHQGLQK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPLSIRQLVSTSPLHLKTNIVVNDSGKIVEDEKVYTGSMRTIMYTINMLNGEIISAFGPGSKNGYFGSQSVDCSPEEKIKLQECENMIVIGKTIFELGIHSYDGAS~YNVTYSTWQQNVLDVPL 
19114296.y  YDRITGQELWSLFTNANPGLSYTKDENSLLSSKFLSQSNFKSYNSTHGEFYSDSTLNISYLSDDDTVWFVEPIDGGILYAFNLQTGLVRLPHSIKDLVHASPIRLLNNNVFVGSKNTTLFTIDVSNGDIVSQYPSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~HRYETHHSVHNLGTKRDSVPSGADSDLSFKDPSGKKLSESLDLLDD 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25148238.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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34860110.m  PVDGSPGKYMSHLTSCGMGLLLTVDPGSGTVLWTQDLGVPVTGIYTWHQDGLRQLPHLTLARDTLHFLVLRWGHIRLPASSS~~QDTVTQFSSLDTELLMTLYVGKEEAGFYVSKALVHAG~VALVPRGLTLAPMDGPTTDE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754366.m   LLNGSPGKYMSHLTSCGMGLLLTVDPGSGIVLWTQDLGVPVTGIYTWHQDGLHQLPHLTLARDTLHFLVLRWGHIRLPASSY~~QDTATQFSSLDTQLLMTLYVGKEEAGFYVSKALVHAG~VALVPRGLTLAPMDGPTTDE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13249351.m  LPEDDVDYKMSHFVSNGDGLVVTVDSESGDVLWIQNYASPVVAFYVWQGEVLRKVVHINVAVETLRYLTFMSGEVGR~ITKW~~KYPFPKETEAKSKLTPTLYVGKYSTSLYASPSMVHEG~VAVVPRGSTLPLLEGPQTDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31208193.i  APELTKEYEFLHLTSSSSGLTATFEQNKGTPMWQKDLSSPVVAVFLLGSEGLLSVPFQTVSDEVLQEINERA~~~~~~~~~~~~~~~~ESGNFDDMKLFETVYIGEAGNNLYAIPSLVDKN~TATLPSEPSINLLGGPLKRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21356429.f  PPELAKEYEYIHLTTTTNGQIVTLDRKHGKFLWQRDLSSPVVAAFLLGPDGLLSVPFTTVSDEAYQAILEES~~~~~~~~~~~~~~~~KTGNVNTVKLFQSLYVGEHQKGLYALPSLVDKN~TPRISTAPPIKLLDGPTGDQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32563857.w  LLPEVNTWPFKHYASSSHGYILTFDRETGEMRWEQDLKQPVVALYLLRDDGLHKLPFEVMGKETMENVAKNIFTVDQWPTVLGVNAADPQTTSLTNQFFPALFVGESSFGLYAIEALVDHQTITYSPKLLGPPLLEGPAPIA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32421069.y  SPIASLKYSEWAPNVLDGDLGQQHSATPDKRYITGKPDGTFFGFGLDRENGDRPLFSHQLTSPVARVFDVLRRQWNPTGSSDTDLIILPQPLFPVNPAISR~LRSAKVFVNHTEEGSWYALSGTQYPLILHAPPAPIHKFWP~~~~~~LESLNEDKLSEALVGTHDLP~~~~~~~~DWRIPKEINRLVPLLDAPPP~~~P 
39967522.y  LPIATIHYWEWKPNHYDMDLVAQYRSTMDNQYIATGANGVAYGFDHTRAPGNQQRFRHTFSSPVARVFDVLRPRGAPAGSS~PDLKILPQPPMPFSDQADLDRRRSKVYLNRTETGGWYALGGVYYPLTEQSSEAVASKHRGAIEEDIWERMDDNILDKLLIGTHSLNGMPRDGRGDGNTGSNFQTLPGHQPDPVPDEQT 
15229885.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MWLLAIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LVGLLVVVVC~~~~~~~~~~VFLRFSKDKGLDGIV~NEKK~~~~~RDKNSAPRVSASGEDGTKNE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18398454.p  LLIRRTDSKLEHFSKTTGKLVWNLTVSHFRAALLCDPVFNSGYDLGPKL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QTGIYMPLLCGSQIDVRGPEIVIRVLHDQPMNVKM~LPSPSLNHFESENSIMPFGKARESRKLQE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18420784.p  VYIERKDFKIQCISKFG~DVLWSVSYAKMEAKLQNHESVQFISGLSSSVGKNQFPLSYTTSVPMVQLRNVKYETLFPRLGFLDEALYLPFQDRKPNQLAIGDGNQLTLPGNK~EAEEVLSLPLPETVISQITDIIDGSTKQA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK068617.q  IVVVRTDYSIS~~ASDLGEHLFNWTRTSFTANYYARYGHQDMLAQSSCLRGN~~~~~~~~~IPCIRTEGPPIKLYLPDSSSDNAIVLRPVNEVSAVDALEPLLPPKKLPQPAGESNVALDSAQNQTADIALGHFVPADTELT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
RNAseL.h    AAVYGKVKALKFLYKRGANVNLRRKTKEDQERLRKGGATALMDAAEKGHVEVLKILLDEMGADVNACDNMGRN~~~~~ALIHALLSSDDSDVEAITHLLLDHGADVNVRGERGKTPLILAVEKKHLGLVQRLLEQEHIEINDT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31982957.m  AAERGNAEALRFLFAKGANVNLRRQTTKDKRRLKQGGATALMSAAEKGHLEVLRILLNDMKAEVDARDNMGRN~~~~~ALIRTLLNWDCENVEEITSILIQHGADVNVRGERGKTPLIAAVERKHTGLVQMLLSREGINIDAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6321870.y   ALQNTFSKDGMCIAPFRDKSLLASDLDFRIARWVSPTFPGIIVGLFDVFNDLRTNENILVPHPFNPGDHESISSNKVYLDQTSNLSWFALSSQNFPSLVESAPISRYASSDRWRVSSIFEDETLFKNAIMGVHQIYNNEYDHLYEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19114296.y  FNYQVTVSNKSFVDIARTEYFITIYSDSNVILDLVYIDWTPTKNEIMYESFHSSSFDSKLALSSYDSSLHIVDTHSKFIKQNIPLMSPAATVFDIVTLPHNKKIDKSQTPAKFPTSVLLRQPIDTYLETMFPQIARNKTEHVYINHIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25148238.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPRRNPLWLRLPGSSSPSSSSTTEELRLAALSPYSPNDDISSIPDSLEHSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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34860110.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VTVQVSGEREGSPSTAVRYPSGS~~~~~~~~VALPSQWLLIGYHEPPPVLHTTMLRVQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TPGKGSADTRDSDDLHAPALSFEFLNLKREEPWDPELHPEEKA~DTYPGLGSQ~~~~ 
6754366.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VTLQVSGEREGSPSTAVRYPSGS~~~~~~~~VALPSQWLLIGYHEPPPVLHTTMLRVHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IPGKVSAETRASEDLHAPPVFFELLNLRRE~~~DPELHPEEKASDSYPGLGSQ~~~~ 
13249351.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VTIGDKGECVITPSTDLKFDPGLKG~~KSKLNYLRNYWLLIGHHETPLSASTKMLERFPN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NLPKHRENVIPADSEKRSFEEVINIVGQTSDNTPTTVSQDVEEKLARAPAKPEAPVDS 
31208193.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PASSPSSSAALSENNQDDTPGRGLISKASRLGGKNENIIILGHYQTPKTDDSIK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDIAPSGPASMGKEHELEYGET~~~NETNSMKLQGSTDFIRALFSRLYMDTKL 
21356429.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NSNQETDPRTIYINDVLQEHAGIMLGHYNMPNEGNGNLQLSPTTASSKVVQSLATIHNYN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DGYGLLANNEKNAADIGVQTDPELVEIGIDQRTNGNTINRTKTIILQNSNKVQAFINE 
32563857.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTEMEKEEYLPPRRPIIRNIPPSIT~~~~~HKTSDGEYLLLGYHDRPMMTMATIIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TRYPVPGPHKAIGSTIERPPPQLLGPVEPQKHEDTSFILLLLNNHPIP~~~ 
32421069.y  AGDAVITGNPTVPSS~~~~~~~~AGALPGLPAPDTATALPVQASDFFLNPFTLLVG~~~IVIVIAVWTRAWI~PQSSKK~~GYSLEG~FLD~~FMRTLGRKVVDLTR~~~~~~~~~~~~~~FRIHVVRTEPTPTVTD~~~~~ITPRLEAAKEESSKPD~~~ASLADSSAGDSGSDEG~LAKKEVTFADLPKSSETPP~~~ 
39967522.y  ASTSILPQFPRIPSGNTTEMIEKVRSLP~LTVADLAGALFTNPLFIILGFFALLYKQDDMRKLYKEWKATKVGPESGRKSIEFSLASSKLDKKPADSSGIEVSDMTKDEEKLAPPADSTKLSDPAVLQSEADPVVTAGVVTPKAPELPTNPETSGSGDEKSARTADTDKQDATSQAGPSVKIEITPESGSKPGEASTGES 
15229885.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QVEKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDPSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18398454.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QHKQKYTY~LFGQWSPVKLLAPLVLLGVVVSVFIKKFSSRGSDVSL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18420784.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFASKFSG~LIVLIFG~~~FCVTMLSVCGLFFYRLRQSIRIKEPYV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK068617.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NSVTKFSYRWLFPTFLMLLIMACLVKLADASKYCRQFVIRFLKPFMRDEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
RNAseL.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSDGKTALLLAVELKLKKIAELLCKRGASTDCGDLVMTARRNYDHS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31982957.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DNEGKTALLIAVDKQLKEIVQLLLEKGAD~KCDDLVWIARRNHDYH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6321870.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YEKTNSLDTTHKYPPLMIDSSVDTTDLHQNNEMNSLKEYMSPEDLEAYRKKIHEQISRELDEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NQNSLLLKFGSLVYRIIETGVFLLLFLIFCAILQRFKILPPLYVLLSKIGFMPEKEI 
19114296.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NAWFAMSERHYPLVSLAPEASFLYYNGFYIPLNSIFGLHSLMATPKPFFALPGLPGYDIPSYVES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGSTKTLPSIGKKPIPLLDPNPISSTPISITFWVIMFLSVSFTIVTFFSILRIRSS 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25148238.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
1000                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
34860110.m  ~~~DLLAASFTAILLGAWVLYLMR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QQQQSPSAPAGPSDLPQDTQVQLSRDTLQNQRRFQSPPEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQPAHDPEAEQPTVVG~KISFNPKDVLGRGAGGTFVFRGQFEGRA~~~~~VAVKRLLRECFSLVQR~~EVQLLQESDRHPNVLRYFCT 
6754366.m   ~~~DLLAATFTAILLGAWVLYLMR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QQQQSPSAPAGPPDLSQDAQGQLSRDILQDQRRFQSPSEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AQPPHDPEAGQPTVVG~KISFNPKDVLGRGAGGTFVFRGQFEGRA~~~~~VAVKRLLRECFGLVRR~~EVQLLQESDRHPNVLRYFCT 
13249351.m  MLKDMATIILSTFLLVGWVAFIITYPLSVHQQRQLQHQQFQKELEKIQLLQQQQLPFHPHG~~DLTQDPEFLDSSGPFSESSGTSSPSPSPRASNHSLHPSSSASRAGTSPSLEQDDEDEETRMVIVG~KISFCPKDVLGHGAEGTIVYKGMFDNRD~~~~~VAVKRILPECFSFADR~~EVQLLRESDEHPNVIRYFCT 
31208193.i  WLDAQPN~KLPTILLITLFGLVVFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYYINLQMKALKEQSQQGSQTS~~NSNRSSGGSGGSGSGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YSEP~MDFGDGEMRVG~KINFNTQNVLGKGCEGTFVFRGMFEKRE~~~~~VAVKRILPGCFTLADR~~EVTLLRESDAHENVVRYFCT 
21356429.f  WFMEHPSGKVHQILIVIVLGMIAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FWYTCSTMRELQKQSENGSKTFAIAQNGSNGSTGSNGSNA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NAEDLVDLGNGQVRVG~KISFSTNEVLGKGCEGTFVFKGTFEERF~~~~~VAVKRLLPECFTFADR~~EVALLRESDAHENVVRYFCT 
32563857.w  ~FYATLVTMFALLLTVIWQCGRQWD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QQKSTSRMDSFEIVNNPGESRSAQTSKQSNRGSFGWAN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKIEIPEGWMAVGSKLMYSPSDILGTGCEGTVVYRGTFDGRE~~~~~VAVKRVVSEFVKFAHR~~EADLLRESDTHPHVIRYFCM 
32421069.y  ~~PVDTTDAPAEVVKPKRKAHRGRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGIKHRKGPRNENTQSRDDEPPEPTVDEVVKKAQEIGQQPK~~~~~~~~~~~~~~~LEPDVITIPNGVDNVSGPILKMGSLEVNQEQQLGIGSNGTIVFAGKWDGRD~~~~~VAVKRMLVQFNEIASQ~~ETKLLRESDDHPNVIRYFAQ 
39967522.y  VDGVAANGTPSPEPEKKKKAHRGRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGTKHRKKKR~EGSVSRDDDPPQASVSEIVDKAKQLGDAPRR~~~~~~~~~~~~~~IEPDLRTIIDNVQDLTGPIYKMGSLEVNEDQQLGTGSNGTVVFAGKWDGRD~~~~~VAVKRMLIQFYDIASQ~~ETRLLRESDDHPNVIRYYAQ 
15229885.p  ~~~~~~GLG~~~~EENEKTNSESKV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSVPS~~~~~~~~~DQNINKTLPVMLPSLELRKYDENETPG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVVNRRLLVSTNEMKYGRNGYEVFQGVYGRRSS~~~~VAVKCLDLAHTTEAFIQNEIDNHCLCDDHSNIIRFHGL 
18398454.p  ~~~~~~KAGPSKKKKNRKSAKDTNR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QSVPR~~~~~~~~~GQDQFELIEGGQMLLGFNNFQSGATDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKIG~KLFLSSKEIAKGSNGTVVFEGIYEGRP~~~~~VAVKRLVRSHHEVAFK~~EIQNLIASDQHTNIIRWYGV 
18420784.p  ~~~~~~SEVPIATPKKKKSKKNGTT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KAVHKKENGFISGGNKDPSHEENEKRLLTAFPGLNNSSAEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YRVG~KLFVSNKEIAKGSNGTVVLEGSYEGRL~~~~~VAVKRLVQSHHDVAQK~~EILNLMASDKHSNIVRWYGV 
AK068617.q  ~LMDPRGKSEGTSKRRKARKKDGLI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NSTQIFSASDKEGNGTGGSTEAQSNKAHDSTNVELPNGLNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RQIG~KLCVYSKEIGKGSNGTVVFEGSYGGRE~~~~~VAVKRLLRSHNDIASK~~EIENLIASDQDPNIVRMYGF 
RNAseL.h    ~~~~~~~~~LVKVLLSHGAKEDFHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PAEDWKPQSSHWGAALKDLHRIYRP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MIGKLKFFIDEKYKIADTSEGGIYLGFYEKQE~~~~~~VAVKTFCEGSPRAQR~~EVSCLQSSRENSHLVTFYGS 
31982957.m  ~~~~~~~~~LVKLLLPYVANPDTDP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PAGDWSPHSSRWGTALKSLHSMTRP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MIGKLKIFIHDDYKIAGTSEGAVYLGIYDNRE~~~~~~VAVKVFRENSPRGCK~~EVSCLRDCGDHSNLVAFYGR 
6321870.y   PIVESKSLNCPSSSENVTKPFDMKSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQVVFEGAVNDGSLKSEKDNDDADEDDEKSLDLTTEKKKRKRGSRGGK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KGRKSRIANIPNFEQSLKNLVVSEKILGYGSSGTVVFQGSFQGRP~~~~~VAVKRMLIDFCDIALM~~EIKLLTESDDHPNVIRYYCS 
19114296.y  EVRPLKSQKNTVSINNKIDTSKRRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KGKRRKRVSDEHSASSNFNEIESQASFEQNQTLDILSENIVEIQDKSTDPLQKSLDSSLKSHLPEATVIQNTDGSVTVNSLTVYPEVIGYGSHGTIVYRGVYEDRE~~~~~VAVKRVLMEFYDLASR~~EITLLQQSDNHPNIVRYYCK 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TCKEYAVKIIDVTGG~~~~GSFSAEE~~~~~~~~~~~VQELREATLK~~EVDILRKVSGHPNIIQLKDT 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVN~FPFLVKLEFS 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAGPEMVRGQVFDVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PRYTNLSYIGEGAYGMVCSAYDNLNKVR~~~VAIKKISPFEHQTYCQRTLREIKILLRFRHENIIGINDI 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGPVPSRARVYTDVNTHRPREYWDYES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HVVEWGNQDDYQLVRKLGRGKYSEVFEAINITNNEK~~~~VVVKILKPVKKKKIKR~~EIKILENLRGGPNIITLADI 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPLLVQRTIARTIVLQESIGKG~RFGEVWRGKWRGEE~~~~~~VAVKIFSSREERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAA 
25148238.w  ~~~~~~~~~~~~~AKTSDDGSEISR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ANFSSPSSPSRSPSKKVSWSLFDQVSLSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EEFLLPRRFEAIELNAGTSTRSTSISCSATDLLES~~DHVTIRKISLQDPATARREYRNIILCRLLPHPNILPISEA 
 
 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      
1200                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
34860110.m  EQG~~~~PQFHYIALELCQAS~LQEYVESPDLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RWGLGPTMVLQQMMSGLAHLHS~LHIVHRDLKPGNILMAGPD~~~~~~~~SQGQGRVVISDFGLCKKLPAGRCSFSL~~HSGIPGTEGWMAPELLQLPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754366.m   EHG~~~~PQFHYIALELCQAS~LQEYVESPDLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RWGLEPTTVLQQMMSGLAHLHS~LHIVHRDLKPANILMAGPD~~~~~~~~SQGQGRVVISDFGLCKKLPVGRCSFSL~~HSGIPGTEGWMAPELLQLPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13249351.m  EKD~~~~RQFQYIAIELCAAT~LQEYVEQKDFA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HLGLEPITLLHQTTSGLAHLHS~LNIVHRDLKPHNILLSMPN~~~~~~~~AHGRIKAMISDFGLCKKLAVGRHSFSR~~RSGVPGTEGWIAPEMLSEDCK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31208193.i  EQD~~~~RQFRYIAVELCAAT~LQDYVDGKGTST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VVAANTVTVGLLRKKISALDILRQATSGLMHLHS~LSIVHRDIKPQNILLSLPD~~~~~~~~NRQRVRAMISDFGLCKKLNYGKASFSR~~RSGVTGTDGWIAPEMQRGQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21356429.f  EQD~~~~RQFRYIAVELCAAT~LQDYTEGDRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LELQNHIDVWQVLSQAASGLSHLHS~LDIVHRDIKPQNVLISLPD~~~~~~~~AKGKVRVMISDFGLCKKLNFGKTSFSR~~RSGVTGTDGWIAPEMMRSQRTVRH~~~~~~~~DFYYYPTLLLHHHKN 
32563857.w  ESD~~~~SQFRYLALELCIAS~LNDYVEQKEVQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QNVTIALRDIMKQATDGLAHLHA~SKIVHRDMKPQNVLITMAS~~~~~~~~QRGEMRAVISDFGLCKRVQPGKNSISRGIASGLAGTDGWIAPEVLISAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32421069.y  QQS~~~~AGFLYIALELCQAS~LADVIQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RPSMFRELAQAGERD~MPGVLYQVAKGLSHLHS~LRIVHRDLKPQNILVNMG~~~~~~~~~KDGRPRILVSDFGLCKKLEGGQSSFGATTAH~AAGTTGWRAPELLLDDDGGPGPGATMTFTDPGSSMHSASGTGSG 
39967522.y  QSR~~~~DAFLYIALELCQAS~LAEVIE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KPAYFKNLAQAGEKD~LPNVLYQITNGLSHLHS~LRIVHRDLKPQNILVNMG~~~~~~~~~KDGKPRLLVSDFGLCKKLEGGQSSFGATTAH~AAGTTGWRAPELLLDDDARDN~~~TATMVD~ASMSSAHSGSGSV 
15229885.p  EQD~~~~QSFAYICLEPWKCS~LDDLIK~~~~~~~LSVRRTKRDTQAVAP~~~~VDDLEKVMKRIKFWKEKGKPLPLTPMLKLMRDVVCGLAHLHK~LKTIHRNLNPQNVLIIV~~~~~~~~~~KDMTLTAKISDMSLSKHLGGKKSSYKHLAT~~CSGSSGWQAPEQLNKDK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18398454.p  EYD~~~~QDFVYLSLERCTCS~LDDLIKSYLEFSMTKVLENNDSTEGVAAYKIQLDSLEGVIKGNNFWKVGGHPSPL~~MLKLMRDIVCGIVHLHE~LGIVHRDLKPQNVLIS~~~~~~~~~~~KDMTLSAKLSDMGISKRMSRDMSSLGHLAT~~GSGSSGWQAPEQLLQGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18420784.p  DQD~~~~EHFIYISLELCACS~LNDLIYAS~~~~~SALLESPMASSSIHS~~IQINPIFENGKGVELWKENGHPSPV~~LLKLMRDIVAGLVHLHD~IGIVHRDLKPQNVLIV~~~~~~~~~~~KNSSLCAKLSDMGISKRLPADTSALTRNSTGLGSGSSGWQAPEQLRNER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK068617.q  EQD~~~~NDFVYISLERCRCS~LADLIQ~~~~~~~~~~LHSVPPFSNTKG~~~~~~~~~~~~TDIELWRQDGLPSAQ~~LLKLMRDVVAGIVHLHS~LGIIHRDLKPQNVLIS~~~~~~~~~~~KEGPLRAKLSDMGISKRLQEDMTSVSHHGT~~GFGSSGWQAPEQLRHGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
RNAseL.h    ESH~~~~RGHLFVCVTLCEQT~LEACLDVHRGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DVENEEDEFARNVLSSIFKAVQELHLSCGYTHQDLQPQNILID~~~~~~~~~~~~~SKKAAHLADFDKSIKWAGDPQEVKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31982957.m  EDD~~~~KGCLYVCVSLCEWT~LEEFLRLPREE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PVENGEDKFAHSILLSIFEGVQKLHL~HGYSHQDLQPQNILID~~~~~~~~~~~~~SKKAVRLADFDQSIRWMGESQMVRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6321870.y   ETT~~~~DRFLYIALELCNLN~LQDLVESKNVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DENLKLQKEYNPISLLRQIASGVAHLHS~LKIIHRDLKPQNILVSTSSRFTADQQTGAENLRILISDFGLCKKLDSGQSSFRTNLNN~PSGTSGWRAPELLEESNNLQCQVETEHS~~~~~~SSRHTVVSSD 
19114296.y  QKS~~~~DQFLYIVIELCKCN~LSDLIEKPIAY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DDLFKSIDLVSLLYQIAFGVSHLHS~LDLVHRDLKPQNILLVVNN~~~~SPNLSKTRVRALISDFGLSKKLDFNQSSLRN~TTFEAAGSYGWRSPEILSGSLSQQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KEIQ 
2phk_PHK    YET~~~~NTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVTLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKETRKIMRALLEVICALHK~LNIVHRDLKPENILLD~~~~~~~~~~~~~DDMNIKLTDFGFSCQLDPGEK~~~~~~LREVCGTPSYLAPEIIECSMNDN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    FKD~~~~NSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EPHARFYAAQIVLTFEYLHS~LDLIYRDLKPENLLID~~~~~~~~~~~~~QQGYIQVTDFGFAKRVKGRTWX~~~~~~~~LCGTPEYLAPEIILSKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   IRA~~~~PTIEQMKDVYIVQDLMETDLYKLLKT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QHLSNDHICYFLYQILRGLKYIHS~ANVLHRDLKPSNLLLN~~~~~~~~~~~~~TTCDLKICDFGLARVADPDHDHTGFLXEX~~VATRWYRAPEIMLNSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   VKDP~~VSRTPALVFEHVNNTDFKQLYQTLT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DYDIRFYMYEILKALDYCHS~MGIMHRDVKPHNVMID~~~~~~~~~~~~HEHRKLRLIDWGLAEFYHPGQEYNVR~~~~~~VASRYFKGPELLVDYQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  DNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVK~~~~~~~~~~~~~KNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPN~HRVGTKRYMAPEVLDDSIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25148238.w  YEV~~~~DSTLYTVSEQMDGR~LSDIVEER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTHFVVAKISHQILAAVAMMHQ~NGIAHGDLTLSTIYVN~~~~~~~~~~~~~TDAELRLSSYGKSDDSSEHLDERYR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
 



                    1210      1220      1230      1240      1250      1260      1270      1280      1290      1300      1310      1320      1330      1340      1350      1360      1370      1380      1390      
1400                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
34860110.m  ~~~~~~~~DSPTSAVDIFSAGCVFYYVLSGGSHPFG~~ESLYRQANILSG~DHCLAQLQEETHDK~~~~VVALDLVKAMLSLLPQDRPSAGWVLAHPLFWSRAKELQFFQDVSDWLEKEPEQGP~~LVTALEAGSYKVVREN~~WYKHISAPLQEDLK~~~~~~~~~~~~~RFRSYKGTSVRDLLRAMRNKKHHYRELP~ 
6754366.m   ~~~~~~~~DSPTNAVDIFSAGCVFYYVLSGGSHPFG~~ESLYRQANILSG~DPCLAQLQEETHDK~~~~VVALDLVRAMLSLLPQDRPSAGWVLAHPLFWSRAKELQFFQDVSDWLEKEPDQGP~~LVSALEAGSYKVVRED~~WHKHISAPLQADLK~~~~~~~~~~~~~RFRSYKGTSVRDLLRAMRNKKHHYRELP~ 
13249351.m  ~~~~~~~~DNPTYTVDIFSAGCVFYYVISEGNHPFG~~KSLQRQANILLG~ACNLDCFHSDKHED~~~~VIARELIEKMIAMDPQQRPSAKHVLKHPFFWSLEKQLQFFQDVSDRIEKEALDGP~~IVRQLERGGRAVVKMD~~WRENITVPLQTDLR~~~~~~~~~~~~~KFRTYKGGSVRDLLRAMRNKKHHYRELP~ 
31208193.i  ~~~~~~~~~~ATTSVDIFSLGCVFYYVLSDGFHPFG~~DNLKRQANILSD~EFDLGMLRRENSQPDCRTILAEELVTDMIRSEPGKRPSAKAVSRHPLFWNNGRILAFLQDVSDRVEKLEVMTE~~PLRSLEKNARFVVRED~~WSRYLDAEITADLR~~~~~~~~~~~~~KFRGYQGYSVRDLLRALRNKKHHYHELT~ 
21356429.f  FLKSMSFNYLQTTAVDIFSLGCVYYYVLSGGHHAFG~~DNLKRQANILSH~EYNLAKLRPEDDSEDSRIILAEQLISDMIHKDPQSRPPARCIGNHPLFWDEPKMLSFLQDVSDRVEKLQFHAE~~PLKSLEKNGRIVVLDD~~WNVHLDPMITDDLR~~~~~~~~~~~~~KYRGYMGASVRDLLRALRNKKHHYHELT~ 
32563857.w  ~~~~~~~~~~TSYPVDIFSLGCIFYYVLTSGTHPFG~~KSLHRQANIVNG~EYTLNKLADLDDWS~~~~~LADDLISSMLNVEPLHRLTADAVLNHPFFWTSEKRLAYFSDVSDRVEKEEDNSP~~VVRRIETDARIVVCGG~~WREKICDALKEDLR~~~~~~~~~~~~~KFRTYKSFSVRDLLRAMRNKKHHYRELP~ 
32421069.y  VVGAGVNVRRVTRAIDIFSLGLVFFYVLTKGHHPFDLGDRYMRESNIRKG~KYDLQLLEVLGDYA~~~~HDAKDLIESMLNSNPKKRPTAIGVMAHPFFWSPRKRLNFLCDVSDHFEKEPRDPPSPALALLEDQSSCVITNG~DFLKTLPREFVESLG~~~~~~~~~~~~~KQRKYTGNRMLDLLRALRNKKNHYEDLT~ 
39967522.y  QGSSDVPNRRATRAIDIFSLGLVFFYVLTKGSHPYDRGDRYMREVNIRKG~SFDLSRLEVLGDYA~~~~MEARDIVERMLSFEPSERPTARDVMRHPFFWSAKKRLAFLCDVSDHFEKEPRDPPSWPLQILEEAAPDVITSG~DFLRQLPREFVDSLG~~~~~~~~~~~~~KQRKYTGSRMLDLLRALRNKKNHYEDMP~ 
15229885.p  ~~~~~~~KKKEDFPADMFNFGCLLHYAVMG~THPFG~~SPSERDTNIKTNNKTNLSLVTNL~~~~~~~~~EAINLIEQLLNYKPDLRPSATQVLLHPLFWDSEKRLFFLREASDRIELDITMWG~~~~DLNKTIAPRVLGESKDWASKLGKTFITHIENLAQAQPGQESRQYNRSYKYWSLRHLLRLIRNILSHHREILD 
18398454.p  ~~~~~~~QTR~~~AVDMFSLGCVIFYTITGCKHPFG~~DDLERDVNIVKN~KVDLFLVEHVP~~~~~~~~EASDLISRLLNPDPDLRPSATEVLLHPMFWNSEMRLSFLRDASDRVELENREADSEILKAMESTAPVAIGG~~KWDEKLEPVFITNIG~~~~~~~~~~~~RYRR~YKYDSIRDLLRVIRNKLNHHRELP~ 
18420784.p  ~~~~~~~QTR~~~AVDLFSLGCVLFFCMTGGKHPYG~~DNYERDVNVLND~QKDLFLIESLP~~~~~~~~EAVHLLTGLLNPDPNLRPRAQDVMHHPLFWNSDMRLSFLRDASDRVELENREEGSQLLAALESTAAVTLNG~~RWDEKLDSIFLDNIG~~~~~~~~~~~~RYRR~YKFDSIRDLLRVIRNKLNHYRELP~ 
AK068617.q  ~~~~~~~QTR~~~AIDLFSLGCLIFYCITKGKHPFG~~EYYERDMKIINN~QFDLFIVDHIP~~~~~~~~EAVHLISQLLDPDPEKRPTAVYVMHHPFFWSPELCLSFLRDTSDRIEKTS~~~ETDLIDALEGINVEAFGK~~NWGEKLDAALLADMG~~~~~~~~~~~~RYRK~YSFESTRDLLRLIRNKSGHYREFS~ 
RNAseL.h    ~~~~~~~~~~~~~~~DLEDLGRLVLYVVKKGSISFEDLKAQSNEEVVQLS~~~~~~~~~~~~~~~~~PDEETKDLIHRLFHPGEHVRDCLSDLLGHPFFWTWESRYRTLRNVGNESDIKTRKSESEILRLLQPGPSEHSKSFDKWTTKINECVMKKMN~~~~~~~~KFYEKRG~NFYQNTVGDLLKFIRNLGEHIDEEK~ 
31982957.m  ~~~~~~~~~~~~~~~DLEDLGRLVLYVVMKGEIPFETLKTQNDEVLLTMS~~~~~~~~~~~~~~~~~PDEETKDLIHCLFSPGENVKNCLVDLLGHPFFWTWENRYRTLRNVGNESDIKVRKCKSDLLRLLQHQTLEPPRSFDQWTSKIDKNVMDEMN~~~~~~~~HFYEKRKKNPYQDTVGDLLKFIRNIGEHINEEK~ 
6321870.y   SFYDPFTKRRLTRSIDIFSMGCVFYYILSKGKHPFG~~DKYSRESNIIRG~IFSLDEMKCLHDRS~~LIAEATDLISQMIDHDPLKRPTAMKVLRHPLFWPKSKKLEFLLKVSDRLEIENRDPPSALLMKFDAGSDFVIPSG~DWTVKFDKTFMDNLER~~~~~~~~~~~~~YRKYHSSKLMDLLRALRNKYHHFMDLP~ 
19114296.y  VKTREGRIRQASHATDIFALGCIFYYTLTGGMHPFG~~SHYDCEGNILKG~NYCLVHLQSLGECG~~~~VLAADLIEDMIAFEPSKRPTIEVVLNHPLFWDYAKKLDFLIDVSDRFEVEERDPPSPLLQMLENNSKSVIGEN~~WTTCLHSSLVDNLG~~~~~~~~~~~~~KYRKYDGSKILDILRVLRNKRHHYQDLP~ 
2phk_PHK    ~~~~~~~HPGYGKEVDMWSTG~VIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLRMIMSG~NYQFGSPEWDDYSD~~~~~TVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~YNKAVDWWALG~VLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVRFPSHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQR~~~~~~~~~~~~~~KVEAPFIPKFK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPGDTSNFDDYE~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~GYTKSIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPG~~KHYLDQLNHILG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ILGSPSQEDLNCIINLKARNYLLSLPHKNKVPWNRLFPNADSKALDLLDKMLTFNPHKRIEVEQALAHPYLEQYYD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSDEPIAEAPFKFDMELDDLP~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~MYDYSLDMWSLGCMLASMIFRKEPFFHGHDNYDQLVRIAKV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGTEDLYDYIDKYNIELDPRFNDILGR~~~~HSRKRWERFVHSENQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HLVSPEALDFLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLLRYDHQSRLTAR~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~MKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGGIHEDYQLPYYDLVPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTALRIKKTLSQLSQ~ 
25148238.w  ~~~~~~~~~~~~~~DDLLSIGAIVSRFLMNEEEMFK~~~~FSKSRNLKD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDWRVVLEGSSDSGLLDFNARSLLFQLLEGRQSARDLLRHPYFKSFRAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QHQTVERKHTVVGQKTS~ 
 
                    1410      1420      1430      1440      1450      1460      1470      1480      1490      1500      1510      1520      1530      1540      1550      1560      1570      1580                 
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|... 
34860110.m  ~TEVRQTLGQLPAGFAQYFTQRFPRLLLHTHRAMRTCASES~~LFLPYYPA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ALEARGSCQVPQRAETPRGPKGRPRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
6754366.m   ~AEVRQTLGQLPAGFIQYFTQRFPRLLLHTHRAMRTCASES~~LFLPYYPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ALEAR~~~~~~~RPDATKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
13249351.m  ~VEVQETLGSIPDDFVRYFTSRFPHLLSHTYQAMELCRHER~~LFQTYYWH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EPTEP~~~~~~QPPVIPYAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
31208193.i  ~PSMQSALGTIPHQFTQYWISRFPRLLSHSYHALADCSREP~~IFRPYYNE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DEETENASGAVPSLSSG~~~YKFTKPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YFKEENNDNYELIRYY~~ENAQQMKNATKSPKRR~~~~~~~~PPAGADG  
21356429.f  ~PAAQKMLGCIPHEFTNYWVDRFPQLISHAYHAFSICSNEP~~IFKPYYSAGYLFTRPWYFDADDALFPMLMLDPKPLPKIGSPKKTPSPASSQAQQLKQRKGLYNFRKPNDELPIPGVGLQRNLELDGQSLEPDGKRDVFANFKFRRYSKPGNNRNYNGGHKEAQDKEKYVIWTLPPSTQD~  
32563857.w  ~EDVRQSLGDIPDQFLHYFTSRFPRLLLHVYKATEYCSGEA~~VFKRYYSD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DVRARMYPIVEEEERVRKKIKEEMANEVWAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~APKPVEQRTPLKLDKRNIKKKSNPNTD~~~~~~~~~~~~~~~~  
32421069.y  ~PQLRKMVGPLPEGYLGFFTTRFPNLLIKCWEVIADLELEESDRFKEYYEPAGL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
39967522.y  ~ESLKKTVGPLPEGYLSFWTRRFDTLLINCWRIVIDCGWDETDRFRDYYDLPGT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15229885.p  DPKIKEMVGKVPEGLDIFFTARFPNLMMEIYAFISMHCKGE~EAFEKYFN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
18398454.p  ~PEIQELVGTVPEGFDEYFAVRFPKLLIEVYRVISLHCREE~EVFRKYFKCDII~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
18420784.p  ~KELQELLGSVPEGFERYFSSRFPKLLIQVYTVLFDYCNNE~EFFFKYSKTTVF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK068617.q  ~DDLKELLGSLPEGFVQYFSSRFPKLLIKVYEVMSEHCKDE~EAFSKYFLGSSA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
RNAseL.h    ~~~~HKKMKLKIGDPSLYFQKTFPDLVIYVYTKLQNTEYRK~~HFPQTHSPNKP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QCDGAGGASGLASPGC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
31982957.m  ~~~~KRGMKEILGDPSRYFQETFPDLVIYIYKKLKETEYRK~~HFPQ~~PPPRL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SVPEAVGPGGIQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
6321870.y   ~EDIAELMGPVPDGFYDYFTKRFPNLLIGVYMIVKENLSDD~QILREFLYS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
19114296.y  ~ESVRRVLGDLPDGFTSYFVEKFPMLLLHCYHLVKDVLYEE~SQFKRYLEY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1l3r_PKA    ~~~~~~~EEEIRVXINEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2erk_Erk2   ~~~~KEKLKELIFEETARFQPGYRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1jwh_CKII   ~~~~~~~~EAMEHPYFYTVVKDQARMGSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~QEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
25148238.w  ~~~~DEVLDKLREELQRFNPFNMSEIML~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


