
 
 
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       20                            
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
15839796.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MADGARPSPRPAHAEVCGLMAKASETERSGPG~~~~~~~TQPADAQTATSATVRPLST~~~~QAVFRPDFGDEDNFPHPTLG~PDTEPQDRMATTSRVRPPVR~RLGGG~LVEIPRAPDIDPLEALMTNPVVPESKRFCWN~~CGRPVGRSDSE~~~~~~TKGASEGWCPYCGSPYSFL 
15607551.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAKASETERSGPG~~~~~~~TQPADAQTATSATVRPLST~~~~QAVFRPDFGDEDNFPHPTLG~PDTEPQDRMATTSRVRPPVR~RLGGG~LVEIPRAPDIDPLEALMTNPVVPESKRFCWN~~CGRPVGRSDSE~~~~~~TKGASEGWCPYCGSPYSFL 
31791588.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAKASETERSGPG~~~~~~~TQPADAQTATSATVRPLST~~~~QAVFRPDFGDEDNFPHPTLG~PDTEPQDRMATTSRVRPPVR~RLGGG~LVEIPRAPDIDPLEALMTNPVVPESKRFCWN~~CGRPVGRSDSE~~~~~~TKGASEGWCPYCGSPYSFL 
15827075.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAESMKREHMDHDTEDVGQA~~~~~~~AQRADPPSGTTEG~RLQST~~~~QAIFRPNFDDDDDLLHISVPSVDTEPQDRITPATRVLPPIR~QLGGG~LVEIRRVRDIDPLEALMTNPVVPESKRFCWN~~CGRPVGRSELEGQEADGAQGAKEGWCPYCGSPYSFL 
21221122.b  MSEAGRTCQRPGCGGTYEDMGGGELYCDTCGLAPVVAAGGALGATPTGVTGGGGSGGSRGSRGASGSGGSRSSARSSRTSSQSSRSSKSRRSVSGRLSRAVSGRSTGRSVSVRSSGSSAGSTGRGRLGVG~LVEVPAVPRPDPRVMVMDHPEVPERKRFCSRSDCGAPVGRSRGE~~~~~~RPGRTEGFCTKCGHPYSFV 
29831918.b  MSEAQQKCQRPGCTGSYEDVGGGELYCDMCGLAPVVAAGGMVGSPATGITGGG~~~~~RGSRGSGSS~~SRASSRAS~~~~~~SRSSQSRRSVSGRLSRALSGKTSGRSVSVRSSGSTAGTSGRSRLGMG~LVQVPDVPRPDPRAMVLENPEVPERKRFCSRSDCGAPVGRARGE~~~~~~HPGRTEGFCTKCGHPYSFV 
25029145.b  MTERPMTDNERRNVEDPGTSPPTEAVKFDPFADDDDDLDEVERALAPHTEGVAYDPDAVSPGTEAVKFDPFADDDDEDDLPVEELDHLLKDLDQLRATQGQFVPAE~EEEPTDVTVSDPEIPTAATFAS~~~ADPSARSRREAISTFRERRGITRQSRTVADGMVELPFITPKPE~~~~~~~~SELLIDPEAKLKPGIKP 
19553944.b  ~~~~~MKDNEDFDPD~~~~SPATEAVAFNPFDDDDEDD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPATSAVAFNPFEDDDDDDEFQGEGLEFLLRDLDNLRATQGQMVVEQPAVEDSLGSASAHTETTAASLRPRPEVDPSERSRRQAISLFRERRRVRRQSRPVADGMVELPFITPKPE~~~~~~~~DELLIDPEKKRKPGVAA 
38234610.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNETEAVPFDPFADDTDDD~~~~~~MDELLSDLDQLRMDVGQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RSREEAISTFRSRRGANRTSRTVANGMVTLPFIPVRPV~~~~~~~~SEVLKSEEYIASVGDE~ 
21219970.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVTGFCDTCFRRPLAP~~~~EPTATPPDPDPDPAGPDARG~~~~~~~~~PRPAQGPGAPAAGELDRDGLLVLPHLPSPDPSEAADTVARPPTGGRRCGVDNCAGTIGVSYDG~~~~~~GPAPDHGFCPECGTEYSFR 
1mru_PKN    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~G 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGX~~~~~EQESVKEFLAKAKEDFLKKW 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAG 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGPVPSRAR~~~~~~~~VYTDVNTHRPREYWDYE 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTT~~~~~~~~~LKDLIYDMTTSGSGSG 
 
 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
15839796.b  PQLNPGDIVAG~~QYEVKGCIAHGGLGWIYLALDRNVNGRPVVLKGLVHSG~DAEAQAMAMAERQFLAEVVHPSIVQIFN~FVEHTDR~HGDPVGYIVMEYVGGQSLKRS~~~~~~~~~~KG~~QKLPVAEAIAYLLEILPALSYLHSIGLVYNDLKPENIMLTEE~~QLKLIDLGAVSRIN~SFGYLYGTPGFQAP~~E 
15607551.b  PQLNPGDIVAG~~QYEVKGCIAHGGLGWIYLALDRNVNGRPVVLKGLVHSG~DAEAQAMAMAERQFLAEVVHPSIVQIFN~FVEHTDR~HGDPVGYIVMEYVGGQSLKRS~~~~~~~~~~KG~~QKLPVAEAIAYLLEILPALSYLHSIGLVYNDLKPENIMLTEE~~QLKLIDLGAVSRIN~SFGYLYGTPGFQAP~~E 
31791588.b  PQLNPGDIVAG~~QYEVKGCIAHGGLGWIYLALDRNVNGRPVVLKGLVHSG~DAEAQAMAMAERQFLAEVVHPSIVQIFN~FVEHTDR~HGDPVGYIVMEYVGGQSLKRS~~~~~~~~~~KG~~QKLPVAEAIAYLLEILPALSYLHSIGLVYNDLKPENIMLTEE~~QLKLIDLGAVSRIN~SFGYLYGTPGFQAP~~E 
15827075.b  PQLSPGDIVAG~~QYEVKGCIAHGGLGWVYLAFDHNVNDRPVVLKGLVHSG~DAEAQASAVAERQFLAEVVHPQIVQIFN~FVEHKDT~SGDPVGYIVMEYIGGRSLKRGSK~~~~~~~~KGNVEKLPVAEAIAYLLEILPALSYLHSIGLVYNDLKPENIMLTEE~~QLKLIDLGAVSRIN~SFGCIYGTPGYQAP~~E 
21221122.b  PKLKAGDVVHG~~QYEVVGCLAHGGLGWIYLAVDKAVSDRWVVLKGLLDTG~DQDAMAAAISERRFLAEIEHANIVRIYN~FVEHLDQRTGSLDGYIVMEYVGGKSLKEIANARR~~~SPQGRRDPLPVEQACAYGIEALEALGHLHSRKLLYCDFKVDNAIQTED~~QLKLIDMGAVRRMDDDESAIYGTVGYQAP~~E 
29831918.b  PKLHTGDVVHG~~QYEVVGCLAHGGLGWVYLAVDRAVSDRWVVLKGLLDTG~DQDAMAAAISERRFLAEIEHANIVRIYN~FVEHLDQRTGSLDGYIVMEYVGGKSLKEIANDRR~~~TPTGKRDPLPVEQACAYGIEALEALGHLHSRNLLYCDFKVDNAIQTEN~~QLKLIDMGAVRRMDDEESAIYGTVGYQAP~~E 
25029145.b  PQLQAGDIVAE~~QYEVLGVIAHGGMGWIYLANDLNVANRVVVLKGMMAQT~SAQDQGTAEAERAFLADITHPGIVKAYN~FIDDPRV~~~~PGGFIVMEYVNGPSLNDRRK~~~~~~~~QQKDGVLSFDLAIGYILEVLPAMDYLHSRGVVYNDLKPENIIATED~~QVKLIDLGAVSGIG~AYGYIYGTKGYQAP~~E 
19553944.b  PQLVAGDIVAE~~QYEVLGVIAHGGMGWIYLANDRNVSGRIVVLKGMMAQS~SVQDQGTAEAEREFLADITHPGIVKAYN~FIDDPRV~~~~PGGFIVMEYVNGPSLKDRCK~~~~~~~~AQPDGVLRVDLAIGYILELLPAMDYLHQRGVVYNDLKPENVIATED~~QVKLIDLGAVTGIG~AFGYIYGTKGFQAP~~E 
38234610.b  PALKPGDILAG~~QYEVAGVIAHGGMGWIYLAHDRNVSGRMVVLKGLRDKA~KPQDYGAAVAEKEFLADITHPGIVKSYN~FIDD~~~~~~~~~~LIVMEYVEGPALR~~~~~~~~~~~~~~~~GPMAIDLAIGYILEVLPALDYLHSRGVVYNDLKPDNIIISED~~QVKLIDLGAVSGIG~AFGYIYGTKGYQAP~~E 
21219970.b  PKLRPGDRVAG~~HYAVLGYLAVGGHGWVYLAEDTRVPGLHVVLKGLINTG~DAVARRAAVEERRSLTTLHHRDIVRIVT~HVQHQVPGDAEPTGYIVMEYVGGRSLSWIRFAPEEELARLFGTGGFEFGHVITYGCKILGALEYLHDRGLLYCDMKPENVIHYGR~~EIKVIDLGAIRRIDDRSSGLVHTHGYAPPKRE 
1mru_PKN    SHMTTPSHLSD~~RYELGEILGFGGMSEVHLARDLRLHRDVAVKVLRADLARDPSFYLRFRREAQNAAALNHPAIVAVYD~TGEAETP~~AGPLPYIVMEYVDGVTLRDIVH~~~~~~~~~~TEGPMTPKRAIEVIADACQALNFSHQNGIIHRDVKPANIMISATN~AVKVMDFGIARAIA~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_PHK    ~~~~~~~GFYE~~NYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVKIIDVTGGGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYETNTFFFLVFDLMKKGELFDYLT~~~~~~~~~~EKVTLSEKETRKIMRALLEVICALHKLNIVHRDLKPENILLDDDM~NIKLTDFGFSCQLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ETPSQNTAQLD~~QFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVNFPFLVKLEFSFKDNSNL~~~~~~~YMVMEYVAGGEMFSHLR~~~~~~~~~~RIGRFXEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQG~YIQVTDFGFAKRVKGRTWXLCGTPEYLAP~~~ 
2erk_Erk2   PEMVRGQVFDVGPRYTNLSYIGEGAYGMVCSAYDN~~LNKVRVAIKKISPFEHQTYCQRTLREIKILLRFRHENIIGIND~~IIRAPTIEQMKDVYIVQDLMETDLYKLLKT~~~~~~~~~~~~QHLSNDHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLKPSNLLLNTTC~DLKICDFGLARVADPDHDHTGFLXEXVAT~~~ 
1jwh_CKII   SHVVEWGNQDD~~~YQLVRKLGRGKYSEVFEAINITNNEKVVVKILKPVKK~~~~~~KKIKREIKILENLRGGPNIITLADIVKDPVS~~~~RTPALVFEHVNNTDFKQLYQ~~~~~~~~~~~~~TLTDYDIRFYMYEILKALDYCHSMGIMHRDVKPHNVMIDHEHRKLRLIDWGLAEFYHPGQEYNVRVASRYFK~~~ 
1ias_TGFbR  LPLLVQRTIAR~~TIVLQESIGKGRFGEVWRGKWRGEEVAVKIFSSREERS~~~WFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADN~~~KDNGT~~~WTQLWLVSDYHEHGSLFDYLN~~~RYTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNG~TCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVG~~~ 
 
 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
15839796.b  IVRTGPTVATDIYTVGRTLAALTLDLPTRNGRYVDGLPEDD~~PVLKTYDSYGRLLRRAIDPDPRQRFTTAEEMSAQLTGVLR~EVVAQDTGVPRPGLSTIFSPSRSTFGVDLLVAHT~DVY~~~~~LDGQVH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEKLTANEIVT~~ 
15607551.b  IVRTGPTVATDIYTVGRTLAALTLDLPTRNGRYVDGLPEDD~~PVLKTYDSYGRLLRRAIDPDPRQRFTTAEEMSAQLTGVLR~EVVAQDTGVPRPGLSTIFSPSRSTFGVDLLVAHT~DVY~~~~~LDGQVH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEKLTANEIVT~~ 
31791588.b  IVRTGPTVATDIYTVGRTLAALTLDLPTRNGRYVDGLPEDD~~PVLKTYDSYGRLLRRAIDPDPRQRFTTAEEMSAQLTGVLR~EVVAQDTGVPRPGLSTIFSPSRSTFGVDLLVAHT~DVY~~~~~LDGQVH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEKLTANEIVT~~ 
15827075.b  IVRTGPTVATDIYTVGRTLAALTLNLRTRNGRYMDGLPEDD~~PVLTTYDSFARLLHRAINPDPRRRFSSAEEMSAQLMGVLR~EVVAQDTGVPRAGLSTIFSPSRSTFGVDLLVAHT~DVY~~~~~LDGRLH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SEKLTAKDIVT~~ 
21221122.b  VADVGPSVASDLYTVGRTLAVLSFDFQGYTTVYADSLPDPDSIEVFRQYESFYRLLVRATDPDPARRFASAQEMAEQLTGVLR~EVVSLQTGRARPAVSTLFGPEVRVTDTELFPRLDGEVSR~~~~LGARVPPARGRRGGSGAALPGGAGAAPALPGGSGPAVGAPGGTVAHAPPVGAGTPVAASGGASASLPGAVSSA 
29831918.b  VADVGPSVASDLYTVARTLAVLTFDFQGYTNVFVDSLPDPDHIEVFRQYESFYRLLVRATDPDPVRRFASAQEMTEQLTGVLR~EVVSLQTGRARPALSTLFGPETKVTDTVLFAELEGDVSR~~~~LGARVVPVGKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GRAASTASGVVP~~ 
25029145.b  VATQGPSVASDIYTIGRTLAALTLKLPVEDGVLAPGIPSPNDQPQLRRYLSFYRLLLRATAEKPEDRFTSVAELRTQLFGVLR~EILAIRDGKQFPPQHSLFSPQRSTFGTKHMVFRTDKLID~~~~G~~~IDR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QVRITAPEIVS~~ 
19553944.b  VATHGPSISSDIFTIGRTLAALTMPLPVEDGVLAPGIPSPKNSPLLRRHLSFYRLLQRATADDPQHRFRNVSELRTQLYGVLR~EILAVRDGKQYPPQHSLFSPQRSTFGTKHLVFRTDRIID~~~~G~~~IER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QARITAPEIVS~~ 
38234610.b  VASDGPSIASDIYTIGRTLADLTIDLNDGAGGKKD~LPTADEEPLFAQNLSFYRLVRRCTRSDPAKRFSSVRELETQLYGVLR~EYLAVHKSQQFPAQHSLYSPQRSTFGTKHMVFRTDQLID~~~~G~~~IER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NVRITSEEVNA~~ 
21219970.b  RDRRGLDVDSDLYTVGRTLKVLAERAARPAG~~~~~~~~~~~~~~~LAARSFEALIRRATHPEPAARFRSAAEMSRQLWEVLR~EDQALGGREPYPERSTRFEPTAAVFGAALGTVPALQWWTRRPGTGTP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELPAGAPEPRAAAR~ 
1mru_PKN    ~~DSGNSVTQTAAVIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TAQYLSPEQARGDSVDARSDVYSLGCVLYEVLT~GEPPFTGDSPVSVAYQHVRED~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGEKLREVCGTPSYLAPEII~ECSMNDNHPGYGKEVDMWSTG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIILSKGYNKAVDWWALGVLIYEMAA~GYPPFFADQPIQIYEKIVSGKVR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RWYRAPEIMLNSKGYTKSIDIWSVGCILAEMLS~NRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQED~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPELLVDYQMYDYSLDMWSLGCMLASMIFRKEPFFHGHDNYDQLVRIAKVLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
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15839796.b  ~~~~~~~ALSVPLVDPTDVAASVLQATVLSQPVQTLDS~~~~~~LRAARHGALDADGVDFSESVELPLMEVRALLDLGDVAKATRKLDDLAERVGW~RWRLVWYRAVAELLTGDYDSATKHFTEVLDTFPGELAPKLALAATAELAGNTD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15607551.b  ~~~~~~~ALSVPLVDPTDVAASVLQATVLSQPVQTLDS~~~~~~LRAARHGALDADGVDFSESVELPLMEVRALLDLGDVAKATRKLDDLAERVGW~RWRLVWYRAVAELLTGDYDSATKHFTEVLDTFPGELAPKLALAATAELAGNTD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31791588.b  ~~~~~~~ALSVPLVDPTDVAASVLQATVLSQPVQTLDS~~~~~~LRAARHGALDADGVDFSESVELPLMEVRALLDLGDVAKATRKLDDLAERVGW~RWRLVWYRAVAELLTGDYDSATKHFTEVLDTFPGELAPKLALAATAELAGNTD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15827075.b  ~~~~~~~ALQVPLVDPTDVAAPVLQATVLSQPVQTLDS~~~~~~LRAARHGMLDAQGIDLAESVELPLMEVRALLDLGDVVKANRKLDDLADRVSC~QWRLVWYRAVADLLTGDYASATKHFTEVLNTFPGELAPKLALAATAELAGESD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21221122.b  GSAGWLGTGASGLVKEADAPTASLTLPVPRVDAGDPNAGFLAGLMASAPAELLTALAAAPAPSTETRLRQIRARLENGDASGALEALGALEGERPD~DWRVVWYRGLAALVTGAHEDAALAFDAIYDAFPGEIAPKLALGLCAEVLGQLDN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
29831918.b  ~~~~~~GRGTRTLVKPLDTAAAALALPVPRVDPGDPNAGFLAGLMTSGPLELVAALGNAPSPSVETRLRQIRARLENGDSHTALEVLAKLEDERPD~DWRVVWYRGVAALVTGDHEVGALSFDAIYDAFPGEPAPKLALGLCAEVLGQLDN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25029145.b  ~~~~~~~ALPVPLIDRTDPGARMLSGSSYAEASETLEN~~~~~~LRTS~~~~~~MENEKYRDSIEIPLGVVRALLDLGFTAEARAWLDTLKERMGR~DWRHQWFSGITHLLLDDYAAAQEYFYTVLTILPGEAAPKLALAAVDELLLQQMGYENTPLLTPALVNATATLGDDFEELDASEFKGLGKTWSHITTEPAILRF 
19553944.b  ~~~~~~~ALPVPLIDRTDPGARMLSGSSYAEPSETLET~~~~~~LRNS~~~~~~MEDEQYRQSIEIPLGVVRALLDLGFTTEARQWLETLEGRIGD~DWRHKWFSGITYLLLDDYATAQVFFNHVLTILPGEAAPKLALAAVDELILQQIGAESTAYLTPDIVSATATLSKDFEDLDASAFESLSDTWSHISSDPHVVRF 
38234610.b  ~~~~~~~ALPVPLLDRQDPGAILISGSSYTEPSEALQT~~~~~~MREA~~~~~~MTQEKFSGSVEIPLGIVRALLDLGFTDEAASWLEDLVPRLGN~EWRHQWYSGVTSLLLDDYLTAQQHFNEVYNILPGESAPKLARAAVCEMLLQEKGLESTALLDPAVTVAAADIKG~~~~~~~~~~EGMSNIWRELTSDPATLRF 
21219970.b  ~~~~~~~ALPVPLPDASDPAAVLLGGLAADTPDRIAER~~~~~~~~~~~~~~~~SAGDPALRTVETALWLCRAYLEAGDAARAEEWVARAKGWSGDYDWRIFWHRGLIHLTRDAVDKAEDEFAATYAALPGEAAPKLALGFCAEYLAERPRESAGEGGGPADAQAAARMRAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QA 
1mru_PKN    ~~~~~~~~~PIPPSARHEGLSADLDAVVLKALAKNPEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RYQTAAEMRADLVRVHN~~GEPPEAPKVLTDAER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSLLSSAAGNLSGPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VIMYTLLAGSPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FWHRKQMLMLRMIMSGNYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~FPSHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIPKFKGPGDT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNFDDYEEEEIRVXINEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~LNCIINLKARNYLLSLPHKNKVPWNRLFPN~~~~~~~~~~~~~~~~~ADSKALDLLDKMLTFNPHKRIEVEQALAHPYLEQYYDPSDE~~~~~~~~~~~~~~~~~PIAEAPFKFDMELDDLPKEKLKELIFEETARFQPGYRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~TEDLYDYIDKYNIELDPRFNDILG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RHSRKRWERFVHSENQHLVSPEALDFLDKLLRYDHQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRLTAREAMEHPYFYTVVKDQARMGSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~CSIGGIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 



 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990                  
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15839796.b  ~EHKFYQTVWSTNDGVISAAFGLARARSAEGDRVGAVRTLDEVPPTSRHFTTARLTSAVTLLSGRSTSEVTEEQIRD~~~~AARRVEALP~~~PTEPRVLQIRALVLGGALDWLKDN~~~~~~~KASTNHILGFPFTSHGLRLGVEASLRSLARVAPTQRHRYTLVDMANKVRPTSTF~~~~~~~~~~~~  
15607551.b  ~EHKFYQTVWSTNDGVISAAFGLARARSAEGDRVGAVRTLDEVPPTSRHFTTARLTSAVTLLSGRSTSEVTEEQIRD~~~~AARRVEALP~~~PTEPRVLQIRALVLGGALDWLKDN~~~~~~~KASTNHILGFPFTSHGLRLGVEASLRSLARVAPTQRHRYTLVDMANKVRPTSTF~~~~~~~~~~~~  
31791588.b  ~EHKFYQTVWSTNDGVISAAFGLARARSAEGDRVGAVRTLDEVPPTSRHFTTARLTSAVTLLSGRSTSEVTEEQIRD~~~~AARRVEALP~~~PTEPRVLQIRALVLGGALDWLKDN~~~~~~~KASTNHILGFPFTSHGLRLGVEASLRSLARVAPTQRHRYTLVDMANKVRPTSTF~~~~~~~~~~~~  
15827075.b  ~EHKFYRTVWHTNDGVVSAAFGLARFQSAEGDRTGAVCTLDEVPPTSRHFTTARLTSAVTLLSGRSTNEITEQQIRD~~~~AARRVETLP~~~PTEPRVLQIRALVLGCAMDWLADN~~~~~~~QASANHILGFPFTKHGLRLGVEASLRSLARVAPTQRHRYTLVDMANKVRPTSTL~~~~~~~~~~~~  
21221122.b  ~AAEYYRLVWSSDPSHVSAAFGLARVQLAAGDRAAAVRTLESVPESSVHCTAARVAAVRARLRQR~TAAAGDLRFLDDLIAAARQVEALDVYGLDPARREQLSAEVLGCALDWVLSGGRGSVPPAAGGRTLLGSGLDERGLRFGLERSYRTLARLARGGEERIDLVERANRYRPRTWV~~~~~~~~~~~~  
29831918.b  ~AAEYYRLVWTTDPSYVGSAFGLARVQLAAGDRRGAVRTLESVPESSIHYTAARVAAVRARLRHR~TNEAPEASFLDDLGAAAGQVEALNGYGLDAVRREQLSTEVLGCALDWVLSGSQGSAPPPDGGRALLGNELDERGLRFGLERSYRTLARLAQGGEERIDLVERANRYRPRTWV~~~~~~~~~~~~  
25029145.b  HSLRVYALVWLTNPTTVSSAFGLARQLMAEGQIELAVQALDKLSPASRHHRMAKLTTILLLLSSNLSESRIRR~~~~~~~~AARRLSEIP~~~TNDPRFNQIKIAIMSAGLSWLRDRD~~~LQSAASPNPLFEYPFTQRGLREGISEALRVQARSAPFARHRYTLVDMANAVRPFTWF~~~~~~~~~~~~  
19553944.b  HSLRLYALVWATNPTTVSSAFGLARQLMAENQIELAVQALDKLPQSSTHYRMATLTTILLLVSSNLSESRIRR~~~~~~~~AARRLTEIP~~~TNEPRFNQIKIAIMSAGLSWLRERK~~~LKASASANPLFEYPFSQKGLRTGISEALRIQARSAPFPHHRYALVDMANAVRPLSWF~~~~~~~~~~~~  
38234610.b  KAIYLYALVWRTNPTTVSSAFGLARQLAAENQIDLAVSTLDRVPQNSTHRRMAELTAILHLLG~DLSEARLRR~~~~~~~~AARRLEAIP~~~TNEPRFLQIQIAIMNAALQWLRTG~~~~~~GEAANDPIFEYPFTQRGLRNGLSATLRQLARSAPSS~HRYALVDVANQVRPMTWF~~~~~~~~~~~~  
21219970.b  QAEEFYEAVLRRDPTQGSAAFGLARVRLRRAGRRPAVDVLDGVPTTSRHYDAARVAAVRILTGRLPDRPAPLAAELR~~~EAAERLAGLHLD~~GSGSWDRLVTELREHALACRPPGGWG~~~SGFPAGELCGPQDTEEALRRLLSASLRRLADQAGGVGERGDLLDTAYAVLPAPAGLRELVRGWRRTA  
1mru_PKN    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


