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34851915.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MALPVAEGTAGTSLSPVRDDSGSSSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GMWAALYDYEARGEDELSLKRGQLVEVLSQDAAVSGDEGWWAGQVQ~RRLGIFPASYVAP~~~~~~~~~~~~~~~~~CSSVSPPSPPPPRPCSPVHVDFERLELKELIGAGGFGQVYRATWQGQEVAVK 
21704224.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MALPVAEGTADTPLSPARDDSGSTSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GMWAALYDYEARGEDELSLRRGQLVEVLSQDAAVSGDEGWWAGQVQ~RRLGIFPASYVAP~~~~~~~~~~~~~~~~~CGPVPPPAPPPPRPCSPVHVDFERLELKELIGAGGFGQVYRATWQGQEVAVK 
MLK4.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MALRGAAGATDTPVSSAGGAPGGSASSSST~~~~~SSGGSASAGAGLWAALYDYEARGEDELSLRRGQLVEVLSQDAAVSGDEGWWAGQVQ~RRLGIFPANYVAP~~~~~~~~~~~~~~~~~CRPAASPAPPPSRPSSPVHVAFERLELKELIGAGGFGQVYRATWQGQEVAVK 
38086168.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEEEEGAAAR~~~~~~~~~~~EWGATPAGPVWTAVFDYEAVGDEELTLRRGDRVQVLSQDCAVSGDEGWWTGQLPSGRVGVFPSNYVAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AAPAAPSDLQLPQEIPFHELQLEEIIGVGGFGKVYRAVWRGEEVAVK 
27676716.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEEEEGAAAR~~~~~~~~~~~EWGATPAGPVWTAVFDYEAVGDEELTLRRGDRVQVLSQDCAVSGDEGWWTGQLPSGRVGVFPSNYVAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AAPAAPTDLQLPQEIPFHELQLEEIIGVGGFGKVYRALWRGEEVAVK 
MLK2.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEEEEGAVAK~~~~~~~~~~~EWGTTPAGPVWTAVFDYEAAGDEELTLRRGDRVQVLSQDCAVSGDEGWWTGQLPSGRVGVFPSNYVAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GAPAAPAGLQLPQEIPFHELQLEEIIGVGGFGKVYRALWRGEEVAVK 
28893571.m  ~~~~~~~~~~~MESSRSLLGCLAS~ATAAPPGDDATGAGAEEEEDEEEAAA~~~~~~~~~~~~ELGSHAALPYWTAVFEYEAAGEDELTLRLGDVVEVLSKDSQVSGDEGWWTGQLN~QRVGIFPSNYVTPRSAFS~~~~~~~~~~SRCQPGAEDPSCYPPIQL~LEIDFAELTLEEIIGIGGFGKVYRAFWAGDEVAVK 
MLK1.h      ~~~~~~~~~~~MEPSRALLGCLASAAAAAPPGEDGAGAGAEEEEEEEEEAAAAVG~~~~~~PGELGCDAPLPYWTAVFEYEAAGEDELTLRLGDVVEVLSKDSQVSGDEGWWTGQLN~QRVGIFPSNYVTPRSAFS~~~~~~~~~~SRCQPGGEDPSCYPPIQL~LEIDFAELTLEEIIGIGGFGKVYRAFWIGDEVAVK 
31543234.m  ~~~~~~~~~~~~~~MEPLKNLFLKSPLGSWNGSGSGGGGGTGGVRPEGSPKAT~~~~~~~~~~~~~AAYANPVWTALFDYEPNGQDELALRKGDRVEVLSRDAAISGDEGWWAGQVG~GQVGIFPSNYVSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGGPPPCEVAS~~~~~FQELRLEEVIGIGGFGKVYRGSWRGELVAVK 
MLK3.h      ~~~~~~~~~~~~~~MEPLKSLFLKSPLGSWNGSGSGGGGGGGGGRPEGSPKA~~~~~~~~~~~~~~AGYANPVWTALFDYEPSGQDELALRKGDRVEVLSRDAAISGDEGWWAGQVG~GQVGIFPSNYVSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGGPPPCEVAS~~~~~FQELRLEEVIGIGGFGKVYRGSWRGELVAVK 
34861469.m  ~~~~~~~~~~~~~~MEPLKNLFLKSPLGSWNGSGSGGGGGSGGVRPEGSPKAT~~~~~~~~~~~~~AAYANPVWTALFDYEPNGQDELALRKGDRVEVLSRDAAISGDEGWWAGQVG~GQVGIFPSNYVSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGGPPPCEVAS~~~~~FQELRLEEVIGIGGFGKVYRGSWRGELVAVK 
31206511.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLMRSGIERSGSREQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DQQQDWVMMSPLWTARYDYEAQGDDELSLRVGQIVYVLSTDSSISGDEGWWTGKIG~DRVGIFPSNFVTN~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPAVLKV~~~~~~~QPVEIQYHELDLKEVIGVGGFSKVHRAFLNGEEVAVK 
24640536.f  ~~~~~~~~~~~~~MPSQVSRGLDTTNMLPISEEQQLQQQQQQQQLEQLHHPQIPEIPIPDLEQVETQVGDGSLWTALYDYDAQGEDELTLRRGEIVVVLSTDSEVSGDVGWWTGKIG~DKVGVFPKDFVTD~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPLQLNVSSAIGDIQPHEIEYNELDIKEVIGSGGFCKVHRGYYDGEEVAIK 
1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSG~~~~~~~~~SGLPLLVQRTIAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TIVLQESIGKGRFGEVWRGKWRGEEVAVK 
25149258.w  MEQASVPSYVNIPPIAKTRSTSHLAPTPEHHRSVSYEDTTTASTSTDSVPEVRIRSESSQVSRESPPIRASKAFVASYEYEAQKDDELNLPLGAIITLVTVET~~~NEDGWYRGELN~GKVGLFPSNYAREVTYKDNLVEFKQDEIMLPVAVRTLSDCQIGHGATATVFKMDIKIKKELQNGRMGEAVGDQMKAALKRFN 
25149255.w  MEQASVPSYVNIPPIAKTRSTSHLAPTPEHHRSVSYEDTTTASTSTDSVPEVRIRSESSQVSRESPPIRASKAFVASYEYEAQKDDELNLPLGAIITLVTVET~~~NEDGWYRGELN~GKVGLFPSNYAREVTYKDNLVEFKQDEIMLPVAVRTLSDCQIGHGATATVFKMDIKIKKELQNGRMGEAVGDQMKAALKRFN 
17542490.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTPKTLTSCIQGRFSSEKKLQKTVSRVPSGVAPEDEHHLLAADEAIENFKNVVKSGTTFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PKNVELGITVGMGKFGPIHRAMFSSFNGSVH 
17537429.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLPLSSVELTDIKTDDLDIKWDN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQQFKLGDGSYADVFHVFYKGHDAVLK 
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34851915.m  ~~~AARRDPEQDAA~~~~~AAAESVRREARLFAMLRHP~NIIQLRGVCLQQPHLCLVLEFARGGALNRALAAA~~APDPRVPGPRRARRIPPHVLVNWAVQIARGMLYLHEEAVVP~~~~~ILHRDLKSSNILLLEKI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EHDDICNKTLKITDFGLAREWHRTT~RMSAAGTYAWMA 
21704224.m  ~~~AARRDPEQDAA~~~~~AAAESVRREARLFAMLRHP~NIIQLRGVCLRQPHLCLVLEFARGGALNRALAAA~~ASDPRAPGPRRARRIPPQVLVNWAVQIARGMLYLHEEAVVP~~~~~ILHRDLKSSNILLLEKI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EHDDICNKTLKITDFGLAREWHRTT~RMSAAGTYAWMA 
MLK4.h      ~~~AARQDPEQDAA~~~~~AAAESVRREARLFAMLRHP~NIIELRGVCLQQPHLCLVLEFARGGALNRALAAANAAPDPRAPGPRRARRIPPHVLVNWAVQIARGMLYLHEEAFVP~~~~~ILHRDLKSSNILLLEKI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EHDDICNKTLKITDFGLAREWHRTT~KMSTAGTYAWMA 
38086168.m  ~~~AARLDPERDPA~~~~~VTAEQVRQEARLFGALQHP~NIIALRGACLSPPNLCLVMEYARGGALSRVLAGR~~~~~~~~~~~~~~~RVPPHVLVNWAVQVARGMNYLHNDAPVP~~~~~IIHRDLKSINILILEAI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENHNLADTVLKITDFGLAREWHKTT~KMSAAGTYAWMA 
27676716.m  ~~~AARLDPERDPA~~~~~VTAEQVRQEARLFGALQHP~NIIALRGACLSPPNLCLVMEYARGGALSRVLAGR~~~~~~~~~~~~~~~RVPPHVLVNWAVQVARGMNYLHNDAPVP~~~~~IIHRDLKSINILILEAI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENHNLADTVLKITDFGLAREWHKTT~KMSAAGTYAWMA 
MLK2.h      ~~~AARLDPEKDPA~~~~~VTAEQVCQEARLFGALQHP~NIIALRGACLNPPHLCLVMEYARGGALSRVLAGR~~~~~~~~~~~~~~~RVPPHVLVNWAVQVARGMNYLHNDAPVP~~~~~IIHRDLKSINILILEAI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENHNLADTVLKITDFGLAREWHKTT~KMSAAGTYAWMA 
28893571.m  ~~~AARHDPDEDIS~~~~~KTIENVRQEAKLFAMLKHP~NIIALRGVCLKEPNLCLVMEFARGGPLNRVLSGK~~~~~~~~~~~~~~~RIPPDILVNWAVQIARGMNYLHDEAIVP~~~~~IIHRDLKSSNILILQKV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENGDLSNKILKITDFGLAREWHRTT~KMSAAGTYAWMA 
MLK1.h      ~~~AARHDPDEDIS~~~~~QTIENVRQEAKLFAMLKHP~NIIALRGVCLKEPNLCLVMEFARGGPLNRVLSGK~~~~~~~~~~~~~~~RIPPDILVNWAVQIARGMNYLHDEAIVP~~~~~IIHRDLKSSNILILQKV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENGDLSNKILKITDFGLAREWHRTT~KMSAAGTYAWMA 
31543234.m  ~~~AARQDPDEDIS~~~~~VTAESVRQEARLFAMLAHP~NIIALKAVCLEEPNLCLVMEYAAGGPLSRALAGR~~~~~~~~~~~~~~~RVPPHVLVNWAVQIARGMHYLHCEALVP~~~~~VIHRDLKSNNILLLQPI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGDDMEHKTLKITDFGLAREWHKTT~QMSAAGTYAWMA 
MLK3.h      ~~~AARQDPDEDIS~~~~~VTAESVRQEARLFAMLAHP~NIIALKAVCLEEPNLCLVMEYAAGGPLSRALAGR~~~~~~~~~~~~~~~RVPPHVLVNWAVQIARGMHYLHCEALVP~~~~~VIHRDLKSNNILLLQPI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ESDDMEHKTLKITDFGLAREWHKTT~QMSAAGTYAWMA 
34861469.m  ~~~AARQDPDEDIS~~~~~VTAESVRQEARLFAMLAHP~NIIALKAVCLEEPNLCLVMEYAAGGPLSRALAGR~~~~~~~~~~~~~~~RVPPHVLVNWAVQIARGMHYLHCEALVP~~~~~VIHRDLKSNNILLLQPI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGDDMEHKTLKITDFGLAREWHKTT~QMSAAGTYAWMA 
31206511.i  ~~~ASRQ~~DDEFE~~~~~VARQNVLQEAKLFWSLKHP~NIVSLKGVCLDPKTLCLVMEYARGGSLNKILAGR~~~~~~~~~~~~~~~KIPPNVLVDWAIQIARGMKYLHCEAPIS~~~~~VIHRDLKSSNVLISESI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QHGHLLNKTLKITDFGLAREAYRTT~RMSAAGTFAWMP 
24640536.f  ~~~IAHQTGEDDMQ~~~~~RMRDNVLQEAKLFWALKHE~NIAALRGVCLN~TKLCLVMEYARGGSLNRILAG~~~~~~~~~~~~~~~~KIPPDVLVNWAIQIARGMNYLHNEAPMS~~~~~IIHRDLKSSNVLIYEAI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGNHLQQKTLKITDFGLAREMYNTQ~RMSAAGTYAWMP 
1ias_TGFBR  ~~~IFSSREERSWF~~~~~REAEIYQTVMLRHENILG~~FIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRY~~~~~~~~~~~~~~~TVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIA~PNHRVGTKRYMA 
25149258.w  ~~~RHASNFRADVVST~~DEQLEQLKREANLVNGLSHN~NIVRLLGICLEDPYFGLLLELCEGSSLRNVCRNLN~~~~~~~~~~~SDAAIPLGVLIDWATQVAEGMEYLTKQGYVH~~~~~~~~RDLKADNVLVKEEVCLCMD~~~~~~~EEMFQYAYCLKCGKRPFDKLQLKITDFGVTRKMTADANRFSTAGTYAWLA 
25149255.w  ~~~RHASNFRADVVST~~DEQLEQLKREANLVNGLSHN~NIVRLLGICLEDPYFGLLLELCEGSSLRNVCRNLN~~~~~~~~~~~SDAAIPLGVLIDWATQVAEGMEYLTKQGYVH~~~~~~~~RDLKADNVLVKEEVCLCMD~~~~~~~EEMFQYAYCLKCGKRPFDKLQLKITDFGVTRKMTADANRFSTAGTYAWLA 
17542490.w  ~~~DVNVYLLKNIARLSDEELVKLTSLLKSNIAAGAHQ~NVVSLCGVSPSGSDVMLMWEPLHQSVLRGVLRESR~CARFGTEPFNMASFLSSERLAAIAIGCCNGVEHLLKKNVFP~~~~~~~~PHLSTSNVLLAERG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IVKIGGFGLAEHHALDMTTESAPTKLRWMP 
17537429.w  RSIKEYTDKERDPKIYAIPNNLENIRREARVVAALNNCENVVRIYGICETLPFRGMIMEYCAGPNLSELVFQLD~~~~~~~~~~ECKVKFETLRIFKWCHDLTRTLCELNVTYYHG~~~~~~~~~DVKAKNVLVKERPCCCVEGIYENVKIRNTTYSLCTICNGVHLEHLSLKICDFGMSYEHKDKR~~LYNGGTREFSA 
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34851915.m  PEVIRSSLFS~~~~~~KGSDIWSYGVLLWELLTGEVPYRGIDGLAVAYGVAVNK~~LTLPIPSTCPEPFAKLMKECWEQDPHIRPSFALILKQLTAIEEAVLTDLPQESFHSMQEDWKL~~~EIQQMFSELRTKEKELRSREEELSRAALQQKSQELLLRRREQQLAEREIDVLERELNVLIFQLSQEAPHACSTNR~~K 
21704224.m  PEVIRSSLFS~~~~~~KGSDIWSYGVLLWELLTGEVPYRGIDGLAVAYGVAVNK~~LTLPIPSTCPEPFAKLMKECWEQDPHIRPSFALILQQLTAIEEAVLTNMPQESFHSMQEDWKL~~~EIQ~MFSELRTKEKELRSREEELSRAALQQKSQELLLRRREQQLAEREIDVLERELNVLIFQLSQEAPHVKKRKGRFR 
MLK4.h      PEVIKSSLFS~~~~~~KGSDIWSYGVLLWELLTGEVPYRGIDGLAVAYGVAVNK~~LTLPIPSTCPEPFAKLMKECWQQDPHIRPSFALILEQLTAIEGAVMTEMPQESFHSMQDDWKL~~~EIQQMFDELRTKEKELRSREEELTRAALQQKSQEELLKRREQQLAEREIDVLERELNILIFQLNQEKPKVKKRKGKFK 
38086168.m  PEVIRLSLFS~~~~~~KSSDVWSFGVLLWELLTGEVPYREIDALAVAYGVAMNK~~LTLPIPSTCPEPFARLLEECWDPDPHGRPDFGSILKQLEVIEQSALFQMPLESFHSLQEDWKL~~~EIQHMFDDLRTKEKELRSREEELLRAAQEQRFQEEQLRRREQELAEREMDIVERELHLLMSQLSQEKPRVRKRKGNFK 
27676716.m  PEVIRLSLFS~~~~~~KSSDVWSFGVLLWELLTGEVPYREIDALAVAYGVAMNK~~LTLPIPSTCPEPFARLLEECWDPDPHGRPDFGSILKQLEVIEQSALFQMPLESFHSLQEDWKL~~~EIQHMFDDLRTKEKELRSREEELLRAAQEQRFQEEQLRRREQELAEREMDIVERELHLLMSQLSQEKPRVRKRKGNFK 
MLK2.h      PEVIRLSLFS~~~~~~KSSDVWSFGVLLWELLTGEVPYREIDALAVAYGVAMNK~~LTLPIPSTCPEPFARLLEECWDPDPHGRPDFGSILKRLEVIEQSALFQMPLESFHSLQEDWKL~~~EIQHMFDDLRTKEKELRSREEELLRAAQEQRFQEEQLRRREQELAEREMDIVERELHLLMCQLSQEKPRVRKRKGNFK 
28893571.m  PEVIRASMFS~~~~~~KGSDVWSYGVLLWELLTGEVPFRGIDGLAVAYGVAMNK~~LALPIPSTCPEPFAKLMEDCWNPDPHSRPSFTSILDQLTTIEESGFFEMPKDSFHCLQDDWKH~~~EIQEMFDQLRAKEKELRTWEEELTRAALQQKNQEELLRRREQELAEREIDILERELNIIIHQLCQEKPRVKKRKGKFR 
MLK1.h      PEVIRASMFS~~~~~~KGSDVWSYGVLLWELLTGEVPFRGIDGLAVAYGVAMNK~~LALPIPSTCPEPFAKLMEDCWNPDPHSRPSFTNILDQLTTIEESGFFEMPKDSFHCLQDNWKH~~~EIQEMFDQLRAKEKELRTWEEELTRAALQQKNQEELLRRREQELAEREIDILERELNIIIHQLCQEKPRVKKRKGKFR 
31543234.m  PEVIKASTFS~~~~~~KGSDVWSFGVLLWELLTGEVPYRGIDCLAVAYGVAVNK~~LTLPIPSTCPEPFAQLMADCWAQDPHRRPDFASILQQLEALEAQVLREMPRDSFHSMQEGWKR~~~EIQGLFDELRAKEKELLSREEELTRAAREQRSQAEQLRRREHLLAQWELEVFERELTLLLQQVDRERPHVRRRRGTFK 
MLK3.h      PEVIKASTFS~~~~~~KGSDVWSFGVLLWELLTGEVPYRGIDCLAVAYGVAVNK~~LTLPIPSTCPEPFAQLMADCWAQDPHRRPDFASILQQLEALEAQVLREMPRDSFHSMQEGWKR~~~EIQGLFDELRAKEKELLSREEELTRAAREQRSQAEQLRRREHLLAQWELEVFERELTLLLQQVDRERPHVRRRRGTFK 
34861469.m  PEVIKASTFS~~~~~~KGSDVWSFGVLLWELLTGEVPYRGIDCLAVAYGVAVNK~~LTLPIPSTCPEPFAQLMADCWAQDPHRRPDFASILQQLEALEAQVLREMPRDSFHSMQEGWKR~~~EIQGLFDELRAKEKELLSREEELTRAAREQRSQAEQLRRREHLLAQWELEVFERELTLLLQQVDRERPHVRRRRGTFK 
31206511.i  PEVIKSGTYS~~~~~~KASDVWSYGVLLWELLTGETPYKGFDSLSVAYGVAVNT~~LALPIPKTCPESWGKLMKSCWEIDPHRRPSFKDIEKDLDIIARSGFAQTPHESFHTMQDGWKK~~~EIAEVLQELRKKEKELRSKEEELTRVQQEQRYKEENLAKREQELHAREIELLGRELKILINQNT~~~PTPKKRKGKFS 
24640536.f  PEVISVSTYS~~~~~~KFSDVWSYGVLLWELITGETPYKGFDPLSVAYGVAVNT~~LTLPIPKTCPETWGALMKSCWQTDPHKRPGFKEILKQLESIACSKFTLTPQESFHYMQECWRK~~~EIAGVLHDLREKEKELRNKEEQLLRVQNEQREKANLLKIREQNLRERERVLIERELVMLQ~~~~~~~PVPSKRKHKKG 
1ias_TGFBR  PEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIAR~~~~~~~~~~~RCSIGGIHED~~YQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALR~~~~~~~~~VMAKIMRECWYA~~~NGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25149258.w  PEAFKEGTWS~~~~~~EASDVWSYGVVLWELLTREEPYQGHIPATIAFQIANKG~~QNLSIGDSCPDRWKKLMQDCWNLEPNFRPKFSTLAISFKQYAKEFKDTHLQRAPSKMAVKELYSECFADKTKEEFEKRFHDLYAGSGDINRKNRHSIAPETKARRLKHHKPKKADITGPTEVKHILSVQKDDKNFRVK~~~~~~ 
25149255.w  PEAFKEGTWS~~~~~~EASDVWSYGVVLWELLTREEPYQGHIPATIAFQIANKG~~QNLSIGDSCPDRWKKLMQDCWNLEPNFRPKFSTLAISFKQYAKEFKDTHLQRAPSKMAVKELYSECFADKTKEEFEKRFHDLYAGSGDINRKNRHSIAPETKARRLKHHKPKKADITGPTEVKHILSVQKDDKNFRVKTYDQSS 
17542490.w  PEYFKRDQKMIYN~~~EQTMIWPLGVTLWEIFSLGGTPFGSLRQAQTFIDAMRDGSAQLDPISYCGEAVTQLLATCTSHVPEARGDIRTIIKRLECISADAKTQIN~~~~LCYREDFPY~~~~~LPIVTPLEQQEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17537429.w  PETIR~GIYT~~~~~~EKSEVYSFGHLMLVLVIGGPTEDDCAVGQRAFLKMYNN~~KKYDMSGCKSNSICETIEWCLNNTQESRPTFKQLLSKLNSRHTHYLSLRGTDTRRLEANNERE~~~~~~EFLDHYRIPRKISVHRRTTTTSTCISLSETSGSNQDISVTSAAYLGGPIVNQMFIADTPLASPSASRKFRNDGFE 
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34851915.m  ETL~VQEVSV~AALSHPDK~~~~~~~~~~~~~~~DFQHKITVQASPTLDKRRSSDSGLCSPPGSP~~LMLPRLRAIQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTSDENN~~~~~~KTRGRNVVFRQED~FEVVKRNFKRKGCTWGPS~~SIQTKGRPEGRER~ 
21704224.m  RGR~LRLKDG~HRISLPS~~~~~~~~~~~~~~~~DFQHKITVQASPTLDKRRSSDSGLCSPPGSP~~LMLPRLRAIQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTSDENN~~~~~~KTRGRNMVFRQED~FEDVKRSFKKKGCTWGPS~~SVQTKERPEGRER~ 
MLK4.h      RSR~LKLKDG~HRISLPS~~~~~~~~~~~~~~~~DFQHKITVQASPNLDKRRSLNSSSSSPPSSP~~TMMPRLRAIQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTSDESN~~~~~~KTWGRNTVFRQEE~FEDVKRNFKKKGCTWGPN~~SIQMKDRTDCKER~ 
38086168.m  RSRLLKLREGSSHISLPS~~~~~~~~~~~~~~~~GFEHKITVQASPTLDKRK~~GSDGASPPASP~~SIIPRLRAIR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTPMDCG~~~~~~GSSGSGTWSRSGPPKKEELVGGKKKGRTWGPS~~STLQKERAGGEER~ 
27676716.m  RSRLLKLREGSSHISLPSGTSQFPERPRETSWGRGFEHKITVQASPTLDKRK~~GSDGASPPASP~~SIIPRLRAIRCEYTRPSQSVGTPQLSAGIPGAQQGQQLRVCVPLSEGTAKTQLGRRTARFQPRGQLGTAKRDVTPVDCG~~~~~~SSGGSGTWSRSGPPKKEELVGGKKKGRTWGPS~~STLQKERAGGEER~ 
MLK2.h      RSRLLKLREGGSHISLPS~~~~~~~~~~~~~~~~GFEHKITVQASPTLDKRK~~GSDGASPPASP~~SIIPRLRAIR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTPVDCGGSSSGSSSGGSGTWSRGGPPKKEELVGGKKKGRTWGPS~~STLQKERVGGEER~ 
28893571.m  KSR~LKLKDG~NRISLPS~~~~~~~~~~~~~~~~DFQHKFTVQASPTMDKRKSLISNRSSPPASP~~TIIPRLRAIQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTPGESS~~~~~~KTWGRSSVVPKEEGEEEEKRAPKKKGRTWGPG~~TLGQKELTSGDEG~ 
MLK1.h      KSR~LKLKDG~NRISLPS~~~~~~~~~~~~~~~~DFQHKFTVQASPTMDKRKSLINSRSSPPASP~~TIIPRLRAIQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTPGESS~~~~~~KTWGRSSVVPKEEGEEEEKRAPKKKGRTWGPG~~TLGQKELASGDEGS 
31543234.m  RSK~LRARDGGERISMPL~~~~~~~~~~~~~~~~DFKHRITVQASPGLDRRR~~~NVFEVGAGDS~~PTFPRFRAIQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LEPTESG~~~~~~QTWGRQSPRRLEDSSNGE~~~~RRACWAWGPS~~SPKPGEAQNGRRR~ 
MLK3.h      RSK~LRARDGGERISMPL~~~~~~~~~~~~~~~~DFKHRITVQASPGLDRRR~~~NVFEVGPGDS~~PTFPRFRAIQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LEPAEPG~~~~~~QAWGRQSPRRLEDSSNGE~~~~RRACWAWGPS~~SPKPGEAQNGRRR~ 
34861469.m  RSK~LRARDGGERISMPL~~~~~~~~~~~~~~~~DFKHRITVQASPGLDRRR~~~NVFEVGAGDS~~PTFPRFRAIQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LEPAESG~~~~~~QTWGRQSPRRLDDSSNGE~~~~RRACWAWGPS~~SPKPGEAQNGRRR~ 
31206511.i  KSRIKLIKKAPGQISLPS~~~~~~~~~~~~~~~~DFRHTITIQHTAIRDERQR~~~~IDTPPGSP~~ATRLRTIVFP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GDVIKG~~~~~~KTWGPSTLHQRERSHLPTMRPSARP~~~~~~~~~QQFSKSAPNLDK~~ 
24640536.f  K~~~~~~KNKPLQISLPT~~~~~~~~~~~~~~~~GFRHTIT~~~~AVRDKAE~~~~~~~~QPGSP~~SFSGLRIVAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TDGHKG~~~~~~KTWGPSTMHQRERSLLPSQLSGGQPEWPAQTSTHSSFSKSAPNLDKKQ 
1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25149258.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDNADEVDPNHSKESKKGGTLSRAWAKLPWNKRDSKEDHDERAVAG~~~ 
25149255.w  TGGTLPRLNERQSTLSLSSPDLF~~~~~~~~~~~HISNLISGSNTVGHSAHRISRKNAIRHKKNQHRMFESPVVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PTMDDSNTFSTIDNADEVDPNHSKESKKGGTLSRAWAKLPWNKRDSKEDHDERAVAG~~~ 
17542490.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17537429.w  KTN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YVENQLYTGDEWVPRKKTRKPFLTGGISHPGYSVMRKNS~~~~~~~ 
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34851915.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VRPLSDGNSPWSS~~~LLIKSQKTT~~~~~~~~~PLASLFVDQPGSCEEQ~~~~~~~~~~~KLVPDGLEHKKPKQTKSPGQAYVGLPLCKDSQREDSLEAESREEGPSK~~~~~~~~GSPVNSVGAPFLK~KKTESALCECGVLLASMALGLDVRKLHG~~~~AQVPTKPSPKDEKKG 
21704224.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VRPLSDGNSPWSS~~~LLIKSQKTT~~~~~~~~~PLASLFVDQPGSCEEQ~~~~~~~~~~~KLVPEGLEHRKPKQTKFPGQAHVGLPLCKDSQREDSSEAESREEGSPK~~~~~~~~GSPVNNVGAPMLR~KKTESALCECGMLLASMALGLDVRKLHG~~~~AQAPAKPSPKMEKKE 
MLK4.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IRPLSDGNSPWST~~~ILIKNQKTM~~~~~~~~~PLASLFVDQPGSCEEP~~~~~~~~~~~KLSPDGLEHRKPKQIKLPSQAYIDLPLGKDAQRENPAEAESWEEAASANAATVSIEMTPTNSLSRSPQR~KKTESALYGCTVLLASVALGLDLRELHK~~~~AQAAEEPLPKEEKKK 
38086168.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKALGEGSKQWSSSAPNLGKSPKHT~~~~~~~~~PMAPGFASLNEMEEFA~~~~~~~~~~~~EADEG~NNVPPSPYSTP~~SYLKVPLP~~~~~~~~~~~~~~AEPSPCVQAPWEP~PAVTPSRPGHGAR~RRCDLALLSCATLLSAVGLGADVAEAR~~~~~~~~~~AGDGEEQRRW 
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